A Géngyiiri program fajtavédelmi
alapjai

(Szalay Istvdn - Koppdny Gdbor)

6. kép. A Harmashalom oltar és a Nagysomlyé (Fotd: Matéffy Eszter és Dobos Attila)

Fejezetiinkben bemutatjuk a Géngytir(i program elméleti alapjait, kiemelten a haszonallat-fajtavédelmi rend-
szer felépitését és alkalmazasat a fajtamentésben, a populacioméret szerepét a génmegdrzésben, majd ismer-
tetjiik a kis létszamu populacidk — fajtabankok — kialakitasanak és fenntartasanak lehetdségeit és modszereit.

16

A haszonallat-fajtavédelem rendszere

A gén- vagy fajtamentésre épiil6 génbankok kialaki-
tasa és a fajtavédelem a Géngyfiri program alapja,
ezért a program gyakorlati végrehajtasdhoz sziik-
séges legfontosabb populaciogenetikai ismereteket
a ,, Génbanki kutatisok haszonallataink védelmében”
cimd, kézelmultban megjelent tanulmanykéotetiink
bevezet6 tanulmanya nyoman (Szalay Istvin és Kop-
pdny Gdbor, 2017) — a Géngytird program alapelve-
inek figyelembevételével —, egyszer(sitve ismertet-
jik. A fajtavédelmi rendszer bemutatasaban, a kis-
méretli populaciok kialakitasanak és fenntartasanak
leirasaban a génbank/fajtabank, génvédelem/fajtavé-
delem, génmegorzés/fajtamegdrzés és génmentés/
fajtamentés fogalomparokat hasonl6 értelemben,
szinonimaként hasznaltuk, azonban a fajta itt csak
€16 (in vivo) allomanyokra vonatkozik.

A géntartalékok teljes védelmi rendszerének célja
a haszonallatok genetikai er6forrasanak, sokfélesé-
gének megorzése, fenntartasa, gydjtése, védelme,
nyilvantartdsa, hasznositasa és a megdrzott fajtak
visszajuttatdsa eredeti él6helyiikre. A védelmi rend-
szeren beliil a haszondllat-fajtavédelmi rendszer els6-
sorban az in vivo génmegdrzésre alkalmazhaté el-
nevezés, amelyben az egymasra épiil6 alrendszerek
(génbank-génvédelem—génmegorzés) kiegésziil-
nek a mentésre szoruld fajtak, tajfajtak, okotipusok
génmentésével. Az alrendszerek kozti atjarhatdsag
szakmailag indokolt, és a gyakorlatban ugy valdsul
meg, hogy a génmentésbdl/fajtamentésbdl szarma-
206 egyedekbdl génbanki magpopuldcidkat hozunk
létre, melyek késébbi felszaporitasaval (a szaporitas-
ban ténylegesen résztvevd tenyészallat-létszamuk
novelésével) a fajtak atkeriilhetnek a génvédelem,
majd a génmegorzés szintjére is. Végeredményben

1. dbra. A haszonallat-fajtavédelmi rendszer

egy fajtavédelmi program akkor sikeres, ha a fajta
visszakertil eredeti él6helyére, a termelésbe, a fajta-
védelmi rendszer pedig tenyésztési, fajtafenntarto
hattérként mtikodik tovabb.

Az alrendszerek kozti atjarhatdsag nem lehet egy-
iranyu, a fajtak teljes génkészletének hosszu tavi fenn-
tartasa igényli azt is, hogy idénként - pl. génmentés
keretében — arra alkalmas egyedekkel, kisebb popu-
laciokkal frissitsiink egy génbanki allomanyt és ezen
keresztiil a teljes fajtavédelmi rendszert (1. dbra).

Génbank - fajtabank

A fajtavédelmi rendszer alapjat a génbankok vagy

fajtabankok képezik, melyek biztonsagosan és hosz-

szu tavon elsésorban erre alkalmas szakintézmé-

nyek feliigyeletével 6rizhetdk, jogszabalyban rog-

zitett mddon, nemzeti koltségvetésbol. Modszerei:

- In vivo (€16 allapotban), in situ (sajat eredeti él6-
helyén, hagyomanyos médon) vagy ex situ (nem
az eredeti él6helyen, mesterséges koriilmények
kozott) tartott génbanki egyedek és/vagy alloma-
nyok — fajtabankok,
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- invitro (laboratoriumi koriilmények kozott, mély-
htitve) tarolt szaporité- vagy orokitéanyag.
Hatékony génbanki alrendszer az in vivo és in

vitro modszerek egyiittes haszndalataval hozhato lét-

re. Az in vivo génbankok (fajtabankok) kialakitasa
kiilénosen olyan fajok és fajtak esetében elengedhe-
tetlen, amelyeknek szaporitéanyagai ma még nem
alkalmasak mélyhtitéses tarolasra vagy ennek tech-
nologiaja nem kell6en kidolgozott (pl. baromfifajok,
sertés, nyul, kecske), vagy kiilondsen veszélyeztetett,
kritikus helyzet(i fajtak, ahol az Osszes regisztralt
néivaru egyed szama < 1000, és/vagy az effektiv po-
pulacioméret <100, és/vagy a fajtatiszta tenyészetek

szama < 10.

A Géngytirli program genetikai alapjat a parlagi
allomanyként még létezd fajtak, tajfajtak, okotipu-
sok begytjtésével (génmentésével) létrehozott, kis
létszamu génbanki allomanyok képezik, melyek te-
nyésztési programjanak kialakitasa, allomanyaik fel-
szaporitasa és tartasa csak kozponti, egymasra épiilé
in vivo és in vitro génbanki rendszerben biztonsagos.

Az in vivo és in vitro génbankok mellett a Géngyfi-
rii programban meghatarozd szerep jut az in libro
tevékenységnek is, amely a fajtavédelmi rendszer
valamennyi szintjére —igy a génbankok kialakitasara
és megdlrzésre is — kiterjed§, nyomtatasban megje-
lent irasos vagy képes archiv adatok feldolgozasat,
dokumentalasat jelenti.

Génvédelem - fajtavédelem

A fajtavédelem célja a haszonallatfajtak génbanki ér-
tékii allomanyainak fenntartasa és szaporitasa termé-
szetes, €16 allapotban, in vivo mddszerrel, a genetikai
alapok valtozasa nélkiil, az eredeti vagy az eredeti-
hez hasonlé tenyésztési és tartasi feltételek szerint, in
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situ. Idetartozik a tenyésztésben fenntartott fajtatisz-
ta egyedek, nukleusz- és fajtafenntart6 allomanyok
nagyobb része.

A génvédelem a fajtavédelmi rendszer masodik,
a tenyészt6 szervezetek altal irdnyitott és a tenyész-
tési hatdsag altal feliigyelt szintje. A génvédelem
keretében fenntartott fajtatiszta egyedek és alloma-
nyok a biztonsagos fajtavédelem €s fajtahasznositas
alapjat jelentik. A tenyésztés soran csak megtarto
szelekci6 végezhetd. Emiatt ezek az allomanyok ta-
mogatdsra szorulnak. Fenntartdsukban részt vesz-
nek koltségvetési intézmények, nemzeti parkok,
helyi vallalkozasok, csaladi gazdasagok. A hatdsag
altal jovahagyott tenyésztési programok végrehajta-
sat a tenyészt6 szervezetek iranyitjak és feltigyelik.

Génmegébrzés — fajtamegbrzés

A génmegOrzési alrendszer célja a fajtatisztan meg-
Orzott haszonallatok tovabbszaporitasa és haszno-
sitasa arutermelésre, adott esetben haszonallat-els-
allité keresztezésre, a fajtavédelem alapvetd szem-
pontjainak figyelembevételével (fajtamegdrzés).
Magaéban foglalja az allomany eredetiségének meg-
tartasat, sziikség esetén helyreallitasat, hasznosita-
sat (pl. élelmiszer- vagy ruhaalapanyag, igaztatas)
és létszamanak vagy minGségének fejlesztését.
Megfelel6 génbanki és génvédelmi-tenyésztési
hattérrel régi haszonallat-fajtaink kiemelten harom
teriileten hasznosithatdk a termelésben: (1) A fenn-
tarthatd, 6koldgiai szemléletli gazdalkodasban, (2)
a kiilonleges mindségti, a Karpat-medencére jellem-
z6 hungarikum termékek el6allitasaban, valamint (3)
a természeti és kulturalis értékek védelmében, hasz-
nositasaban, a turizmusban és az idegenforgalom-
ban. Mind a harom teriileten tobbségében a nemzeti

parkok és az erre kijelolt szakintézmények mellett
els6sorban helyi vallalkozasok és csaladi gazdasa-
gok mukodnek, igy ezek tamogatasaval az &shonos
haszonadllat-allomanyok termék-eldallitasi célu fej-
lesztése is megoldhatd. A tdmogatott programokba
bevonhatok a helyi nkormanyzatok és a kistérségi
szervezetek, mellyel akdr szocialis, akar helyi vagy
kistérségi szempontok is érvényesiilhetnek a termé-

kek elballitasa és kereskedelmének kialakitisa soran.
Génmentés - fajtamentés

A Géngylrt programban meghatarozo génmentés
vagy fajtamentés a fajtavédelmi rendszer fontos ki-
egészitd eleme, melynek célja, hogy haszonallataink
minden megdrzendd, értékes oroksége (kritikusan
veszélyeztetett fajta, tdjfajta, tipus, okotipus, valto-
zat, egyedi populdacid, kiilonleges tenyészallat vagy
akar egy-egy rogziilt, jellemz6 tulajdonsag) eredeti
formajaban fennmaradjon a rendszer keretében, an-
nak barmelyik szintjén, az alabbiak szerint:

— Génbanki génmentés: a védelem alatt nem allo,
veszélyeztetett, értékes génallomanyok felkuta-
tasa és bevitele a génbanki meg6rzésbe.

- Génvédelmi génmentés: az eredeti él6helyen, ter-
mészetes kortilmények kozott még fellelheto parla-
gi allomanyok felkutatdsa, in situ védelme, és adott
esetben bevitele a tenyésztésben fonntartott fajta-
azonos allomanyokba (vérfrissités) a jellemzd, ere-
deti tulajdonsagok fenntartasa érdekében.

- GénmegoOrzési génmentés: elGsegiti, hogy a rend-
szerben nem szerepld, védelem alatt nem all6
genetikai értékek — helyi fajta, tajfajta, fajtaval-
tozat, fajtatipus — kdztenyésztésben maradjanak,
Onellatasra vagy arutermelésre (elsésorban helyi
piacokon) hasznosithatdk legyenek.
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Populacioméret és génmegorzés

A koztenyésztésbdl kiszorult, géntartalékként
fenntartott haszonallatfajtak veszélyeztetettségét
elsésorban a kiindul6 populdcioé heterozigéta egye-
deinek ardnya (genetikai diverzitasa), a populacio
mérete, a populacié méretének valtozasa, ezen beliil
a him- és ndivart tenyészallatok szama és aranya
(ivararany) hatarozza meg. Minél nagyobb egy ki-
indul6 populacié létszama, minél sziikebb az ivar-
arany, minél lassabb {itemti a populdcié létszama-
nak csokkenése, annal nagyobb a populdcidéban
a heterozigdétak aranya, és annal valdszintibb, hogy
a populacié nagyobb genetikai valtozas nélkiil, azaz
az eredeti genetikai diverzitas nagyobb részének
megorzésével fenntarthatd. A gén- és allélveszte-
ség minimalis szinten tartdsanak feltétele tovabba
a szelekcio és a véletlenszer(i génsodrodas (drift)
lehetSség szerinti csokkentése. Ez utdbbi a gyakor-
latban tobb, egymastol fiiggetlen részpopulacid
(tenyészet) kialakitasaval érhet6 el. Az emlitett fel-
tételekkel a beltenyésztés elkeriilhetd és a heterozi-
gbtak aranya fenntarthato viszonylag kis létszamu
populaciokban is.

A veszélyeztetettség szintjei a haszondllat-
génmegdlrzésben

A gyakorlatban a populdciéméret aldbbi kategori-
ait j6 eredménnyel alkalmazhatjuk a fajtavédelem
rendszerében:

- Ha egy fajta valamennyi részpopulacidjanak
Osszesitett egyedszama meghaladja a 10 000-et,
az effektiv populdcidméret pedig a 200-at, tovab-
ba az egyedszam és a részpopuldciok (tenyésze-
tek) szdma nem csokken, a fajta nem veszélyeztetett.
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- Ha egy fajta valamennyi részpopulacidjanak
Osszesitett egyedszama 1000 és 10 000 kozotti,
az effektiv populdcioméret 100 és 200 kozotti
és az egyedszam vagy a részpopulaciok (tenyé-
szetek) szama csokken, a fajta sériilékennyé valik.

- Ha egy fajta valamennyi részpopulécidjanak 6sz-
szesitett egyedszama 100 és 1000 kozotti és az ef-
fektiv populaciéméret 100 ala csokken, a fajta
veszélyeztetett.

- Ha egy fajta valamennyi részpopulacidjanak dsz-
szesitett egyedszama 100 ald csokken, az effektiv
populaciéméret pedig nem éri el az 50-et, a fajta
kritikus helyzetbe keriil.

A fenti kategoriak alland¢ és folyamatosan fenn-
tartott fajtakra és populacioméretekre vonatkoznak.
Ha ugyanis a populaciéméret vagy a részpopulaci-
ok (tenyészetek) szdma drasztikusan csokken, pl.
nagymeértékii keresztezések, mesterséges szelekcio,
allat-egészségiigyi okok vagy akar rovid tavd, a faj-
tavédelem tudomanyos alapjait figyelmen kiviil
hagyo tamogatasi rendszerek miatt egy fajta a sérii-
lékeny kategoriabdl 1-2 év alatt kritikus helyzetbe
kertilhet. Ugyanakkor a kritikus létszamu populacié
is hatékonyan fenntarthat6 és barmikor felszapo-
rithat6 szakszer(i génbanki eljarasokkal. Ez azt is
jelenti, hogy egy fajta biztonsagos mego6rzésének
legfontosabb és meghatarozo eleme — a populacio
létszamatol fiiggetleniil — a folyamatosan fenntartott
génbanki allomanyok léte.

Effektiv populdcioméret
Egy génbanki populacid létszama és a két ivar 1étsza-
ma alapjan kiszamithaté az effektiv populaciomé-

ret (N,). Az effektiv populdcioméret a fajtavédelem
gyakorlataban azon tenyészallatok szamat jeldli,
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amelyek részvétele a populacio fenntartasaban, azaz
a kovetkezd generacio létrehozasaban teljes értéki-
nek tekinthetd.

Az 1. tabldzatban az effektiv populacioméret val-
tozasat mutatjuk be a populdcid génkészletéért fele-
16s himivart és néivart tenyészallatok létszamanak
fiiggvényében. A szamitasokat Wright 1931-ben ko-
z0lt képlete alapjan végeztiik: N, = (4N;N,)/(N;+N,.),
melyben N, az effektiv populaciéméret, N; a popula-
ci6 fenntartasaban résztvevd ndivary, N, a himivara
egyedek szamat jeloli. Altalanosan elfogadott véle-
mény, hogy N.>100 folyamatos fenntartasa esetén
egy populdcio biztonsagosan megorizhetd a mar
emlitett tényez6k egyidejl érvényesitése mellett.
A tablazatbol lathatd, hogy ez a feltétel a populacio
fenntartasa soran, elméletben legalabb 50 himivaru
és 50 ndivaru tenyészallat teljes értékd részvételé-
vel érhetd el, 1:1 ivararanyban. A fajtavédelem gya-
korlataban az N> 50 a genetikai diverzitas mintegy
90%-anak biztonsagos megdbrzését teszi lehetdveé,
ami legalabb 20 himivart és 40-50 néivaru tenyész-
allat teljes értékii részvételét igényli egy fajtamentési
programban.

Himivara gén- Néivari génbanki tenyészallatok szama (N;)

banki tenyészélla— 5 10 20 50 100

k sz4 N
tok széma (N,) Effektiv populacioméret (N,)

5 10 13 16 18 19
10 13 20 27 34 36
20 16 27 40 57 67
30 17 30 48 75 92
40 18 32 53 89 114
50 18 34 57 100 133
100 19 36 67 133 200

1. tdbldzat. Kis létszamu populdciok effektiv mérete
a him- és ndivaru tenyészallatok szamanak valtoza-
saval

Beltenyésztettség és populdcioméret

A Dbeltenyésztettségi egyiitthaté (F) a populdcio
szintjén adja meg annak valdszintiségét, hogy egy
lokusz két allélje azonos 6stdl szarmazik. Azonos
létszamu1 beltenyésztett és nem beltenyésztett po-
pulaciok koziil genetikai értelemben a beltenyésztett
kisebb, hiszen a beltenyésztés a heterozigota allél-
parok szamat, azaz a fajtafenntartashoz sziikséges
allélvaltozatok szamat csokkenti.

A beltenyésztettségi egyiitthaté véltozasa (bel-
tenyésztettségi rata, AF) az adott populacio belte-
nyésztettségének generacionkénti valtozasat mu-
tatja, és forditottan aranyos a populdcioé génkész-
letét add effektiv egyedek szamanak kétszeresével
(AF=Y%N,). Ha pl. egy indul6 tenyészallomany
effektiv mérete 4 (N,=4, ami az 1. tdbldzat adatai
szerint 1 himivaru és 10, de akar 500, mesterséges
termékenyitéssel szaporitott ndivarti tenyészallat
esetén is érvényes), akkor az allomany elméleti bel-
tenyésztettsége a kovetkezd generacidban 12,5%-
kal n6 (AF =1/8), azaz néhany év alatt teljesen bel-
tenyésztetté valik, egyéb tenyésztési eljarasok, pl.
apaallat-csere alkalmazdsa nélkiil.

Ivarardny

A haszonallat-populacidkban a legnagyobb effektiv
populdcioméretet eredményezd 1:1 ivararany alta-
laban nem valdsithaté meg, viszont a kis létszamu
populaciok hosszu tava fenntartasanak lényeges
feltétele a fajtavédelem soran az adott populacio-
ban minimalis génsodrddast eredményezd, lehetd
legsziikebb ivararany kialakitdsa és alkalmazasa.
A gyakorlatban a himivar aranyanak novelése 1é-
nyegesen gazdasagosabba tehet egy génmegdrzési

programot a populacié veszélyeztetése nélkiil. Ira-
nyitott parositas mellett szamottevéen magasabb
effektiv populdcidoméret érhet6 el és hatékonyabb
génmegorzés végezhetd példaul 20 himivara és 50
néivart génbanki tenyészallat 1:2,5 ivararanyu sza-
poritasaval (N =70; N,=57), mint 10 himivart és 500
néivara egyeddel, 1:50 ivararany mellett (N =510;
N,=39).

Uj génbanki populaciok kialakitasa
hagyomanyos tenyésztési modszerekkel

Uj génbanki populdcick mérete

Egy génmentési program induldsakor 9-10 néivart
egyedbdl allg, sziik ivararanyban szaporitott effek-
tiv csoportbdl mar életképes allomany alakithatd
ki, amennyiben lehet8ség van a populacioméret
novelésére és nem rokon apaallatok bevonasara.
A génbankba mentett minta allomanylétszamanak
novelésekor is {igyelni kell arra, hogy az tj allo-
many eredeti genetikai struktiraja megmaradjon,
ami a beltenyésztettség tudatos minimalizalasaval,
irdnyitott szaporitassal és apaallat-hasznalattal,
a szaporulatbdl pedig 4j génbanki tenyészetek, faj-
tabankok létrehozasaval érhetd el.

Mintavétel indulé génbanki program esetén

Egy nagyobb populacié fajtabankjanak kialakita-
sa soran altalanos szabaly, hogy minél nagyobb
az alapité allomany genetikai valtozatossaga, annal
biztonsagosabb a génbanki program. A gyakorlat-
ban javasolt legkisebb génbanki egyedszam zart te-
nyészetben 25 himivara és 50 ndivaru tenyészallat,
ami lehetévé teszi, hogy a tovabbiakban a génbanki
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részpopulacid genetikai diverzitasa a mintavétel-
nek tulajdonithatéan ne csokkenjen. Az optimalis
fajtavédelmi stratégia el6irja az indul6é populacio
létszamanak minél gyorsabb novelését. A génbanki
allomany tervezett létszamanak elérését kovetSen
a legfontosabb feladat a zartan tenyésztett minta-
populacio genetikai diverzitasanak lehet6 legtelje-
sebb fenntartasa, azaz a beltenyésztés, a szelekcid
és a drift minimalis szintre csokkentése.

In vivo génbankok — fajtabankok -
kialakitdsdnak mintavételi technikdi

A lehetséges mintavételi technikak egy nagyobb po-
pulacié génbanki allomanyanak kialakitasa soran
a kovetkezdk:

— Random (véletlenszerii) mintavétel: az eredeti popu-
lacid valamennyi egyedét azonos valdszintiséggel
és véletlenszertien valasztjak ki. Hatranya lehet,
hogy a kivalaszté személy nem donthet egyedileg
a kivalasztasra keriil$ allatokrdl, és nincs hatasa
arra sem, hogy tipikus vagy atipikus allatok ke-
riilnek-e a kivélasztott populécidba.

= Pedigré alapjin végzett mintavétel: ha az egyedek
ismert pedigrével rendelkeznek, a mintavétel ki-
zarolag az egyedek szarmazasa alapjan is elvégez-
het6. Ennek soran azokat az egyedeket valasztjak
ki, amelyek egymassal nincsenek rokonsagban,
ami a gyakorlatban azt jelenti, hogy nincs kozos
sziil6, nagysziil6 és dédsziil6 a kivalasztott egye-
dek 6sei kozott. Hatranyai megegyeznek a ran-
dom mintavételnél emlitettekkel.

- Csoportositott mintavétel: az eredeti populdciét ti-
pus vagy tulajdonsag (tulajdonsag-csoport) alap-
jan csoportokba osztjak, és a random mintavételt
csoportokon beliil végzik gy, hogy minden cso-

22

portbdl aranyos létszam keriiljon a kivalasztott
allomanyba. Ezzel a mddszerrel biztonsagosabb
az eredeti populacioval genetikailag kozel azonos
minta kivalasztdsa. Induld génbanki allomany
kivalasztasara a csoportositott mintavétel latszik
alegmegfelel6bb technikanak, amely a szarmazas
ellendrzésével tovabb javithato.

- Elbhely szerinti mintavétel: a fajtamentési prog-
ramok keretében begytijtott egyedek génbanki
allomanyai a fenti mintavételi technikakkal alta-
laban nem alakithatdk ki, ezért fontos szempont
az is, hogy a mintavétel (gytijtés) és a késébbi
tenyészvonalakat alkotd egyedek, de legalabb
a né- és himivaru allatok foldrajzilag elkiilonit-
het6 helyrél szarmazzanak, igy minimalisra csok-
kenthet6 az induld génbanki allomanyokban a ro-
kontenyésztés veszélye.

Kis létszamu populacidok génbanki
tenyésztési stratégiai

Természetes tenyésztés

A vadon €16 allatok populacidinak fenntartasahoz
hasonléan a haszonallat-populaciok természetes te-
nyésztésére is lehetdség van, amennyiben az eredeti
€l6hely, a megfelel6en nagy populaciéméret és a tel-
jesen extenziv tartds feltételei rendelkezésre allnak.
A szaporodasban a legerdsebb és a kornyezethez
legjobban alkalmazkodott him allatok vesznek részt.
Ezt az id6sebb himek kiemelésével megvaltoztat-
hatjuk, ami lehet6séget nyujt mas populaciékbodl
tenyésztési célbol behozott vagy helyi, fiatalabb
himek szamara, hogy részt vegyenek a populacio
fenntartasaban.

Random (véletlenszer(i) pdrositds

A random parositas mdodszerével minden felnétt
egyed szamara lehet6vé valik, hogy azonos eséllyel,
azonos szamu utddot adjon a populacio kovetkezd
generdcidja szamara, azaz génkészletét atorokitse.
A random parositas hatranyaként emlitik, hogy
a mddszer nem szamol a szaporodas- és szapora-
sagbeli kiilonbségekkel, ami elsésorban az egyedek
reprodukcids képességében, relativ fertilitasi rataja-
ban és az utédok életképességében jelentkezik. Ezek
a mutatok ugyanis lényegesen befolyasolhatjak a ge-
netikai anyag atorokitését, ami a drift felgyorsulasat
eredményezi.

A random parositas j6 génmegdrzési modszernek
tekinthetd olyan allatdllomanyok csoportos fenn-
tartasa esetén, ahol az allatok egyedi nyilvantartasa
nem megoldhatd, azonban a csoportok jol elkiilonit-
het6k és a csoportok kozotti parositasok ellenérzot-
ten végezhet6k. A random parositast a gyakorlatban
alkalmazva Crawford professzor Kanadaban jo ered-
ményeket ért el kiilonbdz6 baromfifajok kis 1étsza-
mu populdcidinak (koztiik a sdrga magyar tyukfajta
Kanadaba szarmazott valtozata) fenntartasaban.

Pedigrétenyésztés

Egy génmegorzésbe vont allomanyon beliil a pe-
digré pontos ismerete lehetdséget nyujt arra, hogy
minden egyed szamara azonos esélyt adjunk a to-
vabbszaporodasra. Idealis esetben, rogzitett létsza-
mu populaci6 fenntartasaban valamennyi himivart
allat 1 himivara utédja és valamennyinéivaru allat 1
néivard utddja képezi a kdvetkezb generaciot. A pe-
digré alapjan végzett szaporitas a beltenyésztés el-
keriilését és az allomany hosszu tavi, génveszteség

nélkiili fenntartasat teszi lehet6vé. A modszer alkal-
mas nagyon kis létszamu populaciok beltenyészté-
sének elkeriilésére is, amennyiben a populaciomére-
tet id6kozben névelni tudjuk.

Vonaltenyésztés

Nagyobb létszamu populacidk esetén hatékony gén-
megOrzési modszerként alkalmazhat6 a populacio
alpopulacidkra (vonalakra vagy kisebb tenyészetek-
re) osztasa. Ha egy populéciét vonalakra osztunk,
minden vonal egyedszama lényegesen kisebb, mint
az eredeti populacio létszama, és a vonalakon be-
lil jelentésen megnoé a beltenyésztettség és a drift
altal okozott génveszteség. Annak a valdszintisége
azonban nagyon kicsi, hogy az egyes vonalak vélet-
lenszerti allélgyakorisag-valtozasa azonos iranyu,
ezért a vonaltenyésztés — megfelel6 szamu vonal
esetén — a génmegdrzésben jol alkalmazhatd eljaras.
A vonalakon beliili pedigrétenyésztéssel és a vo-
nalak kozotti ciklikus tenyészallat-cserével a teljes
populacio genetikai valtozatossaga jo eredménnyel,
hosszt tavon fenntarthato.

A vonaltenyésztés nagyon kis létszamu popu-
lacidk fenntartasara nem alkalmas, mert a vonalak
néhany generacion beliil beltenyészetté valhatnak,
ami a szaporasag gyors csokkenése révén az egész
populaci6 fennmaraddsat veszélyezteti.

Csalddtenyésztés

Kis létszamt populacidk fenntartasara alkalmas
modszer a csaladtenyésztés, amikor az egy (vagy
tobb) himivaru és a hozza beosztott néivart tenyész-
allatoktdl (csaladoktol) nyert, azonos szamu utddok
képezik a kovetkezd generacidt tgy, hogy a csalad
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. L 1. csalad 2. csalad 3. csalad
generacio 3x999Q 3x999Q 3x999Q
Utédok Q99+3338 RPQ+333 Q99+333
, L 1. csalad 2. csalad 3. csalad
-generado 3x999Q 3x999Q 3x999Q

4. csalad 5. csalad n. csalad
3xR9Q xR xR
Q99+333 Q99+333 RRQ+333
4, csalad 5. csalad n. csalad
xR xR 3xQ99

2. dbra. Csaladtenyésztéses génbanki fajtameg6rzési eljaras a himivar rotacidjaval. A néivard utdédok a kovetkezd

generacidban a szll6kkel megegyez6 szamu csalddban maradnak, a himivara utédok egy része - a sziikségszer(

szelekciot kdvetden — a sorszam szerinti kdvetkez6 csalddba kerlilnek &t. A HAGK-ban a régi magyar baromfifajtak
in vivo génbanki fenntartasara alkalmazott mddszer, ahol a csalddok szama legalabb 10 (n>10) (Szalay Istvdn

és Koppdny Gadbor, 2017 nyomdn)

ndivaru egyedei az eredeti csaladban maradnak, mig
a himivar rotacioszertien a kdvetkezd csaladba keriil
at (2. abra). A mddszer a himivar csaladokon beliili,
a szaporitasi id6északban végzett cseréjével és a mi-
nimalisan javasolt 10 csalad szamanak novelésével
tovabb javithat6 az effektiv populaciéméret ndvelése
révén.

A fejezetben ismertetett tenyésztési eljarasokat
a fajtavédelem alapeljarasainak tekinthetjiik. A gya-
korlatban tobbféle eljaras és modszer kombinacidjat
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alkalmazva alakitjak ki a fajra és fajtara legmegfe-
lel6bb génmegorzési eljarast. Biztonsagos génban-
ki hattér mellett a legjobb génmegdrzési modszer
a fajta felszaporitasa és hasznositasa a fajtavédelmi
rendszer keretén beliil, figyelembe véve azt tényt,
hogy egy fajta barmilyen tulajdonsaganak javitasat
célzo egyiranyu szelekcid vagy keresztezés egy nagy
létszdmui populdciodt is rovid id6 alatt veszélybe so-
dorhat megfelel§ génmegdrzési, fajtafenntartasi
program nélkiil.

A Székely Géngyiiri torténeti
és néprajzi gyokerei

7. kép. A Tolvajos-tet6 télen (Foto: Matéffy Eszter és Dobos Attila)
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