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Juhasz Zoltan

Zenei Oostipusok és a magyar
nepzene ostortenete

Osszehasonlité kutatas korreldltan megjelené
zenei és genetikai tipusok alapjan’

1. Bevezetés. ....Az a gyanum, hogy a foldkerekség minden népzenéje, ha
elegendd anyag és tanulmany all majd rendelkezéstinkre, alapjaban véve visz-
szavezethetd lesz majd néhany dsformadra, Sstipusra, 6s — stilus - fajra” — irta
Bartok 1937-ben.! A magyar népzenekutatas éppen Bartok és Kodaly uttoré
munkdjara tamaszkodva egyediilallé alapossaggal irta le a magyar népzene
tipusait (Kodaly,? Vargyas,®> Dobszay-Szendrey*). Az Osszehasonlitasok alap-
jaul Jardanyi Pal a dallamvonal vizsgalatat javasolta, és ehhez egy mar-mar
matematikailag is értelmezhet6 definiciét adott.® Ez az analitikus szemlélet
is hozzajarult ahhoz, hogy a szamitégépes kutatas Magyarorszagon az elsok
kozo6tt indulhatott meg.® A zenei dsszehasonlité kutatast a szomszédos népek
zenéje mellett igyekeztek a magyar Ostorténet szempontjabdl mar a XX. sza-
zad elején is fontosnak tartott teriiletre, a Volga-Kama vidékére is Kiterjeszteni.
A Volga-Kama vidékén él6 marik, csuvasok, tatarok és votjakok népzenéjét
Kodaly uttéré parhuzamai utan Vikar Laszld és Bereczki Janos terepmunkai,”
illetve Vargyas Lajos® elemzése tették teljessé. Bartok anatoliai gylijtése® és
az ennek nyoman kibontakozott, a torokségi népek egészére Kiterjed6 gyij-
té, osztalyozd és Osszehasonlitdé munka pedig tovabbi 6si rétegeket tart fel a
magyarsag zenei 6rokségében.'° A felsorolt eredmények vilagosan bizonyitjak,
hogy a szdajhagyomany utjan 6roklédé népzenei kulturak igen hiven 6rzik akar
az irott torténelem el6tti idOk zenei 6rokségét is. A magyar népzenekutatas
eredményei tehat igazoltak Bartok fenti sejtését, a ,zenei sformak, éstipusok”
kutatasanak jogossagat.

*

A tanulmany a Magyarsagkutatd Intézet altal 2019-ben szervezett Magyar &storténeti mu-
helybeszélgetésen elhangzott eléadas szerkesztett valtozata.
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A vilag népdalainak besorolasahoz sziikséges zenei ,Ostipusok” meghata-
rozasaval azonban a magyar kutatékon kiviill nemigen foglalkozott senki. Ezért
a feladatra létrehoztunk egy 50 eurdzsiai és amerikai indian népzenei kultu-
rat reprezentalé adatbazist, és kidolgoztunk egy mesterséges intelligenciat,
melyben az egyetemes tipusokat egy algoritmus 6ntanulé moédon hatarozza
meg. Ezen ,egyetemes dallamtipusok” nyilvan kiilbnb6zd stillyal — valtozat-
dgazdagsaggal — jelennek meg a kiilonb6zdé kultirakban, igy egy zenekultura
sajatossagat az immar matematikailag jol definialt egyetemes tipusok ottani
sulyaival szdmszer(sithetjiikk. igy pedig a kiilonb6zé zenekulttrdk rokonsagi
fokai mérhetévé, szamithatéva valnak (Juhasz 2015).!!

Ezzel zenei téren utolértiik a genetika egyik alapvetd vivmanyat, mely
szerint minden ember egyértelmiien besorolhaté egy tgynevezett ,haplocso-
portba”, vagyis egy csak apardl filira, illetve anyardl leanyra 6rokl6dé genetikai
tipusba. A haplocsoportok az egész emberiségre egyetemesen jellemzdek, de
el6fordulasuk népenként valtozé. Ezért a népek genetikailag jol leirhatok a
haplocsoportok rajuk jellemzd gyakorisag-eloszlasaival.

A fentiek alapjan feltételezhetjiik, hogy ha talalunk olyan, haplocsoportok
és egyetemes zenei tipusok alkotta ,sz6vetségeket”, melyek tagjai egymassal
korrelaltan valtoztatjak gyakorisagaikat a kulturak/népességek egy meghata-
rozott csoportjaban, akkor bizonyos &si népességek mozgdasara, szétvalasara
vagy mas népességekkel valdé 6sszeolvadasara, illetve e torténelmi folyamatok
kulturalis nyomaira kovetkeztethetiink.!? Az igy kapott szévetségek genetikai
Osszetételét kortars és archeogenetikai adatokkal 6sszevetve kaphatunk igazo-
last eredményeink érvényességérdl. Az ilyen, korrelaltan terjedé zenei és/vagy
denetikai szovetségeket, 6si népmozgasok zenei labnyomait feltaré éntanuld
rendszert és eredményeit mutatja be ez a dolgozat.

2. Adatok. Amint emlitettiik, az egyetemes zenei tipusok meghatarozasat egy
kb. 15 éve folyamatosan fejlesztett, 50 eurazsiai és amerikai indian népzenei
kultara 51.000 dallamat tartalmazé adatbazis alapjan végeztiik el. Az adatbazis
a dallamok Kkottdinak digitdlisan kédolt formait tartalmazza. A kultarak és a
dallamszamok a kovetkezdk:

1. Kina Peking tart. (Pek, 1220), 2. Mongol (Mon, 1567), 3. Kirgiz (Kyr 1120),
4. Csuvas (Chu, 497), 5. Sziciliai (Sic, 1299), 6. Bulgar Dobrudzsa (Bul, 1027),
7. Azeri (Aze, 324), 8. Anatdliai torok (Tur, 2299), 9. Karacsaj (Kar, 1094), 10.
Magyar (Hun, 2527), 11. Szlovak (Slo, 1937), 12. Morva (Mor, 688), 13. Roman
(Rom, 1133), 14. Kasub (E-Lengyelorszég), (Cas, 1569), 15. Finn (Fin, 2252),
16. Norvég (Nor, 1970), 17. Német (Ger, 2402), 18. Luxemburgi-lotharingiai
(Lul, 1149), 19. Francia (Fre, 2048), 20. Holland (Dut, 2488), 21. fr-skét-angol
(ISE, 2207), 22. Spanyol (Spa, 1401), 23. Dakota (Dak, 842), 24. Komi (Kom,
405), 25. Hanti-manysi (Kha, 447), 26. Horvat-szerb (Balkan), (Bal, 551), 27.
Kurd (Kur, 615), 28. Orosz (Rus, 688), 29. Navajo (Nav, 436), 30. Warmiai (E-K

11 Juhész 2015
12 Malyarchuk 2010, Sharmani 2009, Thangaray 2009
15 Juhész & al. 2019
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Lengyelorszag), (War), 31. K6zép-Lengyelorszag (GPIl), 32. K6zép-andoki indian
(And), 33. Gordg (Gre, 400), 34. Eszt (Est, 705), 35. Lapp (Lap, 751), 36. Finn
runo (Fir, 236), 37. Rutén (Rsn, 520), 38. Ujgur (Uyg, 486), 39. Kazak (Kaz, 752),
40. Mari (Cseremisz, Volga-vidék), (Chr, 454), 41. Tatar (Tat, 477), 42. Votjak
(Vot, 205), 43. Japan (Jap, 667), 44. Székely-Moldva (Sek, 1919), 45. Mangistau
Kazak (Mns, 267), 46. Kina Shanxi tart. (Shn, 814), 47. Bulgar Rodope (Rod,
340), 48. Litvan (Lit, 807), 49. Tuvai (Tuv, 332), 50. Hakasz (Hak, 322).

A zargjelekben a Kkulturak roviditése és a dallamok szama olvashaté. Az
50 vizsgalt kultarat a néi (mitokondrialis) haplocsoportok népenkénti elosz-
lasaival jellemeztiikk. A haplocsoportok genetikai meghatarozéi csak anyarol
lanyra (illetve apardl fiara) 6roklédod, kevéssé valtozékony DNS-szakaszok. Bar
a haplocsoportok a viszonylagos stabilitas ellenére is tovabb bonthatdk egye-
nes agon keletkezd alcsoportokra, azért 6ssz-szamuk igy sem haladja meg a
100-as nagysagrendet, vagyis az emberiség barmely tagja egyértelmien beso-
rolhatd e viszonylag szuk genetikai tipus-halmaz valamelyikébe. Ennek alapjan
a fenti népek populacidogenetikai leirasara egy anyai (mitokondrialis) haplocso-
port-tablazatot allitottunk 6ssze, melyben a népeket egységesen a kovetkezd
haplocsoportok gyakorisag-eloszlasai jellemzik:

L,M*,C Z G, D N*LLWY,A,S,X R* HV* H,V,J,T,F, B, U*, U2, U4, U5, K.

3. Moédszerek

3.1 Az egyetemes népdaltipusok meghatarozasa. A napjainkban folyo
pszicholdgiai kutatasok is megerdsitik, hogy az ember zenei érzékelését alap-
vetéen két jellemzd — a dallamvonal és a tonalitdas — hatarozza meg.'* Ennek
medfeleléen egy dallam leirasara mi is két vektort (rendezett szamsort) defi-
nialtunk:

A hangmagassagot félhangnyi egységekben mérjiik, egqy dallam idébeli le-
futasat pedig a hangmagassag kis idéegységenként mért, 64 elemii idésoraval
jellemezziik: a dallamvonal vektorral.

Egy adott dallam tonalitasanak jellemzésére minden lehetséges hangma-
gassagnak meghatarozzuk az adott dallamban mért relativ 6sszidejét, és ezek
eloszlasat egy 24 dimenzids fokeloszlas-vektorban adjuk meg. (Kétoktavnyi,
vagyis 2*12=24 félhangnyi lehetséges hangterjedelmet definialtunk.)

A dallamok teljes matematikai leirasat az 1. abra szemlélteti.

Igy tehat 51.000 dallamunk mindegyikét egy-eqy vektor-paros (64D
dallamvonal és 24D fokeloszlas vektor) képviseli. Az elemzésre kidolgozott
,Onszervezé felhé” algoritmus ezt az 51.000 vektor-pdrost csoportositotta ha-
sonldsagaik alapjan 624, mar csak egymashoz hasonlé dallamokat tartalmazé
furtbe. Egy-egy fiirt tagjainak atlagolasaval pedig kaptunk 624 vektor-parost;
ezek jellemzik a legjobban az adott flirt k6z6s tulajdonsagait, tehat ezeket te-
kinthetjiik az egyetemes dallamtipusoknak, azaz Bartok ,Ostipusainak”.

Innen nyilvanvalé, hogy egy adott kulturat egy 624 elemt eloszlas jelle-
mez — ennek i-edik eleme mutatja meg, hogy milyen aranyban vannak jelen az
i-edik egyetemes zenei tipus valtozatai az adott kultaraban.

14 Schmuckler 2016
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Magyer l4-pentaton daliam 3.2. A vizsgalt kultarak
@_ﬁ—»—g et ; - populdcidogenetikai jellemzé-
v b3 1 se. A szakirodalomban fellelhe-

=====S==SSSS= t6 adatokbdl a Pamjav Horolma

altal vezetett genetikai kutato-
csoport Osszedllitotta az O6sszes
altalunk vizsgalt zenekultarat jel-
lemzé 26 elemd mitokondria-
lis haplocsoport-eloszlasokat.!'®
A felbontast az adatok egységes
kezelésének igénye korlatozta.

3.3. A zenei és genetikai ti-
pusok korreldlt terjedésének

Idé

ol vizsgalata. Eljutottunk tehat

1 4 7 1013 16 19 22 25 28 31 34 37 40 43 45 49 52 55 58 &1 &4

odaig, hogy kulturainkat zenei-

2 leg az egyetemes zenei tipusok

O el wdoariny. - helyi valtozatainak részaranyai-
'1:; — val, genetikailag pedig a szin-
s i 8 tén egyetemes haplocsoportok
o ? helyi részaranyaival jellemezzik.
o i”” 3 ‘ |b5 . I I i Tegyiuk fel most, hogy valaha
% 12345678310 n 1213 1415 16 17 18 19 20 21 I-lng‘nfﬁanmm létezett néhény dominans Jfor-

ras”-kultura, a maguk jellegzetes
zenei és genetikai tipus-eloszla-
saival. Modell-kisérlettel igazol-
haté, hogy amennyiben ezek a
forras-kultarak az id6k soran szétvalasok és keveredések lancolatain mentek
keresztiil, akkor sajat genetikai és zenei tipusaik részaranyai a folyamatokban
részt vett kultirdkban parhuzamosan mutatnak névekedést, ill. cs6kkenést.'®
Az ilyen parhuzamos, 6sszehangolt viselkedést nevezzilk korrelaltnak, szem-
ben a korreldlatlan viselkedéssel, amikor is a két tipus gyakorisagai teljesen
fuggetleniil valtoznak kulturardl kultarara.

Célunk azonban nem pusztan korreldltan el6forduld tipus-parok, hanem
akar nagyobb szamu zenei és genetikai tipusbdl allo ,szovetségek” meghataro-
zasa volt. Egy ilyen szovetség zenei és genetikai tagjait tehat az a tulajdonsag
koti Ossze, hogy eléfordulasi gyakorisagaik a Kiilonb6zé kulturakban hason-
I6an, ha nem is pontosan egyforman valtoznak. Erre a célra is kidolgoztunk
egy matematikai médszert, mely most is egqy mesterséges intelligenciara és az
ugynevezett rangkorrelacio-szamitasra épiilt.

A moédszer azt is figyelembe veszi, hogy nem varhatéak egész Eurazsiara ki-
terjedd csoportos korrelalt terjedések, igy ontanulé algoritmusunk egytttal a cso-
portosan terjedd ,tipus-szovetségeknek” otthont adé népességek/kulturak rész-
halmazait is megkeresi, vagyis feltarja Eurazsia és Amerika népzenei kulttrkoreit.

1. &bra. Egy magyar nepdal dallamvonal- (a)
és fokeloszlas- (b) vektora.

15 Pamjav & al. 2012
16 Juhasz & al. 2016
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A muikodést itt nem részletezziik, de azt mindenképp targyalni kell, hogy mi-
lyen formaban tudatja veliink a rendszer, hogy talalt egy ilyen tipus-szévetséget:
ekkor Kiir egy listat a szovetségben részt vevé zenei és genetikai tipusokrol, va-
lamint egy 50 elemi szamsort, amelynek elemei 1 és 0 kozott valtoznak, és az
i-edik elem azt mutatja, hogy az adott sz6vetség tagjai jellemzéen milyen sullyal
vannak jelen az i-edik kultiraban. Ezt a szamsort ,stlyvektornak” nevezziik.
Példaul ha a szovetség jellemzéen a magyar kultaraban a legerésebb, akkor a
10. szamu elem - amely a magyarnak megfelelé sorszam - lesz a legnagyobb
(kb. 1), mig a tobbi érték ennél Kisebb aszerint, ahogy az adott sz6vetség stilya
csOokken mas kultarakban. Ezt térképszerten latjuk a 4a abran, ahol az ,0ssz-
magyar”, székely, roman, kaukazusi karacsaj, anatdliai és sziciliai csticsok a leg-
magasabbak, tagabb foldrajzi kornyezetiikben pedig a cstuicsok egyre kisebbek.

Az eredmények kiilsé hitelesitésére éppen az algoritmus altal Kivalogatott
kultarkorok foldrajzi értelmezhetésége szolgal. A foldrajzi kozelség kovetelmé-
nye ugyanis teljesen hianyzik az algoritmus céljaibdl, igy egy kultirkort hitele-
sit, ha mégis foldrajzilag 6sszefiiggé teriiletet fed le.

A hitelesités és értelmezés masik lehetéségét a genetikai 6sszetevok dssze-
vetése adja archeogenetikai adatokkal. Ha ugyanis egy zenei-genetikai szovet-
ség genetikai komponensei szignifikansan kimutathatok valamely 6si népesség
uralkod6 haplocsoportjai kozt, akkor joggal feltételezziik, hogy megtalaltuk az
adott szovetség tényleges forras-népességét.

Sok esetben fennall, hogy valamely adott teriilet ési és kortars haplocso-
port-eloszlasai nagy atfedést mutatnak, jeleként annak, hogy az adott 6si né-
pesség ma is meghatarozo6 az adott teriileten. Ha ehhez még a gépi titon talalt
zenei-genetikai szovetség zenei Osszetevdi is atfednek az adott terilet mai
zenei tipusaival, akkor egyuttal az 8si zenekultura folytonossagara is kovetkez-
tethetunk.

4. Eredmények. Az iterativ rangkorrelacios algoritmus 6sszesen 19 korrelald
zenei-genetikai szovetséget tart fel. Egy-egy ilyen szovetségben a zenei és ge-
netikai tipusok sulyvektorai hasonléak, igy a csoport jol jellemezhet6 ezen stly-
vektorok atlagaval: egy 50 elemti vektorral, melynek elemei a megfelel$ kultu-
ra/népesség atlagos sulyat mutatjak a szévetséghez tartozé tipusok stlyvekto-
raiban. Dolgozatunkban a 19-bdl azt a 4 sz6vetséget mutatjuk be, amelyeket a
magyar népzene 0Ostorténete szempontjabdl a legfontosabbnak tartunk.

Elsé példankban egy Bels6-Azsia teriiletén és az amerikai indidnoknal leg-
erésebb szovetség foldrajzi megoszlasat latjuk (1. szamu szovetség). A csOk-
kend silyvektor-értékek jol mutatjak a szévetség tagjainak egyuttes terjedését
Kelet-Eurdpa és a Karpat-medence felé. A szovetséget alkotd genetikai és zenei
tipusok éppen a Karpat-medencéig mutathatok ki egyre cs6kkend sullyal, de
Nyugat-Eurépdban a silyuk mar elenyész6. A genetikai 6sszetevok — az A, C
és D haplocsoportok — kimagaslé sulya a szibériai és belsé-azsiai népekben
(mongol, burjat, jakut, jukagir stb.), ideértve a neolit és bronzkori temetdk
népességeit is: Serovo, Barabal (Kr.e. 8000, 4000-1800), Altai bronzkor, Ba-
raba2 (Kr.e.1800-1000), Qin, Xiongnu (rév: SER, BB1, ABA, BB2, QIN, XIO,
0.33 <atfedés<0.43), kétségtelenné teszi, hogy a szdvetség zenei tagjainak
forrasvidéke is Bels6-Azsia.
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2a. abra. Az 1. szamu zenei-
genetikai szévetség sulyai
Eurazsia térképén. Az oszlopok
a népek atlagos sulyat
mutatjak a szévetséghez
tartozé zenei és genetikai
tipusok sulyvektoraiban.

2b abra. Az 1. sz&amu zenei-
genetikai szdévetségbe
tartozd rokon dallamok
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Az A, C és D haplocsoportok az amerikai indianoknal még a fentieknél
is meghatarozébbak (NAW, NAC, NAS, 0.5 <atfedés<0.75); ez lehet a ma-
gyarazata a meglepSen szoros rokonsagnak Bels6-Azsia bizonyos népzenéi,
a magyar és az indian népzenék kozott. A zenei elemzés kimutatta, hogy a
sz6ban forgd zenei tipusok jellemzden valamely félhang nélkiili pentaton ska-
lan mozgd, oktavnyi vagy még nagyobb hangterjedelmi, ereszkedd, gyakran
szabalyos kvintvalté dallamtipusok. A magyar népzenében ezek fontossagara
mar Kodadly és Szabolcsi is ramutatott, ésiségiiket Volga-Kama vidéki mari
és csuvas parhuzamokkal igazolva. Most latjuk, hogy ezek a tipusok a Vol-
da-Kama vidékre is, és hozzank is a bels§-azsiai forrasvidékrdl keriilhettek
a népvandorlas Kiilonb6zé hullamaival, olyan népességek révén, melyekben
a ,szibériai” A, C és D haplocsoportok jelentds sulyt képviseltek. Fontos
megjegyezni, hogy a Karpat-medencében jelen ismereteink szerint a korai
avarsagban képviselték a legnagyobb sulyt az A, C és D haplocsoportok, igy
nem zarhatjuk ki, hogy a sz6vetség mondott zenei tipusai — melyek a magyar
népzenében kb. 20% sulyt képviselnek — mar az avarok megjelenése 6ta jelen
vannak. Dallampéldaink az egyik ilyen tipus valtozatait mutatjék Belsé-Azsia-
tol a Karpat-medencéig.

Masodik példankban a szovetséget alkot6 zenei és genetikai tipusok stilyai
a kurd teriilet és Anatdlia fel6l a Balkanon at a Karpat-medencéig tartd 6sz-
szefiiggd teriileten mutatnak egyre csokkend tendenciat (2. szamu szévetséq).
Ennek pontosan megfelel, hogy a szévetség legfontosabb genetikai tagjainak
—-az X, U*, U2, N*, HV*, K haplocsopotoknak — egyiittese a legnagyobb stlyt a
mai torok, bolgar, roman, székely, magyarorszagi magyar és morva népekben
képviseli (BUL, HUN, MOR, ROM, TUR, SEK, 0.46 <atfedés <0.58). Ugyanez a
denetikai egyiittes mar a neolit Termékeny Félhold-beli, ibériai, balkani, Kar-
pat-medencei népességekben (NEO, IBN, EMN, STR, NHU, 0.5 <atfedés <0.55)
is nagy sulyt képviselt, ezért joggal kévetkeztetiink a neolitikumban a Termé-
keny Félhold felSl éppen a balkani és ibériai titvonalakon Eurépa felé kimuta-
tott meghatarozé népmozgasok ma is 1étez6 nyomaira. Néhany dallampélda
segitségével ismét képet alkothatunk arrdl a zenekultuararél, amely feltehetSleg
ezzel a népmozgassal mozgott egyiitt. Ezek a dallamok hatarozottan hétfoku,
a fél hangkozoket is tartalmazé hangsorokon mozognak, és bar szintén eresz-
kedé dallamvonaldak, de ritkan 1épnek az 5. fok folé, igy hangterjedelmiik is
joval szikebb, mint az els6é szovetségben targyalt tipusoké. A magyarorszagi
neolit foldmtives vonaldiszes és Starchevo kulturak genetikai 6sszefiiggései is-
mét felvetik annak lehet6ségét, hogy ezek az &si zenei tipusok akar évezredek
Ota itt élhetnek a Karpat-medencében.

A kovetkezd szbvetség forrasvidékét a Karpat-medence, a Kaukazus, Anato-
lia és Szicilia négyszoge jeloli Ki (3. szamu szovetség). Meghatarozé haplocso-
port-egyiittese nagyon hasonlé az el6zd, neolit foldmiiveseknek tulajdonitott
egyitteshez (X, U*, U2, HV*, T, KJ és H), igy nem meglepd, hogy ezt a legna-
gyobb aranyban tartalmazé népességek kore is hasonlé (TUR, KUR, SEK, ROM,
0.5 <atfedés <0.55), illetve féleg neolit foldmiives népességek tartoznak ide
(IBN, EMN, NHU, STR, 0.46 < atfedés <0.54).

A szovetséget alkotd zenei tipusok azonban vilagosan elkiloniilnek az
el6z6, kis hangterjedelmti tipusoktol. Ezek a tipusok ugyanis jellemzden oktav
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hangterjedelmuek és ereszkedd dallamvonaltak, igy e téren meggy6zé kap-
csolatot mutatnak a belsé-dzsiai tipusokkal. Tonalitasuk azonban ezekétdl is
eltér, mivel zdmmel hétfoki, féleg moll jellegti (dor, eol, frig) modalis hangne-
mek jellemzik 6ket, mig a pentaton skalak koziil szinte csak a la-pentatdniaval
mutatnak kapcsolatot — vagy teljes dallamok, vagy jellegzetes dallamrészek
formdjaban. E szovetség csokkend siilyai a forrasvidéktdl Kelet-Europa és
Bels6-Azsia felé, illetve Nyugat-Eurépa felé irdnyulé szétsugarzést mutatnak.
A napjainkban folyé népzenei gydjtémunkanak hala, meggy6z6 magyar—torok—
karacsaj-gagauz-sziciliai dallamparhuzamok igen nagy szamaval tamaszthat-
juk mar ala, hogy legalabbis a Karpat-medence, a Kaukazus el6tere és Anatdlia
térségében szamolnunk kell egy sajatos 6si zenekultura jelenlétével, amely ma
is er6sen meghatarozza a térség népzenéit. Az evvel a kultaraval korrelaltan
terjedd genetikai tipusok hatarozottan neolit foldmiives eredetii népességre
utalnak. A neolit foldmuves bevandorlok és a helyi mezolit eurdpai vadasz sla-
kosok keveredését haplocsoportjaink koziil az U4 és U5 haplocsoportok jelen-
léte mutathatna, am ezek teljes hidnya a 3. sz. szOvetségbdl éppen e keveredés
hianyara, vagy legalabbis csekély voltara utal. Hogy ez tényleg igy van-e, arra
nagyobb felbontasu genetikai vizsgalatok adhatnak valaszt.

A kovetkezd szovetség mutat példat a mezolit eurépai vadasz, a neolit fold-
miuves és a szibériai eredetii haplocsoportok keveredésébdl alakult 6sszetett
népességre és az azzal korreldltan terjedd zenekultirara (4. szamu szévetséq).
E szovetség haplocsoportjai harom részre oszthaték: az A, C és D haplocsopor-
tok egyiittesét mar megismertitk mint a Bels6-Azsia kozpontu 1. szamu szovet-
ség genetikai 6sszetevgjét. Jelen vannak ugyanakkor a neolit foldmtveseknek
tulajdonitott N*, J, T és U*, valamint a mezolit vadasz 6sszetevét jel6ld U4 és
U5 haplocsoportok is. A régészeti feltarasok és a genetika eredményei egy-
arant mutatjak, hogy ez az dsszetétel leegyszerusitve két 1épcsében jott 1étre.
El8szor a Termékeny Félholdbdl bearamld neolit foldmitivesek (N*, J, T és U*)
Kelet-Eurdpaban és a Karpat-medencében keveredtek a helyi ritka népességet
alkot6 mezolit vadaszokkal (U4 és U5). Az igy kialakult népesség a bronzkorban
erds hullamokat bocsatott ki Dél-Szibéria felé, ahol is tovabbi keveredés tortént
a helyi népességgel (A, C, D). Az igy fokozatosan Osszeolvadd népességnek
tulajdonithaté pl. az andronovéi kultara (Kr.e. 1500-500). Ez az ,andronovoi”
népesség az egyik f6 forrasa késébb az Eurdpa felé meginduld (visszainduld)
népvandorlas kori népességeknek. Mindezt jol alatamasztja, hogy az igy kiala-
kult haplocsoport-szivetség legnagyobb siillyal éppen az andronovéi (BB3) és
a honfoglalé karosi (KAR) népességben mutatkozik, a jelenkori népek kozott
pedig az obi-ugorokban (KHA) és a Volga-Kama vidéki népekben (CHU, TAT,
VOT) talaljuk meg a legerdsebb hatasat. Ugyanakkor a magyar, észt, karéliai
finn és tuvai haplocsoport-eloszlasokkal is jelentés kozos részt mutat. Hogy
ennek a genetikai szovetségnek vannak zenei kovetkezményei is, az Kodaly,
Vargyas és Vikar emlitett Volga-Kama vidéki parhuzamai ismeretében varhato.
A kozeli nyelvrokonnak tartott obi-ugorokkal viszont eddig csak a magyar si-
ratok Kkis hangterjedelmii, kétsoros, rogtonzott megformalasua dallamai kozott
mutattak példakat a kutatok. A nagyobb szamu dallam-adatbazisban végzett
gépi kutatas viszont megmutatta, hogy mas, inkabb az 1. vagy 3. szamu sz6-
vetségekben Kimutatott tipusoknak is vannak megfelel6i az obi-ugor dallamok
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kozOtt, mikézben a kelet-eurépai komiknal, észteknél teljesen hianyoznak.
A fenti megfontolasok fényében ezek valdszintisithetd kozos eredete az and-
ronovoi népességben keresendo.

5. Kovetkeztetések. A magyar nyelvteriileten még a XX. szazad végén, sét
még ma is talalhatok olyan k6zdsségek, hagyomanyhoz ragaszkodé emberek,
akik hiven tanuskodnak az iratlan muveltség — a népi kultira — mukodésé-
rél. A népi kultara szemiink lattara ma is sziileté alkotasaiban - igy a népdal
eléneklésében, hangszeres megszodlaltatasaban is — medfigyelhetd, hogy az
alkot6 vagy eléado alapvetéen a mar meglévd, a hagyomanyban 6rzott formak
ujrafogalmazasara torekszik, sohasem akar gytkeres, a hagyomanybdl kilép6
gjitasokat bevezetni, elismertetni k6zosségével. Ez a miik6désmaod a variansok
szilletésének, elhalasanak, ujrasziiletésének végtelen lancolatat eredményezi,
ezzel pedig végsd soron éppen az alapvetd uzenetek, jelképek hosszu tavi
fennmaradasat biztositja. Ez a miikodésmad lehet a magyarazata annak, hogy
ma él6 irastalan zenekulturakban tobb ezer éves, dsszehangolt, korrelaltan
megjelené hagyomanyokat talalunk.

Az archeogenetika moédszerei és sikerei nyilvanvaléva tették, hogy van ér-
telme a kultarak targyi nyomait népességek mozgdsaval Osszefiiggésben vizs-
galni, még ha nem is feltétlen igaz, hogy a két dolog minden esetben szorosan
Osszekapcsolddik. Azonban az, hogy médszeresen keressuik azokat az eseteket,
amikor a kapcsolat valéban fennall, mindenképpen logikus térekvés. E dolgozat
alapfeltevése is ehhez igazodik: nem biztos, hogy zenei anyanyelvek mozgdasa
minden estben az anyak mozgasaval hozhat6 6sszefliggésbe, de mivel ez még-
iscsak elég kézenfekvd, a genetikai és zenei kapcsolatok keresése indokolt.

Hasonléan gondolkodhatunk arrdl a felvetésrdl is, hogy a genetikai és kul-
turalis kolcsonhatasok bonyolult lancolatai tigy 6sszezavarhatjak a viszonyokat,
hogy nem érdemes korrelacidkat keresni, mert azok ugyis csak megtéveszt6
eredményeket hozhatnak. Bar ez a lehet6ség sem Kkizart, jogos torekvés fel-
tarni azokat az Osszefiiggéseket, amelyek mégis kimutathatok. Médszeriink
miik6dSképességének igazolasara apai és anyai vonalak korrelalt terjedését
is vizsgaltuk, és azt talaltuk, hogy a haplocsoportok mai népességekben valé
korrelalé gyakorisagai jol tukrozik az ismert 6si népességmozgasok hatasait.'”
Ezt most csak megerdsiti, hogy a jelen dolgozatban ezekhez még zenei korre-
lacidkat is tudtunk tarsitani.

Az itt példaként bemutatott négy genetikai-zenei ,szovetség” a magyar nép-
zene szempontjabdl legfontosabb folyamatokra Kivant 6sszpontositani. Korre-
lacids vizsgalataink szerint népzenénk Kkiilbnb6z6 rétegei kapcsolatba hozhatok
a neolit foldmiivesek bedaramlasaval Kelet-Eurépaba és a Karpat-medencébe
(kb. Kr.e. 6000-3000), az ennek nyoman kialakult kelet-eurdpai és Karpat-me-
dencei népesség dél-szibériai megjelenésével (kb. Kr. e. 2000-1000),'® majd
az ennek nyoman Kialakult nomad népességek visszaaramlasaval Kelet-Euro-
paba és a Karpat-medencébe (népvandorlas). A legijabb szamitasok szerint a
Karpat-medence-Moldva-Kaukazus-Anatdlia térségben éshonosnak bizonyult

17 Juhéasz, Pamjav 2018
18 Allentoft & al. 2015
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zenekultura (lasd 4a, 4b abrak) pedig éppen a magyar (€s azon beliil a székely)
népzenében képviseli a legnagyobb, donté sulyt az dsszes vizsgalt kultura ko-
zOtt. Mivel ezek az eredmények felvetik, hogy népzenénk meghatarozo rétegei
mar akar évezredek 6ta is jelen lehetnek a Karpat-medencében, erds kritikara
szamithatnak a szakma egyes képvisel6itdl — mar ha figyelemre méltatjak oket.

Az archeogenetika adatbazisainak és eszkoztaranak rohamos fejlédése
ugyanakkor magaban is elég ahhoz, hogy eredményeinket csak biztaté kez-
dd 1épéseknek tekintsiik, melyek reményt adnak arra, hogy a jovében sokkal
pontosabb képet alkothatunk a zene &snyelveirdl és hatasukrol a magyarsag
zenekulturajanak alakulasaban.
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