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Bevezetés 

A vírus-gazdanövénykör és vírusdifferenciálás ku t a t á s az e lmúl t fél 
évszázadban felbecsülhetetlen értékű tudományos és gyakorlat i eredménnyel 
gazdagította a tudományt . Az utóbbi pár év a vírusgazdák, vírusszeparátorok 
és vírus-rezisztenciaforrások iránti érdeklődés igazi reneszánszáról t anúskodik . 
Nem könnyű megmondani, hogy mi ad ta az impulzust ehhez a hirtelen fel-
éledéshez. Annyi azonban bizonyos, bogy a növényvírusok elméleti és gyakor-
lati szempontból történő tanulmányozása növények nélkül nem lehetséges. 
A vírusok vizsgálatának alapvető feltétele a növények és vírusok közö t t i 
összefüggéseknek, valamint azoknak a rendszereknek az ismerete, amelyekben 
megtalálhatók és amelyekből származnak. 

Az utóbbi években — mint ismert — meggyorsult az egyes növényfa jok 
és növénytársulások kihalása, a növénytársulások florisztikai összetételének 
megváltozása, szinantropizációja, amely a gazda-vírus konnex rendszerben is 
nyilvánvalóan lényeges változásokat idézett elő. A természetes és mesterséges 
vírus-gazdanövények vizsgálatával, va lamin t a vírusdifferenciálás (-szepa-
rálás) lehetőségeinek kuta tásáva l kapcsolatos, csaknem k é t évtizedre vissza-
tekintő munkánk célkitűzése éppen ezért az volt, hogy megállapítsuk a ter -
mészetes, ú j fertőzési láncszemek (természetes, ill. homológ vírusgazdák) 
mennyiségi, minőségi és térbeli elhelyezkedését a f lórában, valamint t anu l -
mányozzuk a mesterséges vírusgazdák (heterológ, ill. produkciós vírusgazdák) 
és rezisztens növények (rezisztenciaforrások) szerepét a vírusdiagnosztikában, 
a vírusprognózisban és a vírusdifferenciálásban. 

A természetes gazda-vírus kapcsolat hazánkban ismer t , elsősorban egy-
éves, therophyton növényekre korlátozódó viszonylag szűk köre arra ösztön-
zött bennünket , hogy vizsgálatokat végezzünk a különböző vírusok e l te r je-
désére vonatkozóan olyan lágy- és fásszárú, egyéves, kétéves (hemithero-
phyton), és évelő (hemikryptophyton) növények esetében, amelyek mint eset-
leges vírusrezervoárok fontos szerepet j á t s zanak a fertőzési láncban. Ezeknek 
a vizsgálatainknak két célja vol t : sensu stricto megállapítani az egyes, eddig 

* Doktor i ér tekezés i smer te tése 
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még nem ismert növények természetes vírusfogékonyságát, sensu lato pedig 
ada tokat szolgáltatni a vírusok természetes fennmaradásához, és a természet-
ben történő körforgásának lehetőségéhez. 

A mesterséges gazda-vírus konnex vizsgálata során kísérleteink legfon-
tosabb célkitűzése egyrészt az volt , hogy o lyan új , mesterséges vírusgazdákat 
állapítsunk meg, amelyek prognosztikai, diagnosztikai és vírusdifferenciáló 
funkciót tö l tenek be, másrészt pedig olyan ú j , vírus-rezisztenciaforrásokat 
állapítsunk meg, amelyek a vírusrezisztencia ( 'ra) nemesítésben gyakorlati és 
elméleti szempontból egyaránt jelentősek. 

Doktori értekezésem célkitűzéseit az előbbiekben vázolt két körülmény, 
a természetes gazda-vírus konnex hazánkban ismert viszonylag szűk köre , 
és a mesterséges gazdanövények prognosztikai, diagnosztikai és vírus differen-
ciáló funkció jának hiányos ismerete, va lamin t a vírus-rezisztenciaforrások 
kevésbé fe l tá r t volta ha tároz ta meg. Ezzel kapcsolatban végzett kísérleti 
eredményeinket , valamint a vírusnómenklatúrával , a gazda-vírus kapcsolat 
szimbolizációjával, a vírusdiszjunkcióval (vírusszeparálással) és ú jabb te r -
minus technicusokkal kapcsolatos általános javaslatainkat ha t t émakörben 
foglaljuk össze. 

Módszerek 

A természetes gazdanövényekben előforduló vírusok izolálását, mecha-
nikai átvételét és differenciálását az ún. abrazivum-spatula-puffer- (ak t ív 
szén) technikával végeztük. Ennek során a porcelán mozsárban szétdörzsölt 
szövetnedvet (-pépet) virofil növényekre j u t t a t t uk , m a j d olyan vírusdisz-
junkciós módszer t alkalmaztunk, amely dichotomikus szeparátorok, szemi-
szeparátorok, terminális szeparátorok és esetleges szatellit(a) szeparátorok 
felhasználásával lehetővé t e t t e autentikus vírusok szeparálását és az a d o t t 
vírus logikus gazdanövénykörének megkeresését (megállapítását). 

A vírusok vektorokkal történő átvi te l i tulajdonságainak vizsgálatához 
szárnyatlan Myzus persicae Sulz. és Myzocallis castanicola Baker levéltetveket, 
valamint Trichodorus pachydermus Seinhorst fonálférgeket használ tunk. 
A levéltetvekkel történő vírusátvitelhez leggyakrabban az űn. s tylet-borne 
technikát, a fonálférgek esetében pedig az ú n . standard-teszt módszert alkal-
maztuk. 

A vírusok szerológiai vizsgálatát tárgylemez agglutinációs, tárgylemez 
precipitációs, cső-precipitációs, mikro-precipitációs és agargél-diffúziós, ill. 
Ouchterlony módszerrel végeztük. 

A ví rusok elektronmikroszkópos vizsgálatát a hát térkontraszt írozásos, 
ill. negatív festéses (negatív staining) módszerrel, va lamin t a bemártásos , 
fémgőzöléses, ún . dip-módszerrel végeztük. 
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A citológiai vizsgálatok során az előzőleg vírussal mesterségesen inokulált 
növényekből készített vékony metszetek esetében, festésnélküli, fénymikrosz-
kópos módszert a lkalmaztunk. 

Különböző vírusfajok, valamint ugyanazon vírus eltérő törzsei közöt t 
kölcsönhatás-vizsgálatokat (interferencia-, és premunitás , ill. cross protection 
vizsgálatok) egyidejű-, és különböző idejű inokulációs módszerrel végeztük. 

A vírusok fizikai tulajdonságainak meghatározását az általunk korábban 
leírt, a növényvirológiában elfogadott módszerekkel végeztük. 

Eredmények 

1. Uj vírusok és vírustörzsek hazai előfordulása, természetes, 
ill. spontán új gazda-vírus kapcsolatok megállapítása 

Az ú j vírusok és vírustörzsek hazai előfordulása, valamint természetes, 
ill. spontán ú j gazda-vírus kapcsolatok megállapítása során 50 spontán, ter-
mészetes körülmények között fertőződött növényből tizenegy víruscsoportba 
(tobravírus-, tobamovírus-, potexvírus-, carlavírus-, potyvírus-, cucumo-
vírus-, tymovírus-, comovírus-, nepovírus-, brobwilvírus- és monotípusos 
csoport) tartozó, és t izenhét vírustörzset magába foglaló tizenhat v í rusfa j 
(dohány rattle vírus, paradicsom mozaik vírus, dohány mozaik vírus, burgonya 
aukuba mozaik vírus, burgonya M-vírus, burgonya S-vírus, görögdinnye 
mozaik vírus, tarlórépa mozaik vírus, zeller mozaik vírus, uborka mozaik 
vírus, tarlórépa sárga mozaik vírus, belladonna foltosság vírus, retek mozaik 
vírus, cseresznye levélsodródás vírus, Tropaeolum gyűrűsfoltosság vírus és 
lucerna mozaik vírus) 50 izolátumát különí tet tük el (izoláltuk). 
1.1 A tobravírus csoportba tartozó nematofil dohány rat t le vírus előfordu-
lását először ál lapítot tuk meg hazánkban. A Nicotiana tabacum L. cv. Szuloki 
dohányban előforduló vírus átvitelében szerepet játszó Trichodorus fonál-
féregfajok hazai előfordulásának megállapításával pedig ú j adatokat szolgál-
t a t t unk a netuvírusok szélesebb körű, potenciális előfordulásához. 
1.2 A tobamovírus csoportba tartozó, a dohány mozaik vírussal azonos vírus 
előfordulását a világon először állapítottuk meg szelídgesztenye fák (Castanea 
sativa Mill.) súlyos deformációkat muta tó leveleiben. Morfológiailag a dohány 
mozaikvírusra jellemző (300 X 20 nm), vele azonos vírus előfordulását pedig 
Európában állapítottuk meg először súlyos betegségben szenvedő cserfák 
(Quercus cerris L.) leveleiben. 
1.3 A paradicsom vírusbetegségeinek tanulmányozása során megállapítottuk, 
hogy a Lycopersicon esculentum Mill. cv. Moneymaker jellegzetes páf rány-
levelűség betegségét (fern leaf disease) a tobamovírus csoportba tartozó para-
dicsom mozaik vírus idézte elő. 
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Agargél-diffúziós és intragél abszorpciós kísérletekkel bizonyí tot tuk, liogy 
a paradicsom mozaik vírus szerológiailag azonos a vírus ún. ,,Dahlemense''' 
törzsével és különbözik a dohány mozaik vírus közönséges és „Holmes"'rib-
grass"''' törzsétől. 
1.4 A potexvírus csoportba tar tozó burgonya aukuba mozaik vírus előfordu-
lását egzakt kísérletekkel először ál lapí tot tuk meg hazánkban különböző 
burgonyafa j tákban (Solanum tuberosum L. cvs. Aranyalma, Margit, Somogyi 
sárga). 
1.5 A carlavírus csoportba tar tozó burgonya M-vírus izolálásával és differen-
ciálásával kapcsolatban először végeztünk egzakt vizsgálatokat hazánkban. 
Világviszonylatban először ál lapí tot tuk meg, hogy a burgonya M-vírus álta-
lunk leírt ú j gazdanövényeinek (Lycopersicon spp.) a magjával nem vihető át . 
1.6 A carlavírus csoportba tar tozó burgonya S-vírus előfordulását először 
állapítottuk meg Magyarországon. A vírus elkülönítésére és differenciálására 
ú j módszert dolgoztunk ki. Világviszonylatban először ál lapítot tuk meg, hogy 
néhány vad Lycopersicon f a j [L. glandulosum C. H. Mull., L. hirsutum H. B. 
et К., L. peruvianum (L.)Mill.j fogékony a burgonya S-vírusra. 
1.7 A potyvírus csoportba tar tozó görögdinnye mozaik vírus előfordulását 
világviszonylatban először ál lapí tot tuk meg egy hazánkban néhány éve ismert 
zöldségnövényben a patisszonban (Cucurbita pepo L. convar. patissonina 
Greb. f. radiata Nois.). 
1.8 A poty vírus csoportba tar tozó, világszerte elterjedt tarlórépa mozaik vírus 
előfordulásának magyarországi egzakt megállapítása, valamint a vírus tulaj-
donságainak leírása először s a j á t kísérleteink alapján vált ismertté. Az Alliaria 
petiolata (M. B.) Cavara et Grande, Brassica oleracea L. convar. botrytis(L.) 
Alef., Br. oleracea L. convar. capitata (L.) Alef., Br. rapa L. var . тара, Papaver 
somniferum L. növényekből elkülönített izolátumok a vírus „közönséges" 
(ordinary) és „káposzta" (cabbage) törzscsoportjába tar toznak. A tarlórépa 
mozaik vírus és uborka mozaik vírus közöt t egyidejű inokuláció esetében 
figyelemre méltó antagonizmust ál lapítot tunk meg, amely az uborka mozaik 
vírusnak a tarlórépa mozaik vírus szaporodására kifej te t t gátló hatásában 
nyilvánult meg. 
1.9 A poty vírus csoportba tar tozó zeller mozaik vírus előfordulását és a vírus 
különböző tulajdonságait egzakt kísérletekkel először ál lapítot tuk meg Ma-
gyarországon. Az Umbelliferae (Apiaceae) családba tar tozó különböző növé-
nyekből (Apium graveolens L. convar. dulce (Mill.) Rothm. , Daucus carota L., 
Pastinaca sativa L., Petroselinum crispum (Mill.) Nym. cv. Szigetközi) izolált 
vírus kizárólag az Umbelliferae (Apiaceae) és Chenopodiaceae család néhány 
fajára patogén. A vírus, tudományra nézve ú j gazdái közül különösen figye-
lemre méltó a therophyton Ammi visnaga (L.) és a védet t hemikryptophyton 
Cicuta virosa L. A vírussal inokulált növények ul travékony metszetének 
elektronmikroszkópos vizsgálata során lemezszerű aggregátumokat és forgó-
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kerékszerű, ú n . pinwheel-struktúrájú szubmikroszkópikus zárványokat álla-
p í to t tunk meg. 
1.10 A cucumovírus csoportba tartozó uborka mozaik v í rus előfordulását a 
világon először állapítottuk meg a hemikryptophyton Aristolochia elegáns 
Mast., Aquilegia vulgaris L. és Circaea lutetiana L., va lamin t a therophyton 
Cucurbita pepo L. convar patissonina Greb. f. radiata Nois. növényekben. 
Virológiai-botanikai gyű j tőd tünk során a világon először ál lapítottuk meg az 
uborka mozaik vírus előfordulását Jugoszláviában Aristolochia macrophylla 
Lam. és Scopolia carniolica J a c q . hemikryptophyton, geophyta növényekben. 
A természetes vírus-gazdanövények hazai vizsgálata során először igazoltuk 
az Aristolochia clematitis L., A. durior Hill., Brassica napus L., Echinocystis 
lobata (Michx.) Torr, et Gray és Paulownia imperialis S. et Z. természetes uborka 
mozaik vírus fertőzöttségét. 
1.11 A tymovírus csoportba tar tozó tarlórépa sárga mozaik vírus előfordulása 
Brassica rapa L. var. rapa növényekben Magyarországon sa já t kuta tása ink 
során vált i smert té . 
1.12 A tymovírus csoport burgonya (andesi) látens vírus alcsoportjába ta r tozó 
belladonna foltosság vírus előfordulásának megállapítása a Német Szövetségi 
Köztársaságban, Bulgáriában és Jugoszláviában történt felfedezése után s a j á t 
vizsgálataink alapján vált i smer t té Magyarországon. Az Atropa belladonna L. 
hemikryptophyton növényből izolált vírus differenciálására egy ú j vírus-
diszjunkciós módszert dolgoztunk ki. Elektronmikroszkópos vizsgálatokkal 
igazoltuk, hogy a vírus komple t t , aggregálódásra haj lamos virionokból és 
csupán fehérjeburokból, inkomple t t nukleinsavmentes részecskékből áll. 
1.13 A comovírus csoportba tar tozó retek mozaik vírus előfordulását vizsgá-
lataink során állapítottuk meg először hazánkban. A Brassica rapa L. var. rapa 
növényékben előforduló vírus — amelyet kísérleteinket megelőzően csak az 
Amerikai Egyesül t Államokban, Japánban, Jugoszláviában és Ausztriában 
í r t ak le — agargél-diffúziós és intragél abszorpciós szerológiai vizsgálata 
során megállapítottuk, hogy a magyarországi retek mozaik vírus izolátumok 
a vírus európai t ípusizolátumával identikusak, de különböznek a vírus amerikai 
típustörzsétől. 
1.14 A nepovírus csoportba t a r tozó cseresznye levélsodródás vírusnak a mikro-
phyton-megaphanerophyton Sambucus nigra L. növényben történő első ki-
muta tása és egzakt kísérletekkel történő bizonyítása sa já t kísérleteink során 
vá l t ismertté Magyarországon. Vizsgálataink során egy ú j diszjunkciós módszert 
dolgoztunk ki az autentikus cseresznye levélsodródás v í rusnak és egyéb nepo-
vírusoknak a differenciálására. 
1.15 A brobwilvírus csoportba (nomen provisoricum) t a r tozó Tropaeolum 
gyűrűsfoltosság vírus (syn.: lóbab hervadás vírus) magyarországi előfordulá-
sának és tulajdonságainak pontos leírása s a j á t vizsgálataink során vál t is-
mer t té . A Tropaeolum május L . növényből elkülönített izolátumok meghatá-
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rozásánál olyan ú j vírusdiszfunkciós módszert alkalmaztunk, amely lehetővé 
t e t t e a Tropaeolum-patogén vírusok differenciálását. 
1.16 A monotípusos, polifág lucerna mozaik vírus előfordulását burgonyában 
(Solanum tuberosum L. cv. Somogyi kifli) először á l lapí tot tuk meg Magyar-
országon. A szimptomatológiailag egymáshoz hasonló k é t burgonyapatogén 
vírus (lucerna mozaik vírus és burgonya aukuba mozaik vírus) differenciálá-
sára egy ú j módszert dolgoztunk ki. A burgonyából elkülönített lucerna 
mozaik vírus izolátumok a vírus ún. ,,calico"-lokális törzscsoportjába tar toz-
nak , levéltetvekkel (stylet-borne) és burgonyagumóval könnyen átvihetők. 

2. Uj mesterséges vírusgazdák, ill. gazda-vírus kapcsolatok megállapítása, vírus-
ellenálló növények (rezisztenciaforrások) meghatározása és szerepük a vírus-
differenciálásban 

A mesterséges gazda-vírus kapcsolatok tanulmányozása során tizenegy 
víruscsoportba (tobravirus-, tobamovirus-, potexvirus-, carlavírus-, poty-
vírus-, cucumovírus-, tymovírus- , comovírus-, nepovírús-, brobwilvírus- és 
monotípusos csoport) tar tozó 22 vírus (dohány rattle ví rus , dohány mozaik 
vírus, paradicsom mozaik vírus, burgonya aukuba mozaik vírus, burgonya 
X-vírus, burgonya M-vírus, burgonya S-vírus, bab közönséges mozaik vírus, 
bab sárga mozaik vírus, burgonya Y-vírus, görögdinnye mozaik vírus, tarló-
répa mozaik vírus, zeller mozaik vírus, uborka mozaik vírus , tarlórépa sárga 
mozaik vírus, belladonna foltosság vírus, retek mozaik vírus, cseresznye 
levélsodródás vírus, dohány gyűrűsfoltosság vírus, Tropaeolum gyűrűsfoltos-
ság vírus, dohány nekrózis vírus, lucerna mozaik vírus) 89 izolátuma és 22 
növénycsaládba tartozó 465 növényfaj , varietás, forma, convarietas és f a j t a 
(ebből 228 növény ú j a növényvirológiában, ill. ú j a t udományra nézve), mások 
által eddig nem vizsgált kapcsolatát tanulmányoztuk. 

Vizsgálataink során 465 növény és 22 vírus közö t t összesen 1263 új 
gazda-vírus kapcsolatot (ebből 590 lokális, 196 szisztémikus, 477 pedig lokális 
és szisztémikus kapcsolat), 640 inkompatibilis növény-vírus kapcsolatot, vala-
mint 6442 vírusdifferenciálási kombinációt ál lapítottunk meg. K i m u t a t t u n k 
továbbá 21 ú j rezisztenciaforrást is. Ezek a tudományra nézve teljesen új 
megállapítások és adatok alapvető ismeretekkel gazdagítot ták a vírusdiag-
nosztikát , a vírusdifferenciálást és tevékenyen hozzájárul tak a rezisztencia-
gének nemzetközi együttműködésben tör ténő felkutatásához és a vírus-
prognosztika megalapozásához. 
2.1 A tobravirus csoportba tar tozó dohány rattle vírus öt növénycsaládba 
tar tozó 30 ú j vírusfogékony, valamint öt ú j vírusrezisztens lágy- és fásszárú, 
therophyton és hemikryptopbyton növényét ál lapí tot tuk meg. A vizsgált 
növények közül tizenhárom növény ú j a tudományra. 
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2.2 A tobamovírus csoportba tar tozó polifág dohány mozaik vírus közönséges 
törzsének 205 ú j gazdanövényét, t izennyolc á j rezisztens növényét , valamint 
három ú j , hiperszenzitivitáson alapuló rezisztenciaforrását (Solanum acaule 
Bitt. , S. cardiophyllum Lindl., S. vernei Bitt. et M^ittm.) á l lapí to t tuk meg. 
A tudományra nézve 134 új diagnosztikai növényt ír tunk le. 
2.3 A tobamovírus csoportba tar tozó paradicsom mozaik vírussal kapcsolatos 
vizsgálataink során tíz növénycsaládba tartozó 75 ú j gazdanövényt és öt ú j 
rezisztens növényt állapítottunk meg, amelyek közül 31 növény ú j a tudo-
mányra. A vírusfogékony növények közül vírusepidemiológiai szempontból 
különösen jelentős az Atropa-, Bryonia-, Lycium- és Paulownia-nenizetség 
néhány hemikryptophyton és phanerophyton fa j a . 
2.5 A potexvírus csoportba tartozó burgonya X-vírussal kapcsolatos vizsgá-
latok során 98 ú j mesterséges gazdanövényt és t izenhat ú j vírusrezisztens 
növényt ál lapítottunk meg. Az Aizoaceae és Geraniaceae családok burgonya 
X-vírus fogékonyságára vonatkozóan először közöltünk adatokat a világiro-
dalomban. Vizsgálataink során a tudományra nézve 71 új , diagnosztikai 
növényt ál lapítottunk meg. 
2.6 A carlavírus csoportba tartozó burgonya M-vírus 103 új gazdanövényét 
és 54 ú j rezisztens növényét á l lapí tot tuk meg. A fent i növények közül 64 a 
tudományra nézve ú j diagnosztikai növénynek tekinthető. 
2.7 A carlavírus csoportba tartozó burgonya S-vírus mesterséges gazdáinak 
tanulmányozása során tizenöt ú j vírusfogékony, és 86 új vírusrezisztens 
növényt ál lapítot tunk meg. A vizsgált növények közül epidemiológiai szem-
pontból legfontosabb az évelő Atropa belladonna L. Az új vírusprodukciós 
növények közül pedig legfontosabb a Lycopersicon glandulosum C. H. Mull., 
L. hirsutum H. B. et К . és L. peruvianum (L.) Mill. 
2.8 A potyvírus csoportba tartozó b a b közönséges mozaik vírus k é t ú j sziszte-
mikus (Galega officinalis L., Phaseolus caffer Haberle) és két ú j lokális és szisz-
temikus gazdáját (Phaseolus vulgaris L. cv. Red Kidney, Vigna catjang Walp.) 
á l lapí tot tuk meg. Ötven növényfaj, varietas és fo rma új vírusrezisztens nö-
vénynek bizonyult. A tudományra nézve húsz ú j vírusdiagnosztikai növényt 
ál lapí tot tunk meg. Egyetlen Phaseolus vulgaris L. származék (No. 2316) 
hiperszenzitivitása a lapján jelentős szerepet já tszik a vírusrezisztencia('-ra) 
nemesítésben. 
2.9 A potyvírus csoportba tartozó b a b sárga mozaik vírus mesterséges gazdáira 
vonatkozó kísérleteink során három lokálisan, h a t szisztemikusan, valamint 
két lokálisan és szisztemikusan fogékony új gazdanövényt, és t izennégy ú j 
vírusellenálló növényt állapítottunk meg. A vizsgált növények közül kilenc 
a tudományra nézve is ú j . 

A Commelinaceae és Umbelliferae (Apiaceae) családok új b a b sárga mo-
zaik vírus fogékony családoknak tekinthetők. 
2.10 A potyvírus csoport t ípustagjának, a burgonya Y-vírusnak 80 ú j gazda-

Agrárludonwnyi Közlemények 38, 1979 



346 H O R V Á T H JÓZSEF 

növényét és 82 ú j rezisztens növényét (ebből t izenhét növény, min t ú j rezisz-
tenciaforrás jelentős) állapítottuk meg. A fenti növények közül 96 a tudo-
mányra nézve is ú j n a k tekinthető. 
2.11 A potyvírus csoportba tar tozó polifág görögdinnye mozaik vírus álta-
lános (general) törzsének mesterséges gazdanövényeivel kapcsolatos vizsgá-
lataink során t izenhárom ú j gazdát és 35 ú j rezisztens növényt ál lapítottunk 
meg. Tizenhét növény a tudományra nézve is t í j diagnosztikai növénynek 
bizonyult. 
2.12 A potyvírus csoportba tar tozó tarlórépa mozaik vírus tizennégy ú j 
gazdáját és tizennégy ú j vírusellenálló növényét ál lapítot tuk meg. A vizsgált 
növények közül t izenhárom új a tudományra . Az ú j vírusfogékony növények 
közül prognosztikai szempontból különösen jelentős az adventiv, hemikrypto-
phyton Bunias orientális L., valamint a Papaver orientale L. és Tinantia erecta 
(Jacq.) Schlechtend. 
2.13 A potyvírus csoportba tartozó oligofág zeller mozaik vírus ké t ú j mester-
séges gazdáját — Ammi visnaga (L.) Lam. és Cicuta virosa L. — és tizenhét 
ú j vírusellenálló növényét ál lapí tot tuk meg. Epidemiológiai szempontból 
különösen jelentős a hemikryptophyton Cicuta virosa L. prognosztikus gazda-
növény. 
2.14 A cucumovírus csoportba ta r tozó uborka mozaik vírus mesterséges 
gazdáival kapcsolatos vizsgálataink során 131 ú j vírusfogékony növényt és 
29 ú j vírusrezisztens növényt ál lapítot tunk meg; a vizsgált növények közül 
104 a tudományra nézve is ú jnak tekinthető. A vírusfogékony növények (pl. 
Amaranthus deflexus L., Commelina tuberosa L., Erodium manescavi Coss., 
Lycium spp., Paulownia fargesii Franch. , Physalis peruviana L. s tb.) között 
számos phanerophyton és hemikryptophyton, prognosztikus gazda is talál-
ható, ezért ezek jelentősége epidemiológiai szempontból különösen figyelemre 
méltó. 
2.15 A tymovírus csoport t ípus tagjának, a ta r lórépa sárga mozaik vírusnak 
hat ú j lokálisan és szisztemikusan fogékony gazdá já t , valamint 57 ú j rezisztens 
növényét ál lapítot tuk meg. Az ú j gazdanövények közül különösen jelentős 
a hemikryptophyton, prognosztikai szempontból is fontos, advent iv Bunias 
orientális L. és a gazdasági szempontból jelentős olajosnövény, a Crambe 
abyssinica Höchst, ex R. E. Frees. Kísérleteink során a tudományra nézve 
22 ú j diagnosztikai növényt í r tunk le. 
2.16 A tymovírus csoport burgonya (andesi) látens vírus alcsoportjába tartozó 
belladonna foltosság vírus mesterséges gazdanövénykörének vizsgálata során 
48 ú j vírusfogékony növényt ál lapí tot tunk meg, 51 növény pedig ellenállónak 
bizonyult. Az ú j vírusfogékony növények közül különösen figyelemre méltó 
a Malvaceae családba tartozó, hemikryptophyton Hibiscus manihot L. 
2.17 A comovírus csoportba tar tozó retek mozaik vírus 25 ú j mesterséges 
gazdáját és 44 rezisztens növényét állapítottuk meg. A fenti növények közül 
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25 diagnosztikai növény a tudományra nézve is ú j n a k tekinthető. Tekintettel 
arra, hogy a tarlórépa-patogén vírusok a leggyakrabban komplexen fordulnak 
elő a növényekben, ezért a retek mozaik vírus, a tarlórépa sárga mozaik vírus 
és a tarlórépa mozaik vírus szeparálására megállapított ú j szeparátorok 
— pl. Nicotiana occidentalis Wheeler, Tetragonia crystallina L 'Héri t . , T. 
echinata Ait. — a Tinantia erecta (Jacq.) Schlechtend. szatellit(a) szeparátorral 
együt t fontos szerepet já tszanak az említett vírusok differenciálásában. 
2.18 A nepovírus csoportba tartozó dorylaimoidofil cseresznye levélsodródás 
vírus 34 ú j gazdáját és 23 ú j rezisztens növényét ál lapí tot tuk meg. A Gerania-
ceae család a vírus ú j fogékony növénycsaládjának tekinthető. Az ú j vírus-
fogékony növények közül prognosztikai szempontból különösen jelentősek a 
különböző Commelina-fajok és a Tinantia erecta (Jacq.) Schlechtend. A loká-
lisan fogékony Aptenia cordifolia (L.) Schwantes elméleti szempontból jelentős. 
2.19 A nepovírus csoportba tar tozó dohány gyűrűsfoltosság vírus mesterséges 
gazdanövénykörével végzett vizsgálataink során 91 ú j gazdanövényt és kilenc 
ú j vírusrezisztens növényt ál lapí tot tunk meg. A Commelinaceae család a dohány 
gyűrűsfoltosság vírus ú j , mesterségesen fogékony növénycsaládjának tekint-
hető. Az ú j vírusfogékony növények közül különösen jelentősek a lokálisan 
és szisztemikusan is fogékony hemikryptophyton Helianthus-, Pentstemon-
és Physalis-íajoí, valamint a Paulownia fargesii Franch. és P. tomentosa 
(Thunb.) Steud. phanerophyton növények. 
2.20 A brobwilvírus csoportba (nomen provisoricum) tartozó Tropaeolum 
gyűrűsfoltosság vírus tizenegy ú j gazdanövényét ál lapí tot tuk meg. ö t növény 
— Ammi visnaga (L.) Lam., Gomphrena decumbens Jacq. , Lycium horridum 
Thunbg. , Ocimum sanctum L., Tropaeolum minus L. cv. Cherry rose — új a 
tudományra . 
2.21 A monotípusos csoportba tar tozó, az elméleti v í ruskuta tásban fontos 
szerepet játszó modellvírusnak, a dohány nekrózis vírusnak 56 ú j a b b gazdáját 
és öt ú j abb rezisztens növényét ál lapí tot tuk meg. Prognosztikai szempontból 
legjelentősebb a Cucurbita pepo L. convar. patissonina Greb. f. radiata Nois. 
2.22 A monotípusos csoportba tar tozó, az elméleti v í ruskuta tásban egyik 
legjelentősebb szerepet játszó polifág lucernamozaik vírus mesterséges gazda-
növényeinek vizsgálata során 139 ú j vírusfogékony növényt, és kilenc ú j 
vírusrezisztens növényt ál lapí tot tunk meg. Az ú j gazdanövények közül külö-
nösen jelentősek az Amaranthus-, Cucubalus-, Datura-, Galega-, Lycium-, 
Melandrium-, Ocimum-, Pentstemon-, Petunia- és Solanum-fajok, valamint a 
különböző Solanum tuberosum L . - fa j ták . Kísérleteinkben szereplő 85 növény 
vírusfogékonyságára, ill. vírussal szembeni magatar tására vonatkozóan elő-
ször közöltünk adatokat a világirodalomban. 
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3. Vírusnómenklatúra 

Javasla tot t e t t ü n k egy ú j víruscsoport elnevezésére. Az ú j víruscsoport 
a jánlo t t neve, kr ip togramja és t ípus tag ja : brobwilvírus csoport (brobwilvírus 
group = broad bean wilt virus group), R/ l : */33 : S/S : S/Ap, Tropaeolum 
gyűrűsfoltosság vírus (nasturtium ring spot virus) ; syn.: lóbab hervadás vírus 
(broad bean wilt virus). 

A vírusok, vírustörzsek és -izolátumok szimbolikus elnevezése — mint 
ismert — nem egységes a világirodalomban. Ennek a hiányosságnak a meg-
szüntetésére javasoltuk a vírusfajok, vírustörzsek és vírusizolátumok hármas 
tagolásban történő, egységes, szimbolikus felírását. A javasolt szimbolikus 
névrendszer alapján a tarlórépamozaik vírus (turnip mosaic virus = TuMY), 
Papaver ( = P) növényből izolált közönséges (ordinary = 0) törzse pl. a nómen-
kla túra angol nyelvű szabályainak megfelelően a következőképpen írható fel: 
TuMV-O/P. 

4. Gazda-vírus kapcsolat szimbolizációja 

A természetes és mesterséges gazda-vírus konnex tanulmányozása során 
egy ú j szimbolikus jelző-, ill. információrendszert dolgoztunk ki. Az öt infor-
mációrendszerbe (vizsgálandó tesztnövény; vizsgálandó vírus; vírusátvitel 
módszere; tesztnövény-vírus kapcsolatot kifejező reakciótípusok; teszt-
növények, ill. gazdanövények, va lamin t rezisztens növények vírusszeparálásra 
alkalmas vagy alkalmatlan volta) foglalt 28 információ szimbolikusan kifejezi 
mindazokat a legfontosabb tulajdonságokat , amelyek a gazda-vírus kapcsolat 
megismerése szempontjából a legfontosabbak. A 28 információ egy először 
á l ta lunk javasolt kr iptogramban, az ún. gazda-vírus kr iptogramban írható fel. 

5. Vírusdiszjunkció (vírusszeparálás) 

A vírusok szétválasztásával (vírusdiszjunkció, vírusszeparálás) kapcso-
la tban néhány ú j a b b elvi és gyakorlat i kérdést t ek in te t tünk át és vezettünk be 
a növényvirológiába. A vírusdiszjunkció elvi a lapjai t a növényeknek az a tula j -
donsága képezi, hogy egyes vírusokra lokálisan, más vírusokra pedig sziszte-
mikusan fogékonyak, ill. egyes vírusokra á l ta lában fogékonyak, míg más 
vírusokkal szemben rezisztensek (reciprok szeparátorok). Egyetlen, vagy több 
vírus szeparálását egy olyan víruskomplexből, amely kettő, vagy ennél több 
vírust foglal magában , ill. a szeparátornövények tudatos kiválasztását és a 
szeparálás logikai sorrendjét vírusdiszjunkciónak nevezzük. 

A vírusdiszjunkció során olyan akceptor-indikátor növényekre van szük-
ség, amelyek vírusok befogadására és vírusok kimutatására is alkalmasak. 
Az akceptor-indikátor növények egyúttal primer, szekunder vagy tercier 
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szeparátorok is lehetnek. A vírusszeparálásra alkalmas olyan növényeket, 
amelyek az ún. „többlépcsős" ill. „ több fokozatú" vírusszeparálás során a 
legfontosabbak és amelyek lehetővé teszik a három, négy, öt stb. vírust tar-
ta lmazó víruskomplexből két vírus szimultán szeparálását, primer szepará-
toroknak nevezzük. A vírusszeparálásra alkalmas olyan növényeket, amelyek 
az ún . „többlépcsős" vírusszeparálás során a primer szeparátorok u tán , mint 
szeparáló növények a legfontosabbak és amelyeknek a feladata a primer 

AKCEPTOR-INDIKÁTOR: Primer Y 
Szekunder > szepará torok 
Tercier J 

A-vir us , 
B - v í r u s / V / Reciprok szeparátor 
C-v i rus / \ 

Uokális) reakció, Slzisztémikus] reakció, R(ezisztencia) 

^ - •TERMINÁLIS szeparátor-» 

R V _ B ( S 

\®J 
L_ 

SZEMISZEPARÁTOR -

fj j REZIDU^LIS
 VÍRUSOK (RV) 

CTR 
•TRCHOTOMIKUS szeparátor 

С IL) 

Д г л 
i r á t o r к -

DISZKUTÁBILIS szeporotor 

-SZATELLIT(A) szeparátor 
A (S) . A (S) \ 
В (SI В (LI V \ 

A IL) , J \ 
Ш 

B*|R) 
Al t t . . . 

В (R)  
A (R) 

A I R 
В (S)  
MST 
В (S) 
A (L) 

1. ábra. Vírusdiszjunkció 

szeparátorok által nem elválasztható ún. reziduális vírusok szétválasztása, 
szekunder szeparátoroknak nevezzük. Tercier szeparátoroknak nevezzük azokat 
a növényeket , amelyek a primer és szekunder szeparátorok által nem elválaszt-
ható, reziduális vírus(ok) szeparálására alkalmasak. 

A vírusok szeparálásában fontos szerepet betöltő dichotomikus szepará-
torok olyan növények, amelyek ké t adott vírusra eltérő típusú, és egymást 
kölcsönösen kizáró fogékonysággal (lokális vagy szisztemikus) rendelkeznek 
és ezáltal alkalmasak két különböző vírus szimultán differenciálására. A vírus-
szeparátoroknak legnagyobb része nem alkalmas két vírus szimultán differen-
ciálására. Az ún. szemiszeparátor növények két víruskomponens közül csak 
az egyik komponens szeparálására alkalmasak. A másik víruskomponens 
differenciálására olyan ún. szatellita szeparátorok alkalmasak, amelyek a szemi-
szeparátok mellett párhuzamosan alkalmazva lehetővé teszik a reziduális 
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vírusok differenciálását. Egy több vírust magába foglaló víruskomplexben 
a k é t utolsó, reziduális vírus differenciálására alkalmas növényt terminális 
szeparátornak nevezzük. 

Vírusszeparálási szempontból előnyös tulajdonságokkal rendelkeznek a 
trichotomikus szeparátorok. Ezek olyan növények, amelyek liárom vírus-
komponens közül ké t vírus szimultán szeparálására és egy vírus (a harmadik) 
eliminálására (a szeparátor rezisztenciája révén) alkalmasak. A világirodalom-
b a n eddig leírt szeparátorok egy része diszkutábilis szeprátornak tekinthető. 
E z e k a növények a vírusinokulációra megbízhatatlanul, vagy nem egyértel-
m ű e n reagálnak, és ezáltal a vírusok biztonságos szeparálására nem alkalmasak. 

6. Terminus technicusok 

A természetes és mesterséges vírus-gazdanövénykörök, va lamint a vírus-
differenciálás lehetőségeinek ku t a t á sa során több olyan ú j szakkifejezést (pl. 
akceptor-indikátor, dichotomikus szeparátor, gazda-vírus kriptogram, illo-
gikus gazdakör, reciprok-reakció, reizoláció-inokuláció, szatellit(a) szeparátor, 
szemiszeparátor, terminális szeparátor, reziduális vírus, vírusdiszjunkció, 
vírusprogrnosztika stb.) használ tunk, amelyeknek elfogadása lényegesen meg-
könnyítené a növényvirológiában eddig nem használatos — véleményünk 
szer int azonban h iányt pótló — fogalmak megértését. Ez t indokolja a növény-
virológia rohamosan fejlődő tudományterüle tének, a gazdanövénykör és vírus-
differenciálás ku ta t á snak felbecsülhetetlen értékű elméleti és gyakorlati jelen-
tősége is. 

« 
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