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HEREFORD BORJAK VALASZTAS! EREDMENYE*

2. Kozlemény: GENETIKAI PARAMETEREK, TENYESZERTEKEK

BENE SZABOLCS — DAKAY ILDIKO — LENGYEL ZOLTAN — MARTON DAVID —
NAGY BARNABAS — SZABO FERENC

OSSZEFOGLALAS

A szerzbk 119 hereford fajtaja tenyészbika 1990-2002 kézétt sziletett 5109 borjanak (2517 bika-
és 2592 iszbborju) valasztasi sulyat, sulygyarapodasat és 205. napos sulyat vizsgaltak a Mezdfalvi
Mez8gazdasagi Termeld és Szolgaltatd Rt. két dllomanyaban. A vizsgalat sordn variancia és kova-
riancia komponenseket, 6rokolhetdségi értékeket, korrelacids egyutthatdkat szamitottak, valamint
tenyészértékeket becsliltek. Az értékelést apamodellel és egyedmodellel végezték.

A vélasztasi suly, a sulygyarapodds és a 205. napos suly direkt érékélhetdsége (h%) 0,14-0,21
kozotti gyenge, anyai 6rokélhetGsége (hzm) 0,11-0,26 gyenge. A direkt és az anyai genetikai hatas
kozodtti korrelacio (rym) szoros és negativ, -0,70 és -0,87 kozotti. Az anyai genetikai és az anyai
alland6 kérnyezeti hatas egyitt, nagyobb mértékben jarult hozza a fenotipushoz a vélasztasi suly
és sulygyarapodas esetén, mint a direkt genetikai hatas (h2m+cz>h2d). Az anyai alland6 kérnyezeti
hatasnak a fenotipushoz valé hozzéjarulasa (c?) 0,01-9,8% kozétti voit. A hiba ardnya a
fenotipusban (e?) 0,71-0,74 kozétt valtozott.

A bikdk két kildnbozé modellel becsiilt tenyészertékei alapjan felllitott rangsordban, a rang kor-
relacié szoros pozitiv 6sszefliggést mutatott (r.n.;=0,94; 0,94; 0,96; P<0,01).

A mezéfaivi hereford tenyészetben az allomany 205. napos sulyra szamolt direkt tenyészértéke,
a vizsgalt id6szakban, csak kis mértékben ingadozott.

SUMMARY

Bene, Sz. — Dékay, I.Ms. — Lengyel, Z. — Marton, D. - Nagy, B. — Szab6 F.: WEANING RESULTS
OF HEREFORD BEEF CALVES. 2nd Paper: GENETIC PARAMETERS, BREEDING VALUES

Weaning weight, pre-weaning daily gain and 205-day weight of 5109 Hereford calves (2517 male
and 2592 female) born from 119 sires between 1990 and 2002 were analysed in Mezé&falva Agricul-
tural Producer and Supplier Ltd's. Variance, covariance components, heritability values and correla-
tion coefficients were estimated. Two models, sire model and animal model were used for breeding
value estimation.

The direct heritability (hzd) of weaning weight, pre-weaning daily gain and 205-day weight was be-
tween 0.14 and 0.21. The maternal heritability (hzm) of these traits was 0.11 and 0.26. The direct-
maternal correlations (rsm) were medium or strong and negative -0.70 and —0.87. Contribution of the
maternal heritability and maternal permanent environment to phenotype is smaller than that of direct
heritabilities (h”,+c?>h%). The proportion of the variance of maternal permanent environment in the
phenotypic variance (cz) was between 0.01-9.8%. The ratio of the residual variance to the pheno-
typic variance was between 0.71 and 0.74.

The rank-correlation between the breeding values of sires estimated with two models was strong
and positive (rang=0.94; 0.94; 0.96; P<0.01).

The genetic value for 205-day weaning weight of Mezé&falva Hereford population fluctuated only to a
small extent during the examined period.

* A munkat az OTKA T042630, az NKFP 4/0057/2004 és az NKFP 4/0025/2005 tAmogatta
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BEVEZETES ES IRODALMI ATTEKINTES

A hiz6 alapanyag, illetve a vagomarha el6allitas gazdasagossagat a here-
ford fajta esetében is nagymértékben befolyasolhatja a borjak valasztasi telje-
sitménye. A valasztott borji a husmarha agazat egyetien terméke, ennélfogva a
valasztasi suly a gazdasagi eredményt jelentésen meghatarozza. A vélasztasi
suly a borju 06rokolt novekedési erélyének és a tehenek borjuneveld-
képességének mutatdja, ezért fontos e tulajdonsagok értékelése és azok gene-
tikai paramétereinek becslése. E paraméterek koziil fontos az orokolhetéségi
erték, mely adott tulajdonsag teljes fenotipusos variancidjanak azon hanyada,
mely a genetikai variancianak tulajdonithato.

A valasztasi tulajdonsagok genetikai paramétereinek, variancia és kovari-
ancia komponenseinek becslésével szadmos kiilfoldi €s hazai kutaté foglalkozott
és ezen munkak eredményeit részletesen korabbi cikkiinkben (Bene és mtsai,
2006) mutattuk be. A publikacidkban néhany altalanos Osszefiiggés, és a
hereford fajtara vonatkoz6 konkrét eredmény is talalhato.

Az 1. tdblazat a vizsgalt tulajdonsagok orokolhetéségi értékeit foglalja 6ssze

a hereford fajta esetében, amelyet kilonbozé kulfoldi kutatok kaptak eredmé-
nyul.

1. tablazat
A valasztasi suly, a sulygyarapodas és a 205. napos suly
orokolhetdsége hereford fajta esetében

Forras(1) Tulajdonsag(2) | Orszag(3) | Modell(4) h4(5) [ h’m(B) | ram(7)
Dodenhoff és mtsai, 1999 VS(8) USA E(10) 0,17 | 0,16 |-0,37
Duangjinda és mtsai, 2001 VS(8) Canada E(10) 024 | 0,14 |-0,32
Ferreira és mtsai, 1999 VS(8) USA E(10) 0,16 | 0,17 |-0,34
Kaim és mtsai, 1978 VS(8) Svédorszag $(12) 0,37 — —
Meyer és mtsai, 1993 VS(8) Ausztralia E(10) 022 | 0,18 |-0,30
Meyer, 1992 VS(8) Ausztralia E(10) 0,14 | 0,13 |-0,59
Meyer, 2004 _ VS(8) Ausztrélia E(10) 0,13 | 0,11 —
Nunez-Dominguez 6s mtsall|  ys@)  |usa E(10) | 025 | 026 | 0,63
Pariacote és mtsai, 1998 VS(8) USA E(10) 0,17 | 0,26 —
Trus és Wilton, 1988 SGY(9) Canada S-MGS(11)| 0,30 | 0,27 |-0.42
Van Vieck és mtsai, 1996 V5(8) USA E(10) 021 | 0,12 |-045

(VS=valasztasi suly; SGY=sulygyarapodas; E=egyedmodell; S-MGS=apa-anyai na(';;yapa modell;
S=Apamodell; h*%,=direkt orokélhetdség; h’,=anyai orokolhetdség, ram=direkt-anyai kovariancia)

Table 1.: Heritability values of weaning wei%ht, preweaning daily gain and 205-day weight
source(1), trait(2), country(3), model(4), h’;=direkt heritability(5), h’»=matemal heritability(6),
ram=direct maternal genetic covariance(7), VS=weaning weight(8), SGY=preweaning daily gain(9),
E=animal model(10), S-MGS=sire-maternal grandsire model(11), S=Sire model(12)

Ma a kilféldi szakirodalomban sokat emlegetett és vizsgalt kérdés a direkt
és az anyai genetikai hatds kozotti kapcsolat. Ez a hereford fajtaban Nunez-
Dominguez és mtsai (1993) szerint +0,63, mig Trus és Wilton (1988), Meyer
(1992), Meyer és mtsai (1993), Van Vleck és mtsai (1996), Dodenhoff és mtsai
(1999), Ferreira és mtsai (1999) és Duangjinda és mtsai (2001) 0,30 és —0,59
kozotti.

Az anya alland6 kornyezeti variancidjanak aranya a fenotipusban kulénbo-
z6 nagysagrendi lehet. Meyer és mtsai (1993), hereford és wokalup fajtaban a
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vélasztasi suly esetében az anya alland6 kornyezeti hatasanak a fenotipushoz
valé hozzajarulasat vizsgalva 20%-ot, illetve 12%-ot kapott eredményll. Meyer
(1992) korabbi munkajaban, ugyanezt hereford és zebu keresztezett allomany-
ban 23% és 11%-nak talalta. Meyer (2004) Ausztralia hereford populacitjaban
végzett vizsgalatai szerint az anya allandé kérnyezeti hatasanak a fenotipushoz
valé hozzéjarulasa a valasztasi suly esetén 21%. Van Vieck és mtsai (1996)
hereford, limousin, charolais, gelbvieh és red poll fajtdkban végzett vizsgalatai-
ban a vélasztasi suly esetében 29%, 30%, 18%, 21%, 12% és 17%-ot becsiil-
tek.

Vizsgalatunk célja a vélasztasi suly, a sulygyarapodas és a 205. napos suly
variancia és kovariancia komponenseinek, valamint genetikai paramétereinek
becslése volt, apamodell és egyedmodell segitségével a mezéfalvi hereford
allomanyokban. Cél volt tovabba a ket modell 6sszehasonlitasa, és a genetikai
trend megallapitasa is.

ANYAG ES MODSZER

Vizsgalatunkat a Mezéfalvi Mezégazdasagi Termeld és Szolgéltaté Rt. két
hereford allomanyanak adatbazisa alapjan végeztiik, melyet a Magyar Here-
ford, Angus, Galloway Tenyészték Egyesllete bocsatott a rendelkezésiinkre.
Vizsgélatainkban harom tulajdonsagot értekeltink, nevezetesen a vélasztasi
sulyt, a sulygyarapodast és a 205. napos sulyt. Az értékelésbe 119 hereford
tenyészbika 1990-2002 kozétt szilletett 5109 borjanak (2517 bika és 2592
Usz6) adatai szerepeltek. A vizsgalt populacio rokonsag szerinti dsszetételét a
2. tablazat ismerteti, (A vizsgalt populécidban szlletett borjak kdzil sokbdl te-
hén, ill. tenyészbika, esetenként nagyapa, vagy nagyanya lett, igy szamuk tébb
sorban is szerepelhet. A sorok dsszege ezért nem egyenlé az dsszes egyed
szédmaval.)

2. tablazat

A vizsgalt populacié 6sszetétele

Megnevezés(1) n
Osszes egyed(2) 6894
Osszes borju(3) 5109
Apa(4) 119
Anya(5) 1954
Apai nagyapa(6) 18
Anyai nagyapa(7) 55
Osszes nagyapa(8) 73
Apai nagyanya(9) 32
Anyai nagyanya(10) 234
Osszes nagyanya(11) 266
Borju sajat teliesitmény nélkil(12) 0

Table 2.: The composition of the examined population
designation(1), number of animals in total(2), number of animals with records(3), sires(4), dams(5),
paternal grand sire(6), maternal grand sires(7), total grand sires(8), paternal grand dams(9), mater-
nal grand dams(10), total grand dams(11), calf without performance results(12)
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A genetikai paraméterek és a tenyészértékek becslését apamodellel és
egyedmodellel végeztik.

Az apamodellek — Lengyel és mtsai (2003) vizsgalatahoz hasonléan — fix
hatasokat (kdrnyezeti hatasok) és véletlen genetikai hatast (apa) tartalmaztak
(3. tablazat). Az adatok értékelését Harvey’s (1990) Least Square Maximum
Likelihood Computer Program-mai végeztik el.

3. tablazat
A becslésre alkalmazott modellek
X Y
. Osztalyok(2) | Valasztasi sdly, | Sulygyarapodas, | 205. napos suly,
Variancia forrasa(1) ka(3 'a/nap(d) ats)

Apa (S)(G) 118 awn whww e
Tenyészet (F)(7) 2 b > .

Tehén genotipusa (T)(8) 2 NS NS b
Tehén kora (P)(Q) 15 wwwe ey e
Evjarat (Y)(10) 12
Evszak (Sn)(11) 3 NS NS b
Ivar (Se)(12) 2 wraw wrnw -
b1 (1 3) —_ wheww P _
Hiba(14) — + + +

* P<0,1%; ™ P<0,05%; *** P<0,01%; **** P<0,001%
+: a modell része, de szignifikdns hatas nélkil(15), —: a modeli ezt a hatast nem tartalmazza(16)

Table 3.: The statistical models
source of variance(1), classes(2), weaning weight, kg(3), preweaning daily gain, g/day(4), 205-day
weight, kg(5), sire(6), farm(7), genotype of cows(8), age of cows(9), year(10), season(11), sex(12),
covariant (age of calves at weaning)(13), residual(14), part of the model, but significant level should
not be calculated(15), the model doesn't include this effect(16)

A borjak életkora — sziiletéstdl valasztasig — kovarialé hatasként szerepelt
a valasztasi slly és a valasztas el6tti napi sulygyarapodas esetében. Az itt al-
kalmazott modell altalanos alakja az alabbiak szerint irhat¢ fel:

Yijmnop=H+Si+Hj+Gx+Ci+Ym+Sntlo+b(Xijximno-X)+€ijximno
ahol:

Yiumnop=az i-edik apatdl, j-dik tenyészetben, k-adik évben, | évszakban, m éves tehén-
tél, n ivard, o kord valasztott borji valasztasi sulya, életnapra juté sulygyarapodasa

p=az Osszes megfigyelés atlaga Ym=az évjarat fix hatasa

Si=a bika véletlen hatasa Sh=a szliletési évszak fix hatasa
Hj=a tenyészet fix hatasa lo=a borju ivaranak fix hatasa
Gk=a tehén genotipusanak fix hatasa b=regressziés koefficiens

Ci=a tehén életkoranak fix hatasa ejumno=véletlen hiba

A 205. napra korrigalt valasztasi suly értékelési médja az elézétél annyiban
kilonbozott, hogy a borjak életkorat, mint kovarianst nem épitettiik be a modell-
be. A modell a kbvetkezdéképp alakult:

Yi]klmnop=IJ+si+Hj+Gk+Cl+Ym+sn+|o+eijklmno

Az egyedmodellel végzet értékelések soran a modellben fix hataskent sze-
repelt a tenyészet, az anya elléskori életkora, az ellés éve, az ellés evszaka és



ALLATTENYESZTES ES TAKARMANYOZAS, 2007. 56. 3. 229

az ivar. A vélasztasi suly és a sllygyarapodas esetén figyelembe vettiik a
valasztasi életkor hatasat is, mint kovarianst. Az egyedmodel! 4ltalanos alakja

az alabbi volt:
y=Xb+Zu+Wm+Spe+e

ahol;
y=a megfigyelés vektora (tulajdonsag),
b=a fix hatas(ok) vektora,
u=a véletlen hatas vektora (egyed),
m=az anyai genetikai hatas vektora,
pe=az anya allandé kdérnyezeti hatasanak vektora,
e=hiba vektor,
X=a fix hatasok eléfordulasi matrixa,
Z=a véletlen hatasok el6fordulasi matrixa,
W=az anyai genetikai hatas el6fordulasi matrixa,
S=az anya alland6 kérnyezeti hatasanak eléfordulasi matrixa.

Egyedmodell esetén a variancia és kovariancia komponenseket, a genetikai
paramétereket, valamint a tenyészértekeket a DFREML (Meyer, 1998) és az
MTDFREML (Boldman és mtsai, 1993) szerinti programokkal becsultiik.

Az apamodell és az egyedmodell Gsszehasonlitasakor azt vizsgaltuk, hogy
az egyedek tenyészértéke és rangsora hogyan alakul a kilonb6zé modellek
esetén. A modellnek az apéak rangsorara gyakorolt hatasat rangkorrelacié sza-
mitassal hataroztuk meg, melyhez az SPSS 9.0 (1996) programot hasznaltuk.

A hereford fajta valasztasi eredményeinek genetikai trendjét a becsilt
tenyészértékek szuletési évre vonatkozo atlagai alapjan allapitottuk meg.

EREDMENYEK

Az atlagos valasztasi eredmeényeket a 4. tabldzat foglalja dssze. A vizsgalt
hereford borjak atlagos valasztasi sulya 196 kg, sulygyarapodasa 0,883 kg/nap,
205. napos stlya 208 kg, és atlagos valasztaskori kora 193 nap volt.

4, tablazat

A vizsgalt borjak valasztasi eredményei

Vilasztasi suly, Stlygyarapodas, | 205 napos suly, | Valasztasi életkor,
kg(1) kg/nap(2) kg(3) nap(4)
X ts 196+37,02 0,88310,188 208+38,90 193128,67
CV% 18,89 21,29 18,70 14,86

Table 4.: Overall results of weaned calves

weaning weight, kg(1), preweaning daily gain, kg/day(2), 205-day weight, kg(3), age of calves at
weaning, day(4)

Variancia és kovariancia komponensek, genetikai paraméterek

Az 5. tablazat a kétféle modellel (apa- és egyedmodell) becsdlt variancia és
kovariancia komponenseket, valamint a genetikai paramétereket tartalmazza.
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5. tablézat
A becsiilt genetikai paraméterek, variancia és kovariancia komponensek
Tulajdonséag(1) Paraméterek(2) Apamodell(19) | Egyedmodell(20)
o7 direkt additiv genetikai variancia(7) 39,99 204
o®nanyai genetikai variancia(8) — 253
Oym direkt-anyai kovariancia(9) — -175
0%, anyai dllandé kdmyezeti variancia(10) — 0,068
o’ hiba variancia(11) 925,04 699
o?, fenotipusos variancia(12) — 981
Vélasztasi h2 direkt 6rokéthet6ség(13) 0,15+0,03 0,21£0,05
suly(3) 2 anyai orokolhet6ség(14) — 0,26£0,09
rdm direkt-anyai genetikai korrelacio(15) — -0,77+0,14
c? allando kornyezeti var. aranya a
_ fenotipusban(16) - 0,000120.05,
e’a h|ba var. aranya a fenotipusban(17) — 0,7110,04
hZ,+c? — 0,26
n’T teljes drokolhetBség(18) — 0,07
Ozd direkt additiv genetikai variancia(7) 1047 15" 0,0046
o’nanyai genetikai variancia(8) — 0,0032
Ogym direkt-anyai kovariancia(9) — -0,0033
ogpe anyai allando kérnyezeti variancia(10) — 0,0027
» hiba variancia(11) 25727,80* 0,0199
o’, fenotlpusos variancia(12) — 0,0270
Sutygyarapo- |h? X direkt 6rokolhetdség(13) 0,1410,03 0,1710,04
das (4) h?, anyai orokolhetdség(14) — 0,12+0,08
Fam direkt-anyai genetikai korrelacio(15) — —0,87£0,23
c” alland6 koérnyezeti var. aranya a
fenotlpusban(16) - 0,098+0,06
e a hlba var. aranya a fenotipusban(17) — 0,7410,03
hZp+c? — 0,22
hzy teljes 6rokolhet6ség(18) — 0,05
o« direkt addit/v genetikai variancia(7) 51,34 224
m anyai genetikai variancia(8) — 130
Og4m direkt-anyai kovariancia(9) — —120
0, anyai allandé kdrnyezeti variancia(10}) — 80
0%, hiba variancia(11) 112713 875
» fenotipusos variancia(12) — 1189
205. napos hzd direkt 6rokothet6ség(13) 0,1510,03 0,1910,04
suly(5) h2manyai drokolhetsség(14) — 0,11£0,08
fym direkt-anyai genetikai korrelacié(15) — —0,7040,23
¢ allando kdrnyezeti var. arénya a
fenot(pusban(1 6) - 0,06810,05
e a hlba var. aranya a fenotipusban(17) — 0,7440,03
h2,+c? — 0,18
he; teljes SrokoihetBség(18) — 0,09

* g/nap-ban becsiilve(21)

Table 5.: Genetic parameters, variance and covariance components
traits(1), parameters(2), weaning weight(3), preweaning daily gain(4), 205-day weight(5), additive
direct genetic variance(7), maternal genetic variance(8), direct maternal genetic covariance(9),
maternal permanent environmental effect(10), residual variance(11), phenotypic variance(12), direct
heritability(13), maternal heritability(14), direct-maternal genetic correlation(15), the ratio of the
permanent environmental variance to the phenotypic variance(16), the ratio of the residual variance
to the phenotypic variance(17), total heritability(18), sire model(19), animal model(20), * estimated

in g/day(21)
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A valasztasi suly, a sulygﬁyarapodés és a 205. napos suly direkt 6rokélhets-
sége apamodellel becsilve h“4=0,15, 0,14 és 0,15, mig egyedmodellel becstilve
h%=0,21, 0,17 és 0,19. A vizsgalt tulajdonsagok anyai &rokélhetésége
h2m=0,11—0,26 kozotti. Ezen értékek hasonléak Dodenhoff és mtsai (1999),
Duangjinda és mtsai (2001), Ferreira és mtsai (1999), Meyer (1992, 2004),
Meyer és mtsai (1993), Nunez-Dominguez és mtsai (1993), Van Vleck és mtsai
(1996), valamint Pariacote és mtsai (1998) eredményeihez.

A valasztasi tulajdonsagok teljes orokolhetésége h%=0,05-0,09 kozott val-
tozott, mely értékek egyezbek azzal, amit Meyer (1992) vizsgalataiban kapott.

A tablazatban lathato, hogy a direkt additiv genetikai hatas és az anyai ge-
netikai hatas kozotti kovariancia mindharom tulajdonsagban negativ volt, igy a
két hatas kozotti korrelacid eléjele is negativ. A korrelaciés egytitthatd,
ram=—0,70 és —0,87 koz6tt valtozott, ez hasonlé Meyer (1992), Van Vieck és
mtsai (1996), valamint Trus és Wilton (1988) eredményeihez. Eltérést mutatko-
zik viszont Nunez-Dominguez és mtsai (1993) vizsgalataitol, akik pozitiv értéke-
ket tapasztaltak.

Az anya éllandé kérnyezeti hatdsanak aranya a fenotipusban (cz) 0,01-
9,8% kozotti.

Az anyai genetikai hatas és az anyai allando kérnyezeti hatas egylttesen
(h®n+c?) 0,18-0,26 értéket mutatott. A valasztasi suly és a sulygyarapodas ese-
tén pedig e két hatas egyuttesen nagyobb volt, mint a direkt 6rékélhetdség. Ez
hasonlé, mint amit Lengyel és mtsai (2004) limousin allomanyban eredményiil
kaptak, viszont eltér attél, amit Nagy és mtsai (2006) magyar szlrke alloma-

nyokban tapasztaltak.
A hiba variancia a fenotipusban (e2) 0,71-0,74 k6z6tt valtozott.

Tenyészértékek

A 6. tablazat a vizsgalt apak becsiilt tenyészértékét tartalmazza apamodel-
lel, valamint egyedmodellel becsiilve, additiv direkt- és anyal genetikai hatas
szerint. Az additiv direkt genetikai hatas alapjan becsult tenyészérték a vizsgalt
apak kozlil a 12626-os szamu esetében volt a legnagyobb, a 14815-6s kisz.
szamué pedig a legkisebb.

A 7. tablazat a két eltéré modellt figyelembe véve tartalmazza a tenyészbi-
kak rangsorat az apamodellel becsiilt, valamint a direkt és anyai hatasra becstilt
tenyészértékeik szerint. Megallapithat6, hogy azon bikak, melyek anyai hatasra
becsiilt tenyészértékei a legjobbak (pl. 13830, 14815), a direkt hatasra becsiilt
tenyészértékek esetén a legutolsok a rangsorban, és ez forditva is igaz (pl.
12626, 14282, 14971). Ez a két hatas kozti kozepes, illetve szoros negativ kor-
relaci6val magyarazhat6. De kivételnek tekinthetd példaul a 14844-es, vagy a
14931-es apa, amelynek mind direkt hatasra, mint pedig anyai hatasra pozitiv
értéket becsllt a program.

A tablazatban megfigyelhetd az is, hogy a ket kilénb6z6 modellel becsiilt
direkt hatason alapul6 tenyészértékek alapjan felallitott rangsorok k6zétt nincs

jelentbs eltérés.
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6. tablézat
A tenyészbikak becsiilt tenyészértékei a vizsgalt tulajdonsagokban

Apa Vélasztasi suly, kg(2) Sulygyarapodds, g/nap(3) 205. napos suly, kg(4)
szama | n apa- | egyedmodell(6) apa- | egyedmodell(6) apa- | egyedmodell(6)

(1) modell | direkt | anyai | modell [ direkt | anyai | modell | direkt | anyai

(5) ) (8) (5) (7) (8) (5) (1) (8)

11794 | 43 | +5,49 |+14,45 |-12,44 |+20,14 |+53,80 |{-38,20 | +7,01 | +9,98 | -5,60
12561 | 53 | +4,65 | +6,04 | —1,64 |+34,88 |+50,97 |-32,33 | +6,56 | +3,31 | —2,16
12626 | 66 |+11,31 |+22,70 |-20,92 |+55,55 |+110,8 [-81,35 |+17,93 |+36,54 (-20,43
12746 |119 | -3,27 [-17,49 (+15,00 [-12,36 |-76,77 |+55,19 | -5,76 |-12,80 | +6,84
12747 1204 | 4,09 |-13,80 |+10,29 |-17,75 |-58,59 {+39,14 | -8,29 |-11,87 | +6,34
12748 (230 | -0,03 | 6,42 | +3,53 | +6,67 |-16,28 | +7,03 | -0,32 | +1,94 | -1,92
13024 | 47 | 7,15 |-12,72 | +7,77 |-38,08 |-71,72 |+49,16 | 6,92 |-18,40 | +6,82
13788 |153 | -2,88 | -6,72 (+12,20 [-17,02 |-34,16 |+39,09 | +0,97 | +3,08 | +6,56
13830 {131 | —6,50 [-16,30 [+18,81 [-34,65 |-80,75 {+70,79 | -2,97 { —6,55 | +8,86
13846 | 44 | -7,79 [-11,02 [+13,78 {-35,71 |-41,07 |+34,88 | 541 |-11,34 | +7,46
13871 | 45 | 40,49 | -8,61 | +7,39 | +7,63 |-29,01 |+20,86 | -3,01 | -8,26 | +4.41
14150 {101 | +3,93 | +6,59 | -7,21 [+23,05 |+39,61 |-30,41 | +2,93 | +587 | -3,66
14151 | 85 | +3,40 | +7,26 | -548 | +7,92 |+20,36 {-13,60 | +3,52 | +9,22 | 4,19
14152 |168 | +6,98 (+13,31 | -9,01 |+33,52 |+64,96 |-44,55 | +5,70 [+11,82 | —4,50
14194 | 84 | +8,85 |+16,62 | -9,21 |+55,36 |+109,3 |-72,85 |+14,22 |+29,81 (-13,07
14196 (175 | +3,57 | +5,22 | 0,77 |+17,90 |+27,01 |-1592 | +3,25 | +5,63 | 0,38
14199 (150 | +8,81 |+17,14 (-1590 (+50,51 |+97,37 |-72,58 |+10,76 |+21,44 |-1175
14229 | 85 | -3,07 {-10,06 | +6,34 |-16,86 |-52,90 |+34,96 | 3,79 | 4,22 | +2,04
14230 {102 | -0,12 | -5,75 [+12,75 | +0,13 {-26,32 |+33,42 | -3,61 | -9,98 |+12,17
14235 {100 | -0,58 | -5,01 | +8,17 | +538 | 547 | +9,31 | -0,13 | +0,44 | +1,60
14236 | 68 | +4,64 | +9,17 | —1,27 |+24,91 |+48,34 |-26,25 | +2,18 | +6,51 | -1,81
14237 | 46 | -0,35 | +212 | 6,62 | -3,56 | +8,56 |-15,02 | -3,52 | -3,59 | -1.17
14238 | 87 | +0,48 | +0,00 | +2,34 | +4,87 | +4,03 | +0,25 | —2,00 | -3,60 | +3,34
14239 | 61 | +4,52 (+10,76 |-12,73 |+22,41 |+49,81 |-41,67 | +0,25 | +0,02 | -1,98
14281 | 60 | -2,99 | -2,21 | +0,78 |-17,23 |-12,26 | +5,19 | —2,57 | 0,17 | 0,73
14282 [ 46 | +9,64 |+21,48 (-12,64 (+39,86 |+86,32 |-53,00 | +7,26 |+16,77 | -7.33
14524 | 64 | 6,00 (-13,79 |+1543 |-27,63 |-60,15 |+47,89 | —7,16 |-13,96 |+10,84
14526 | 55 | -5,20 |-15,20 (+18,88 |-17,39 |-51,14 |+46,62 | 5,19 |[-12,11 |+12,06
14621 (216 | -3,17 | 7,01 | +6,81 [-29,32 |-59,36 |+44,10 | -2,44 | —4,93 | +2,78
14776 | 51 | +3,70 | +8,40 | -2,85 |+18,56 |+28,03 |-14,23 | 0,53 | —4,96 | +5,04
14815 1120 | -8,82 [-21,27 |+18,70 |—48,09 |-111,5 |+83,00 | 5,96 |-13,80 |+10,20
14843 | 63 | +9,29 {+20,09 [-16,17 (+42,85 (+89,30 (62,89 | +5,65 |+11,15 | -5,27
14844 | 80 | +1,45 | +0,90 | +8,22 | +6,52 | +3,09 [+13,90 | +2,41 | +517 | +4,29
14931 | 94 | +142 | +189 | +2,08 | +3,26 | +4,09 | +2,76 | +3,15 | +6,57 | +0,40
14961 |100 | 4,69 [-10,15 | +8,71 |-22,29 [—44,86 (+32,25 | -7,82 |-14,93 | +7,98
14967 | 92 | +2,89 | +5,79 | 6,17 |+13,60 1+28,57 |-23,76 | +6,63 |+13,47 | 8,05
14971 |105 | +9,35 |+1847 [-17,91 (+42,46 (+82,43 |-61,86 [+12,55 [+24,59 (-14,53
15013 | 50 | +3,28 | +5,38 | 4,08 |+13,88 |+22,41 |-1551 | +0,24 | +0,99 | 0,17
16078 | 50 | 0,63 | -1,93 | +1,66 | 4,09 |-14,61 |+10,50 | 0,77 | -327 | +1,74

Table 6.: The breeding values of the sires estimated with sire and animal model

identity number of sire(1), weaning weight, kg(2), preweaning daily gain, g/day(3), 205-day weight,
kg(4), sire model(5), animal model(6), direct(7), maternal(8)

A kapott eredmények alapjan az is elmondhatd, hogy az a bika, melynek
valasztasi sulyra becslilt tenyészértékei jok, tenyészértékei a napi sulygyarapo-
dés és 205. napos suly estében is hasonldk (pl. 14194-es bika).
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A két modell 6sszehasonlitasa

A vizsgalatban szereplé 119 tenyészbika apa- és egyedmodellel becsiilt
tenyészertékét Osszehasonlitva lathatd (6. és 7. tabldzat), hogy a két
tenyészérték kozott abszolut ertékben jelentds eltérés is lehet, Igy el8jelvaltas
(javito/ronté hatas) is eléfordul pl. a 13871-es, vagy a 14237-es kisz.-ti bikak
esetében. Ezért rangkorrelacié segitségével azt vizsgaltuk, hogy az emlitett
kilénbség okoz-e eltérést az egyedek rangsoraban.

7. téblazat
A tenyészbikak rangsora

Apa Valasztési suly, kg(2) Sulygyarapodas, g/nap(3) 205. napos suly, kg(4)

szépma n apa- egyedmodell (6) apa- egyedmodell (6) apa- egyedmodell (6)
A1) modell | direkt anyai | modell | direkt anyai | modell | direkt anyai
(5) (7 (8) (5) (7) (8) (5) (7) (8)

12626 | 66 1 1 39 1 1 39 1 1 39
14282 | 46 2 2 34 6 5 34 5 5 34
14971 {105 3 4 38 5 6 35 3 3 38
14843 63 4 3 37 4 4 36 10 8 32
14194 | 84 5 6 32 2 2 38 2 2 37
14199 1150 6 5 36 3 3 37 4 4 36
14152 (168 7 8 31 8 7 33 9 7 31
11794 | 43 8 7 33 12 8 31 6 9 33
12561 | 53 9 14 24 7 9 30 8 16 28
14236 | 68 10 10 23 9 11 28 16 12 25
14239 61 11 9 35 11 10 32 18 21 27
14150 (101 12 13 30 10 12 29 14 13 29
14776 | 51 13 11 25 13 14 23 22 28 12
14196 (175 14 17 22 14 15 26 12 14 22
14151, 85 15 12 27 17 17 22 1 10 30
15013 | 50 16 16 26 15 16 25 19 19 21
14967 | 92 17 15 28 16 13 27 7 6 35
14844 | 80 18 20 11 20 21 15 15 15 14
14931 | 94 19 19 19 23 19 20 13 1 20
138711 45 20 29 14 18 27 14 28 30 13
14238 | 87 21 21 18 22 20 21 24 25 15
12748 1230 22 26 17 19 25 18 21 18 26
14230 (102 23 25 7 24 26 12 30 31 1
14237 | 46 24 18 29 25 18 24 29 24 24
14235{100 25 24 12 21 22 17 20 20 19
16078 | 50 26 22 20 26 24 16 23 23 18
13788 {153 27 27 8 29 28 9 17 17 10
14281 | 60 28 23 21 30 23 19 26 22 23
14229 | 85 29 30 16 28 32 10 31 26 17
14621 (216 30 28 15 35 34 7 25 27 16
12746 (119 31 38 5 27 37 3 34 35 8
12747 |204 32 35 9 32 33 8 39 33 1
14961 (100 33 31 10 33 30 13 38 38 6
14526 | 55 34 36 1 31 31 6 32 34 2
14524 | 64 35 M4 4 34 35 5 37 37 3
13830 (131 36 37 2 36 38 2 27 29 5
13024 | 47 37 33 13 38 36 4 36 39 9
13846 | 44 38 32 6 37 29 11 33 32 7
14815120 39 39 3 39 39 1 35 36 4

Table 7.: The rank of sires
as in Table 6.(1-8)
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A kapott eredményeket a 8. tabldzat mutatja. A megallapitott rangkorrelaci-
0s egytthatdk r.ng=0,94; 0,94; 0,96 (P<0,01) szoros pozitiv kapcsolatot mutat-
nak a két modellel becsiilt tenyészértékek alapjan kialakult rangsorok kézétt. Ez
azt jelenti, hogy a rangsor kevésbé valtozik, akar apa- akar egyedmodellel be-
csliljiik a tenyészértékeket.

8. tablazat

A két modell 6sszehasonlitasa rangkorrelacié alapjan

Apamodeli(1)
Vélasztasi suly Sulygyarapodas 205. napos suly
(VS)3) (SGY)4) (KVS)5)
VS(3) 0,94* — -
Egyedmodell(2) [SGY(4) — 0,94* —
KVS(5) — — 0,96

*=P<0,01

Table 8.: The comparison of the models with rank-correlation

sie model(1), animal model(2), weaning weight (VS)(3), preweaning daily gain (SGY)(4), 205-day
weight (KVS)(5)

A populacié genetikai értékének véltozdsa (genetikai trend)

Az 1. 4bra a vizsgalt populacié additiv direkt genetikai hatas alapjan becsdilt
tenyészertékének valtozasat mutatja a 205. napos suly esetén, évek szerint. Az
mezéfalvi hereford allomanyokban a vizsgalt idszakban sem a genetikai érték
romlasa, sem pedig a javulasa nem figyelheté meg.

1. 4bra: Genetikai trend valtozasa a 205. napos valasztasi suly esetén
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5
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Fig. 1.: Change of the genetic value of the examined populations in the case of 205-day weight
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KOVETKEZTETESEK

A hereford borjak vélasztasi eredményeinek vizsgélata soran az additiv di-
rekt genetikai hatasra kapott 6rokdlhetéségi érték (h2d=0,14—0,21) gyenge. A
vizsgalt tulajdonsagok anyai 6rékolhetésége értéke kicsi (h2m=0,11—0,26). A
direkt és az anyai genetikai hatas kozétti korrelacié negativ (ryn=—0,70 és —0,87
kozétti). Ez azt jelenti, hogy az apa kivalasztasa soran annak additiv direkt ge-
netikai és anyai genetikai hatasra becsilt tenyészértékét is indokolt figyelembe
venni, mivel a két hatas k6zotti kapcsolat negativ.

Az anyai genetikai hatas kis mértékben jarult hozza a fenotipus kialakitasa-
hoz. Ennek ellenére az anya hatdsa nem hanyagolhat6 el a borju fenotipusat
iletden, ugyanis a vélasztasi suly és a valasztas elbtti napi sulygyarapodas
esetén az anyai 6rokdlhetéség (az anya genetikai hatasanak a fenotipushoz
valo hozzdjarulasa) és az anya élland6 kérnyezeti hatdsanak a fenotipushoz
valé hozzajarulasa (h%,+c?) nagyobb, mint a direkt drokolhetdség (h%). Ez arra
utal, hogy az anyai genetikai és az anyai allandé kdrnyezeti hatas egyiittesen
legalabb olyan fontos, mint a borju genotipusa (Meyer, 1992).

Az apa- és az egyedmodellel becsilt tenyészértékeket Osszehasonlitva
megallapithatd, hogy abszollt értékben jelentds eltérések is lehetnek, eseten-
ként elGjelvaitas (javitd/rontd hatas) is eléfordul. Ennek ellenére az apak kozotti
rangsor kevésbé valtozik, amit a rangkorrelaciés értékek is alatamasztanak.

Az eredmények alapjan elmondhaté, hogy az apa- és egyedmodellel torté-
né becslés soran eltérd populaciégenetikai paramétereket kapunk.
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