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BLONDE D’AQUITAINE BORJAK VALASZTASI EREDMENYE*

2. Kézlemény: GENETIKAl PARAMETEREK, TENYESZERTEKEK

BENE SZABOLCS — BALIKA SANDOR — LENGYEL ZOLTAN —
NAGY BARNABAS — ZSUPPAN ZSUZSA — SZABO FERENC

OSSZEFOGLALAS

A szerzdk 27 tenyészbika és 1173 tehén, 1993 és 2005 kozdtt sziletett 3250 ivadékanak (1575
bikaborju és 1675 Uszdborjl) valasztasi salyat, sulygyarapodast és 205. napos sulyat vizsgaltak két
hazai blonde d'aquitaine tenyészetben. A vizsgélat soran variancia és kovariancia komponenseket,
6rékolhetdségi értékeket, valamint korrelacios egyitthatokat szamitottak, Az értékelést apamodellel
és egyedmodellel végezték.

A vaélasztasi suly, sulygyarapodés és a 205. napos suly direkt brbkolhetosege (h%) 0,55-0,57
kdzotti, anyai 6rokolhetdsége (h2n) 0,32-0,34, kézepes. A direkt és az anyai genetikai hatas kozotti
korrelacio (ram) negativ, —0,57 és —0,66 kdzotti. Az anyai genetikai és az anyai éllandb kbr yezetl
hatas egyltt kisebb mértékben jarult a fenotipushoz, mint a direkt genetikai hatas (h?m+c <h a). Az
anyai allandé kdmyezeti hatésénak a fenotipushoz valé hozzajaruldsa nem megbizhato, (c?) 2—-3%.
A hiba aranya a fenotipusban (e?) 0,34-0,37 kozétt véltozott.

A bikak két kilénb6z6 modellel becslilt tenyészértékei alapjan felallitott rangsoraban a rang
korrelaci6 szoros pozitiv 8sszefilggést mutatott (r.g=0,97, 0,96, 0,95; P<0,01).

A vizsgalt blonde d'aquitaine tenyészetekben, a 2002-es évtdl, az allomany borjunevels-
képességére szamolt tenyészértékének javulasa figyelheté meg.

SUMMARY

Bene, Sz. — Balika, S. — Lengyel, Z. — Nagy, B. — Zsuppan, Zs.Ms. — Szabo, F.: WEANING
RESULTS OF BLONDE D'AQUITAINE BEEF CALVES. 2nd Paper. GENETIC PARAMETERS,
BREEDING VALUES

Weaning weight, pre-weaning daily gain and 205-day weight of 3250 Blonde d'Aquitaine calves
(1575 male and 1675 female) born from 27 sires between 1993-2005 were analysed in two herds in
Hungary. Variance, covariance components, heritabitity values and correlation coefficients were
estimated. Two models, snre model and animal model were used for breedmg value estimation.

The direct heritability (h%s) of weaning weight, pre-weaning daily gain and 205-day weight was
between 0.55 and 0.57. The maternal heritability (h’n) of these traits was 0.32 and 0.34. The direct-
maternal correlations (rsm) were medium and negative —0.57 and —-0.66. Contribution of the matemal
heritability and maternal permanent environment to phenotype are smaller than that of direct
heritabilities (h?n+c?<h? d) The proportion of the variance of maternal permanent environment in the
phenotypic variance (¢’) was small (2-3%). The ratio of the residual variance to the phenotypic
variance was between 0.34 and 0.37.

The rank-correlation between the breeding values of the sires estimated with the two models was
strong and positive (r...=0.97, 0.96, 0.95; P<0.01).

The genetic value of the examined Blonde d'Aquitaine herds for weaning results increased from
year 2002 during the examined period.

* A munkat az OTKA (T042630), NKFP (4/0057/2004) és az NKFP (4/0025/2005) tamogatta
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BEVEZETES ES IRODALMI ATTEKINTES

A blonde d'aquitaine Franciaorszag harmadik legnagyobb létszamu és
névekvd jelentdségl husmarhafajtaja, amelyet hazankban is tenyésztink. A
valasztasi eredmények alakulasa e fajta esetében is fontos, hiszen a tehenek
egyetlen hozama a valasztott borji, ezért az a hizé alapanyag, illetve a
vagoémarha elballitas gazdasagossagat nagymértékben befolyasolhatja. A
valasztasi suly a borju 6rokolt ndvekedési erélyének és a tehenek borjinevel6-
képességének mutatéja — fontos értékmérd tulajdonsag és tenyészérték-becs-
|ési, valamint szelekcids kritérium — ezért fontos e tulajdonsagok értékelése és
azok genetikai paramétereinek becslése. A fajtatiszta blonde d’aquitaine allo-
many ugyan kisebb, mint a korabban importaitaké (charolais, limousin,
hereford, angus), de a tehénlétszdm hazankban is névekszik, igy e fajta nalunk
is egyre fontosabba valik.

A vélasztasi tulajdonsagok genetikai paramétereinek, variancia és kova-
riancia komponenseinek becslésével szamos kilféldi és hazai kutatd fogiai-
kozott (Willham, 1972; Johnnson és Morant, 1984; Trus és Wilton, 1988; Cubas
és mitsai, 1991, Meyer, 1992, 2002, 2004; Meyer és mtsai, 1993; Ninez-
Dominguez és mtsai, 1993; Szabd, 1993; Eler és mtsai, 1995; Falconer és
mtsai, 1996; Van Vieck és mtsai, 1996; Cameron, 1997; Lee és mtsai, 1997ab;
Baschnagel és mtsai, 1998; Pariacote és mtsai, 1998; Dodenhoff és mtsai,
1999; Carnier és mtsai, 2000; Marques és mtsai, 2000; Sz6ke és Komlési,
2000; Albuquerque és Meyer, 2001; Duangjinda és mtsai, 2001; Ferraz és
mtsai, 2002; Rosales-Alday és mtsai, 2002; Silveira és mtsai, 2002; T6zsér és
mtsai, 2002, Lengyel és mtsai, 2003, 2004; Lengyel, 2005, Bene és mtsai,
2006a). Ezen munkak eredményeit részletesen korabbi cikkiinkben (Bene és
mtsai, 2006b) mutattuk be. A felsorolt publikacidkban néhany altalanos
Osszefliggés, és tobb fajtara vonatkozo6 konkrét eredmény is talalhato.

A hazai kutatok kozil a legtobb tulajdonsag 6rokélhetoségére vonatkozéan
Szabo (1993) kozdl informaciét. Tézsér és mtsai (2002) limousin alloma-
nyokban a vélasztasi suly 6rokdlhetdségét 0,14-nek, Lengyel és mtsai (2003)
0,22-nek talaltak.

Ma a kiilféldi szakirodalomban sokat vizsgalt kérdés a direkt és az anyai ge-
netikai hatas kozotti kapcsolat. A két hatas kozétti kovariancia, illetve korrelacié
a szakirodalomban kulénb6zd elbjelli és mértéki. Dodenhoff és mtsai (1999)
charolais, hereford, limousin és szimentali allomanyban —0,12, —0,37, -0,18 és
—0,10 korrelacios értékrél szamolnak be a valasztasi stly esetén.

Roso és mtsai (2005) keresztezett blonde d'aquitaine allomanyban a direkt
és anyai genetikai hatas kézti kovarianciat —0,63-nak talaltak a valasztas el6tti
sllygyarapodas esetén.

Az anya allandé kérnyezeti variancidjanak az aranya a fenotipusban kilon-
b6zd nagysagrendl lehet. Ennek értékét Baschnagel és mitsai (1998), Carnier
és misai (2000), Duangjinda és mtsai (2001), Ferraz és mtsai (2002), Lee és
mtsai (1997b), Meyer (1992, 2004), Nunez-Dominguez és mitsai (1993), Van
Vieck és mtsai (1996) 0 és 10% kozottinek talaltak. Meyer (2004) Ausztralia

Ry

hatasanak a fenotipushoz valé hozzajarulasa a valasztasi slly esetén 21%.,
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Nunez-Dominguez és mtsai (1993) angus allomanyban 11%, Pariacote és
mtsai (1998) hereford fajtaban 14%-nak talalta a valasztasi suly esetében.

Az irodalmi adatok értékelése, szintézise alapjan megallapithaté, hogy a
blonde d’'aquitaine fajta valasztasi eredményére vonatkozéan hazankban eddig
nem végeztek populaciégenetika vizsgalatokat. Ugyancsak csekély, az erre uta-
16 kulféldi vizsgalatok szama is. Az irodalmi adatokbél és mas fajtak esetében
végzett vizsgalatok eredményébdl kiindulva, jelen munkank célja, a valasztasi
suly, a sulygyarapodas és a 205. napos suly variancia és kovariancia kompo-
nenseinek, valamint genetikai paramétereinek becslése apamodell és egyed-
modeli segitségével, két hazai blonde d’aquitaine allomanyban. Cél volt tovab-
ba két modell 6sszehasonlitasa és a genetikai trend megallapitasa is.

ANYAG ES MODSZER

Vizsgdlatunkat két hazai blonde d'aquitaine tenyészet — a Dorégdi Mezd
Kft. (Taliandérogd) és az ,Uj Elet” Mezégazdasagi Szovetkezet (Martonvasar-
Baracska) — adatbazisa alapjan végeztik, melyet a blonde d'aquitaine fajta
tenyésztését is felligyeld, Limousin Tenyészték Egyesilete bocsatott a rendel-
kezésiinkre. A vizsgalatainkban harom tulajdonsagot értékeltiink, nevezetesen
a valasztasi sulyt, a sulygyarapodast és a 205. napos sulyt. Az értékelésben 27
tenyészbika és 1173 tehén, 1993 és 2005 kozott sziletett 3250 ivadékanak
(1575 bikaborju és 1675 Uszéborju) adatai szerepeltek. A vizsgalt populacié
rokonsag szerinti 6sszetételét az 1. tablazat ismerteti.

1. téblézat

A vizsgalt populacié osszetétele

Megnevezés(1) n
Osszes egyed(2) 3777
Osszes borju(3) 3250
Apa(4) 27
Anya(5) 1173
Apai nagyapa(6) 3
Anyai nagyapa(7) 20
Osszes nagyapa(8) 23
Apai nagyanya(9) 4
Anyai nagyanya(10) 429
Osszes nagyanya(11) 433
Borju sajat teljesitmény nélkil(12) 0

Table 1.: The composition of the examined population
designation(1), number of animals in total(2), number of animals with records(3), sires(4), dams(5),
patemal grand sire(6), maternal grand sires(7), total grand sires(8), patemal grand dams(9),
matemal grand dams(10), total grand dams(11), calf without own performance(12),

A genetikai paraméterek és a tenyészértékek becslését apamodellel és
egyedmodellel végeztik.

Az apamodellben alkalmazott modellek fix hatasokat (kdrnyezeti hatasok)
és véletlen genetikai hatast (apa) tartalmaztak (2. tablazat). Az adatok értéke-
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lését Harvey’s (1990) Least Square Maximum Likelihood Computer Program-
mal végeztik el.

A borjak életkora — szllletéstdl valasztasig — kovariald hatasként szerepelt
a valasztasi suly és a valasztas el6tti napi stlygyarapodas esetében. itt az
alkalmazott modell altalanos alakja az alabbiak szerint irhat6 fel:

Yllklmnop=p+SI+F]+Yk+EI+Cm+I.1+b(xi|klmno'x)+e|]klmnop
ahol:

Yixmnop=a2 i-edik apatdl, j-dik tenyészetben, k-adik évben, | évszakban, m éves tehéntdl,
nivard, o koru valasztott borju valasztasi sulya, életnapra jutd sulygyarapodasa.

p=az dsszes megfigyelés atlaga Cm=a tehén elléskori életkoranak fix hatasa
Si=a bika véletlen hatasa ln=az ivar fix hatasa

Fi=a tenyészet fix hatasa b=regressziés koefficiens

Yi=a sziiletési év fix hatasa €umnop=Véletien hiba

E=az szilletési évszak fix hatasa

A 205. napra korrigalt valasztasi suly értékelési modja az el6z6t6l annyiban
klldnbozik, hogy a borjak életkorat, mint kovarianst nem épitettik be a modell-
be. A modell a kbvetkezoképp alakult:

Yiximnop=H+Si+F+Yi+E; +Crtln+€jmnop

2. tablazat
A becslésre alkalmazott modellek apamodell esetén
X Y
—— Valasztasi suly, | Sulygyarapodas, | 205. napos stily,
Variancia forrasa(1) | Osztalyok(2

@ YK | " kg@3) glnap(4) ka(5)
Apa (S)(S) 27 bl ey Ty
Tenyészet (F)(7) 2 NS NS NS
Tehén kora (C)(8) 13 weaw waww whww
Evjarat (Y)(9) 13 e e e
Evszak (E)(10) 3
Ivar (1)(11) 2 oo e "
b1 (val. életkor)(12) — ane o _

*= P<0,1; **=P<0,05; ***=P<0,01; ****=P<0,001
— = a modell ezt a hatast nem tartalmazza (13)

Table 2.: The statistical models in sire model
source of variance(1), classes(2), weaning weight, kg(3), pre-weaning daily gain, g/day(4), 205-day

weight, kg(5), sire(6), herd(7), age of dams(8), year(9), season(10), sex(11), covariant (age of
calves at weaning)(12), the model dosen't include this effect(13)

Az egyedmodellel végzett értékelések soran a modellben fix hatasként
szerepelt a tenyészet, az anya elléskori életkora, az ellés éve, az ellés évszaka
és az ivar. A valasztasi slly és a sllygyarapodas esetén figyelembe vettik a

valasztasi életkor hatasat is, mint kovarianst. Az egyedmodell altalanos alakja
az alabbi volt:

y= Xb+Zu+Wm+Spe+e
ahol:

y=a megfigyelés vektora (tulajdonsag),
b=a fix hatas(ok) vektora,
u=a véletlen hatas vektora (egyed),
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m=az anyai genetikai hatas vektora,

pe=az anya allandé kérnyezeti hatasanak vektora,

e=hiba vektor,

X=a fix hatasok el6fordulasi matrixa,

Z=a véletlen hatasok el6fordulasi matrixa,

W=az anyai genetikai hatas eldéfordulasi matrixa,

S=az anya allandé kérnyezeti hatdsanak el6fordulasi matrixa.

Egyedmodell esetén a variancia és kovariancia komponenseket, a genetikai
paramétereket, valamint a tenyészértékeket a DFREML (Meyer, 1998) és az
MTDFREML (Boldman és mtsai, 1993 szerinti) programokkal becsultiik.

Az apamodell és az egyedmodell &sszehasonlitasakor vizsgaltuk, hogy
miképpen alakul az egyedek tenyészértéke és rangsora a kiilonb6zé modellek
esetén. A modellnek az apak rangsorara gyakorolt hatast rangkorrelacio
szamitassal hataroztuk meg. Ehhez az SPSS 9.0 (1996) programot hasznaltuk.

A blonde d'aquitaine fajta valasztasi eredményeinek genetikai trendjét a
becsilt tenyészértékek szlletési évre vonatkoz6 atlagai alapjan allapitottuk
meg. Az egyedmodell minden egyes egyedre (apara, anyara és ivadékra) be-
cslil tenyészértéket. A genetikai trend meghatarozasahoz az azonos évben szii-
letett egyedek direkt genetikai és anyai genetikai hatason alapulé tenyészérté-
keit atlagoltuk, majd a kapott pontokat koordinatarendszerben abrazoltuk. A
grafikonokon a 0" érték a populacio foatlagat szemlélteti.

EREDMENYEK

Az atlagos valasztasi eredményeket a 3. tabldzat foglalja Gssze. A vizsgalt
blonde d'aquitaine borjak atlagos véalasztasi sulya 243 kg, sllygyarapodasa
1,007 kg/nap, 205. napos sllya 244 kg, és atlagos valasztaskori kora 204 nap
volt.

3. téblazat

A vizsgalt borjak valasztasi eredményei

Vélasztasi stly, | Sulygyarapodés, | 205. napos suly, |Valasztasi életkor,
Megnevezés(1) ka(2) ka/nap(3) kg(4) nap(5)
X 243 1,007 244 204
s 51,64 0,18 37,03 41,57
CV% 21,25 17,87 15,18 20,38

Table 3.: Overall results of weaned calves
designation(1), weaning weight, kg(2), pre-weaning daily gain, kg/day(3), 205-day weight, kg(4),
age of calves at weaning, day(5)

Variancia és kovariancia komponensek, genetikai paraméterek

A 4. tablazat, a kétféle modellel (apa- és egyedmodell) becsilt variancia és
kovariancia komponenseket, valamint a genetikai paramétereket tartalmazza.
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4. tablazat
A becsilit genetikai paraméterek, variancia és kovariancia komponensek
Tulajdonsag(1) Paraméterek(2) Apamodell{(18) |Egyedmodell(19)
0% direkt additiv genetikai variancia(6) 136 645
a’n anyai genetikai variancia(7) — 360
agm direkt-anyai kovariancia(8) — -318
02,,. anyai allandé kémyezeti variancia(9) — 30
o’ hiba variancia(10) 958 415
02,, fenotipusos variancia(11) - 1132
o h?, direkt 6rékolhetdség(12) 0,36+0,11 0,57+0,17
Vélasztasi sily(3) hz anyai 6rokélhetdség(13) — 0,32£0,07
Fam direkt-anyai genetikai korrelacio(14) — -0,66+0,09
c? dlland6 kémyezeti var. aranya a
fenotipusban(15) - 0.03£0,03
e2 a hlba var, aranya a fenotipusban(16) — 0,3710,12
h?p+c? — 0,32
h’; teljes 6rokslhetoség(17) — 0,31
0% direkt additiv genetikai variancia(6) 31034* 0,0165
m anyai genetikai variancia(7) — 0,0100
agmdirekt-anyai kovariancia(8) — -0,0079
03 anyai allandé kdmyezeti variancia(9) — 0,0007
2 hlba variancia(10) 24790 0,0103
o pfenotipusos variancia(11) — 0,0300
. h%, direkt 6rokslhetdség(12) 0,3310,10 0,56+0,17
Stlygyarapodas(4)\2' oy ai srokslhetdség(13) — 0,3410,07
Fam direkt-anyai genetikai korrelacid(14) — -0,61+0,10
c? &llandé kbrnyezeti var. aranya a
fenotlpusban(15) Y - 0.02£0,03
e’a hlba var, aranya a fenotipusban(16) — 0,35+0,11
h’m+c? - 0,34
h2T teljes érokolhetdség(17) — 0,32
o4 direkt additiv genetikai variancia(6) 130 697
o*wanyai genetikai variancia(7) — 410
Ogm direkt-anyai kovariancia(8) — =307
e 8nyai allandd kdmyezeti variancia(9) —_ 30
,hlba variancia(10) 1064 434
c o fenotipusos variancia(11) — 1265
. hy direkt 6rokolhetdség(12) 0,3310,10 0,55£0,17
205. napos saly(5) |2’ onvai srokalhetdség(13) — 0,32+0,07
Tdm direkt-anyai genetikai korrelacié(14) —_ -0,57+0,11
c”alland6 kornyezeti var. aranya a
fenotipusban(15) - 0.02£0,03
e‘a hlba var, aranya a fenotipusban(16) — 0,34+0,11
h’m+c? — 0,32
hzr telies rokolhetdség(17) — 0,35

*=g/nap-ban becsllve(20)

Table 4.: Genetic parameters, variance and covariance components
traits(1), parameters(2), weaning weight(3), pre-weaning daily gain(4), 205-day weight(5), additive
direct genetic variance(6), maternal genetic variance(7), direct maternal genetic covariance(8),
maternal permanent environmental effect(9), residual variance(10), phenotypic variance(11), direct
heritability(12), maternal heritability(13), direct-matemal genetic correlation(14), the ratio of the
permanent environmental variance to the phenotypic variance(15), the ratio of the residual variance
to the phenotypic variance(16), total heritability(17), sire model(18), animal model(19), * = estimated

in g/day(20)
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A tablazatban lathatd, hogy a direkt additiv genetikai hatas és az anyai ge-
netikai hatas kdzétti kovariancia mindharom tulajdonsagban negativ volt, igy a
két hatas kozotti korrelacid elbjele is negativ. A korrelaciés egyutthato,
rem=0,57 és —0,66 kozoétt valtozott, azaz a két hatas kdzétt szoros negativ
osszefliggés van, ami hasonlé Cubas és mtsai (1991), Baschnagel és mtsai
(1998), Rosales-Alday és mtsai (2002), valamint Roso és mtsai (2005)
eredményeihez. Eltérés mutatkozik viszont Meyer (1992) és Nunez-Dominguez
és mtsai (1993) vizsgdlataitdl, akik pozitiv értékeket tapasztaltak,

A vélasztasi suly, a sulygyarapodas és a 205. napos suly direkt 6rokélheté-
sége apamodellel becsilve h?,=0,36, 0,33, 0,33, mig egyedmodellel becsllve
h?4=0,57, 0,56, 0,55. Ezen értékek nagyobbak a legtébb szakirodalomban
talalhatd vizsgélat (Baschnagel és mtsai, 1998; Dodenhoff és mtsai, 1999;
Lengyel, 2005 stb.) eredményeinél. A vizsgalt tulajdonsagok anyai 6érékélhe-
tésége h%,=0,32-0,34 kozotti. A kapott eredmények részben hasonlék ahhoz,
amit Meyer (1992), Van Vieck és mtsai (1996), valamint Espasandin és mtsai
(2002) vizsgalataik soran tapasztaltak.

Az anya allando kérnyezeti hatasanak aranya a fenotipusban (c?) 2-3%
kézétti, hibaja miatt nem megblzhato

Az anyai genetikai hatas és az anyai allandé kdrnyezeti hatas egytttesen
(h?n+c?) 0,32-0,34 kozotti értéket mutatott, ami hasonlé ahhoz, amit Lengyel
(2005) hazai limousin, Lee és mtsai (1997b) USA-beli szimmentali, valamint
Duangjinda és mtsai (2001) kanadai hereford allomanyokban tapasztaltak.
Kisebbek viszont, mint amit Meyer és mtsai (1992, 1993) ausztral hereford,
valamint Van Vieck és mtsai (1996) USA-beli angus allomanyokban kaptak
eredmeényiil.

A vizsgalt tulajdonsagok teljes 6rokolhetésége h%:=0,31-0,35 k&zétti, ezen
érték hasonlé, mint amit vizsgalatai soran Meyer (1992) kapott.

A hiba variancia a fenotipusban (e ) 0,34-0,37 koz6tt valtozott.

Tenyészértékek

Az 5. tablazat a vizsgalt apak becsilt tenyészértékét tartalmazza apamo-
dellel, valamint egyedmodellel az additiv direkt- és az anyai genetikai hatas
szerint. A direkt additiv genetikai hatas alapjan becsult tenyészértékek szerint a
vizsgalt apak k6zll a legjobb a 17032-es szamu volt, melynek tenyészértéke a
populacié atlagahoz képest +43 kg, +0,22 kg/nap és +45 kg-mal volt nagyobb.
A leggyengébb apanak a 9251-es szamu tenyészbika bizonyult, melynek
tenyészértéke a vizsgalt tulajdonsagokban —43 kg, —0,3 kg/nap és —56 kg volt.

A 6. tablazat a két eltér6 modellt figyelembe véve tartalmazza a
tenyészbikak rangsorat a direkt és anyai hatasra becsult tenyészértékeik sze-
rint. Megallapithat6, hogy azon bikak, melyek anyai hatasra becsilt tenyész-
értékei a jok (pl. 12948, 9251), a direkt hatasra becsllt tenyészértékek esetén
utolsok a rangsorban, és ez forditva is igaz (pl. 17032, 13728). Ez a két hatas
kozti kozepes, illetve szoros negativ korrelaciéval (rgm=—0,57 és —0,66 kozotti)
magyarazhaté. De kivételnek tekinthetd példaul a 14347-es apa, amelyik
valasztasi sllyra, anyai hatas alapjan becsdlt tenyészérték alapjan 24. a rang-
sorban, mig direkt hatas alapjan becsilt tenyészérteék szerint a 25. helyen he-
lyezkedik el.
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A tablazatban megfigyelhetd az is, hogy a két kiilénbézd modellel becsilt
direkt hatason alapulé tenyészértékek alapjan felallitott rangsorok kdzétt nincs
jelentBs eltérés, amit a 4. tablazat is igazolt.

A kapott eredmények alapjan az is elmondhaté, hogy az a bika, melynek
valasztasi sulyra becsiilt tenyészértékei jok, tenyészértékei a napi sulygyarapo-
das és 205. napos suly estében is hasonlék (pl. 16788-as bika, amelyik 3—4.
helyen ail valamennyi tulajdonsag esetén).

5. tablazat
A tenyészbikak becsiilt tenyészértékei a vizsgalt tulajdonsagokban
Valasztasi suly, Sulygyarapodas, 205. napos stly,
Apa kg(2) kg/nap(3) kg(4)
szama | n Apa- | Egyedmodell(6) | Apa- | Egyedmodell (6) | Apa- | Egyedmodell(6)
(1) modell | Direkt | Anyai | modell | Direkt | Anyai | modell | Direkt | Anyai

(5) 0] (8) (5) {7) (8) )] (7) (8)

9251 | 25 |-19,34 | 43,37 | +14,89 | —0,125 | -0,267 | +0,091 | —-25,59 | -55,82 | +16,81
11270 | 13 |-14,67 | -35,50 | +14,34 | —0,063 | —0,154 | +0,058 | -12,86 | -32,92 | +11,20
11273 (143 | +3,14 |-13,85 | 5,04 | -0,014 | -0,069 | 0,028 | -3,84 |-16,25 | -5,55
11750 | 47 |-12,48 [-25,32 | +9,99 | -0,069 | 0,133 | +0,048 | -13,82 | -27,77 | +9,11
12392 (282 | +195 | -0,66 | —4,66 | +0,014 | +0,001 | -0,032 | +3,49 | 0,01 | -6,15
12708 | 58 | +6,32 | +6,60 | -30,58 | +0,058 | +0,008 | —0,196 | +10,04 | +11,81 | —38,56
12948 | 32 | -1,14 | -9,62 | +16,09 | —0,010 | -0,055 | +0,095 | —4,44 |-15,70 | +21,63
13228 6| -732 | -956 | +4,44 | -0,033 | —0,043 | +0,024 | 4,31 | -7,20 | +3,47
13229 1210 | -7,90 |-17,19 | +2,02 | —0,043 | -0,092 | +0,012 | -7,13 |-17,80 | +2,45
13728 | 33 | +16,56 | +26,35 | -17,30 | +0,093 | +0,140 | —0,091 | +19,27 | +28,08 | -19,24
13729 |126 | +7,93 | +9,24 | -12,86 | +0,045 | +0,049 | ~0,060 | +10,06 | +9,82 |-13,31
13730 (220 |-10,64 | -21,81 | -3,34 | —0,054 | —0,108 | -0,017 | —11,11 | 23,29 | 4,68
14053 | 81 [-12,91 | -26,12 | -1,49 | —0,047 | —0,100 | —0,013 | 11,55 | -24,44 | -2,23
14347 |328 |-16,40 | -31,11 | -22,93 | —0,068 | 0,135 | 0,120 | —14,58 | 30,27 |-26,13
15016 | 13 | -8,78 | -8,06 | +1,48 | 0,051 { -0,055 | +0,016 | -7,22 | -9,16 | +1,70
15076 | 94 | +10,26 | +15,85 | -37,69 | +0,037 | +0,047 | —0,186 | +7,20 | +7,62 |-38,21
15598 | 33 | +4,22 | +7,96 | 12,10 | +0,025 | +0,042 | 0,065 | +6,91 | +10,04 |-12,23
15599 | 15 [ +8,94 | +17,11 | 15,76 | +0,041 | +0,069 | —0,082 | +8,47 |+12,86 | -17,24
15641 |145 | -17,07 | 26,34 | +6,94 | —0,080 | -0,126 | +0,022 | 15,44 | —25,52 | +2,86
15911 (741 | +10,53 | +18,06 | -33,66 | +0,049 | +0,079 | -0,169 | +10,04 |+15,77 | -36,20
16477 | 39 | +9,32 | +18,35 | -9,05 | +0,047 | +0,096 | -0,046 | +9,90 | +20,75 | -9,13
16788 361 | +14,30 | +28,41 | -14,01 | +0,068 | +0,134 | ~0,064 | +13,19 | +26,45 | -11,64
17032 | 59 |+19,23 |+43,12 | -21,26 | +0,097 | +0,219 | —0,105 | +18,49 | +44,70 | -19,66
17086 | 67 | +11,24 | +25/41 | —12,53 | +0,065 | +0,120 | —0,057 | +14,64 | +23,53 | -10,35
17679 | 13 | -7,96 | -2,30 | -4,92 | -0,069 | -0,060 | 0,006 |-11,45 | —9,15 | —4,65
17680 | 49 | +7,60 | +16,97 | 8,37 | +0,027 | +0,062 | —0,029 | +4,48 {+12,31 | 5,41
17939 | 17 [+1259 [+29,86 | 14,72 | +0,060 | +0,140 | —0,067 | +10,17 [+26,86 | —11,81

Table 5.: The estimated breeding value of the investigated sire by animal model
identity number of sire(1), weaning weight, kg(2), pre-weaning daily gain, kg/day(3), 205-day weight,
kg(4), sire model(5), animal model(6), direct(7), matemal(8)

A két modell 6sszehasonlitasa

A vizsgalatban szerepl6é 27 tenyészbika apa- és egyedmodellel becstilt di-
rekt tenyeészertékét dsszehasonlitva lathatd (5. tablazat), hogy a két tenyész-
ertek kozott abszolut értékben jelentds eltérés is lehet, igy el6jelvaltas (javito-
rontd hatas) is eléfordul, pl. a 11273-as, vagy a 12392-es bika esetében. Ezért
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rangkorrelacio segitségével azt vizsgaltuk, hogy az emlitett kiilénbség okoz-e
eltérést az egyedek rangsoraban.

6. tablazat
A tenyészbikak rangsora
Valasztasi suly, Sulygyarapodas, 205 napos slly,
Apa kg (2) g/nap (3) kg (4)
szama n Apa- | Egyedmodeli(6) | Apa- | Egyedmodell(6) | Apa- | Egyedmodell(6)
(&) modell | Direkt | Anyai | modell | Direkt | Anyai | modell | Direkt | Anyai
(5) (7) (8) (5) ) (8) (5) @) (8)
17032 | 59 1 1 23 1 1 23 2 1 23
13728 | 33 2 4 22 2 2 22 1 2 22
16788 | 361 3 3 19 3 4 18 4 4 17
17939 17 4 2 20 5 3 20 5 3 18
17086 | 67 5 5 17 4 5 16 3 5 16
15911 | 741 6 7 26 7 7 25 7 7 25
15076 | 94 7 10 27 11 12 26 11 13 26
16477 { 39 8 6 15 8 6 15 9 6 15
15599 15 9 8 21 10 9 21 10 8 21
13729 | 126 10 11 18 9 11 17 6 12 20
17680 | 49 11 9 14 12 10 13 13 9 12
12708 | 58 12 13 25 6 8 27 8 10 27
15598 | 33 13 12 16 13 13 19 12 11 19
12392 | 282 14 14 11 14 14 14 14 14 14
12948 | 32 15 18 1 15 17 1 17 18 1
11273 | 143 16 19 13 16 19 12 15 19 13
13228 6 17 17 6 17 15 5 16 15 5
13229 | 210 18 20 7 18 20 8 18 20 7
17679 13 19 15 12 24 18 9 21 16 10
15016 13 20 16 8 20 16 7 19 17 8
13730 | 220 21 21 10 21 22 11 20 21 11
11750 47 22 22 4 25 24 4 24 24 4
14053 | 81 23 23 9 19 21 10 22 22 9
11270 13 24 26 3 22 26 3 23 26 3
14347 | 328 25 25 24 23 25 24 25 25 24
15641 | 145 26 24 5 26 23 6 26 23 6
9251 25 27 27 2 27 27 2 27 27 2

Table 6.: The rank of sires
identity number of sire(1), weaning weight, kg(2), pre-weaning daily gain, kg/day(3), 205-day weight,
kg(4), sire model(5), animal model(6), direct(7), maternal(8)

Az eredményeket a 7. tabldzat mutatja. A kapott rangkorrelacios egyuitt-
hatok rang=0,97, 0,96, 0,95 (P<0,01) szoros pozitiv kapcsolatot mutatnak a két
modellel becsult tenyészértékek alapjan kialakult rangsorok kézott, Ez azt jelen-
ti, hogy a rangsor kevésbé valtozik, akar apa-, akar egyedmodellel becstiljuk a
tenyészértékeket.

A populacié genetikai értékének véltozasa (genetikai trend)

Az 1., 2., és 3. dbra a vizsgalt populacié additiv direkt genetikai hatas alap-
jan becsult tenyészértékének valtozasat mutatjia, a valasztasi tulajdonsagok
esetén, évek szerint. A vizsgalt két hazai blonde d'aquitaine allomanyban,
2002-t31, a direkt hatasra becslilt genetikai érték javulasa figyelhetd meg.
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7. tablézat
A két modell 6sszehasonlitisa rangkorrelacié alapjan
Apamodell(1)
Valasztasi suly Sulygyarapodas 205. napos suly
(V8)(3) (SGY)4) (KVS)(5)
VS(3) 0,97 — —
Egyedmodell(2)|SGY(4) — 0,96* —

KVS(5) — — 0,95

#=p<0,01;

Table 7.: The comparison of the models with rank-correlation

sie model(1), animal model(2), weaning weight (VS)(3), pre-weaning daily gain (SGY)(4), 205-day
weight(KVS)(5)

A sulygyarapodas a borji novekedési erélyétdl, és az anya tejtermelésétdl
(anyai hatas) figg. Napjainkban a tenyészbikak kivalasztasa a sajatteljesit-
mény-vizsgalatok (STV) alatt mutatott stlygyarapodas alapjan torténik, az anyai
hatasra (pl. tejtermel6 képesség) kevés figyelmet forditanak. A legtébb hazai és
kulféldi vizsgalat a két hatas kdzott negativ kapcsolatot eredményezett (rgm). A
negativ kapcsolat kdvetkezménye, hogy a sulygyarapodas névelésére iranyulé
egyiranyl szelekcié hatasara az anyai tenyészértékek folyamatosan romlanak,
a két érték kdzott a kulonbség n6 (1., 2., 3. abra).

1. ébra: A vizsgélt populacié tenyészértékének véltozésa a valasztasi suly esetében
15

-15 - .

1980 1982 1984 1986 1988 1990 1992 1994 1996 1998 2000 2002 2004

év(1)
- - #- - direkt hatds(2) —ea— anyai hatés(3)

Fig. 1.: Change of the genetic value of the examined populations in the case of weaning weight
year(1), direct effect(2), maternal effect(3)

Az egyedmodellel mindkét tenyészérték (direkt és anyai) becsulhetd. Az
anyai tenyészérték becslése egyrészrél azért fontos, hogy az emlitett tenden-
ciara felhivja a figyelmet, masrészrél a bikavalasztas soran segitsen olyan te-
nyészallatot kivalasztani, amellyel az adott korilményekhez igazodva ugy érhe-
t6 el megfeleld valasztasi suly és sulygyarapodas, hogy kézben az anyai
tulajdonségokat is figyelembe véve azok romlasa elkerilhet6.
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2. 4bra: A vizsgalt populacié tenyészértékének valtozdsa a stlygyarapodas esetén
0,08
0‘06 - - R, . -
0,04 - - ~
0,02
0,00
-0,02 -
-0,04 -
-0,06
-0,08
1980 1982 1984 1986 1988 1990 1992 1994 1996 1998 2000 2002 2004

év(1)
- - »- - direkt hatas(2) —s— anyai hatas(3)

kg/nap(4)

Fig. 2.: Change of the genetic value of the examined populations in the case of preweaining daily
gain
as in Fig. 1.(1-3), kg/day(4)

3. abra: A vizsgalt populacié tenyészértékének vaitozasa a 205. napos sily esetén

15
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-10
-15
-20
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év(1)
- - #- - direkt hatds(2) —e— anyai hatas(3)

f=d]
X

Fig. 3.: Change of the genetic value of the examined populations in the case of 205-day weight
as in Fig. 1.(1-3)

KOVETKEZTETESEK

A blonde d’'aquitaine borjak valasztasi eredményeinek wzsgélata soran az
additiv direkt genetikai hatasra kapott 6rokélhetdségi érték (h%4=0,55-0,57) ké-
zepes. A vizsgalt tulajdonsagok anyai o6rokélhetdsége gyenge-kdzepes
(h“x=0,32-0,34). A direkt és az anyai genetikai hatas koézotti korrelacié eljele
negativ, szorossaga kozepes, erds (rqm=—0,57 és -0,66 kozott), ezért a
szelekcid soran mind a két hatast egyi]ttesen célszerd figyelembe venni.

Az anyai alland6é koérnyezeti vanancua (kdrnyezeti eredeti anyai hatas)
aranya a fenotipusos varianciaban (c?) 0,02-0,03 kozétt valtozott. Ez alapjan
elmondhat6, hogy az anya allandd kérnyezeti hatasa is fontos tényezd, éppen
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ezért a valasztasi teljesitmények vizsgélata soran azt is célszer(i a modellbe
épiteni.

Az apa- és az egyedmodellel becsilt tenyészértékeket 6sszehasonlitva
megallapithaté, hogy abszolut értékben jelentds eltérések is lehetnek, ese-
tenként eldjelvaltas (javito-rontd hatas) is eldfordul. Ennek ellenére az apak
kdzotti rangsor kevésbé valtozik, amit a rangkorrelacios értékek is alatamasz-
tanak. Az eredmények alapjan elmondhatd, hogy az apa- és egyedmodellel
torténd becsléssel eltéré populaciégenetikai paramétereket kapunk.
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