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POPULACIOGENETIKAI PARAMETEREK, TENYESZERTEKEK
ES TRENDEK MAGYAR TARKA BIKAK HIZLALASI ES VAGASI
EREDMENYEI ALAPJAN

POLGAR J. PETER - SZABO FERENC - KOVACS AKOS -
KOVACS-MESTERHAZY ZOLTAN - BENE SZABOLCS

OSSZEFOGLALAS

A Szerz6k a Magyartarka Tenyészték Egyesuletének ivadékteljesitmény-vizsgalati adatbazist
felhasznalva 1162 magyar tarka hizdbika hizlalasi és vagasi eredményei alapjan populaciégenetikai
paramétereket, tenyészértékeket, valamint fenotipusos és genetikai trendeket becsultek. A trend-
szamitédshoz sulyozott linearis regresszié-analizist, a paraméterbecsléshez tébbtényezds variancia-
analizist hasznaltak. A legkisebb 6roklédhetéségi értéket (0,23) a SEUROP faggyusséagi pontszam
esetén kapték. Az izmoltsagi pontszam, a SEUROP izmoltsagi pontszdm és a szinhUs széazalék
oroklédhetésége kozepes volt (h2 = 0,32, 0,26, ill. 0.32). A tdbbi tulajdonsag h2 értéke nagy volt
(0,42-0,52). A 2001 és 2019 kozott sziletett bikak hizlalasi és vagasi tulajdonsagainak fenotipusos
trendje stagnalé tendenciat mutatott. Az apak tenyészértékei kdzott egyes tulajdonsagoknal (élet-
napra jutd sulygyarapodas, hasitott test sulya) nagyobb, méas tulajdonsagoknal (vagasi szazalék,
SEUROP izmoltsagi pontszam) kisebb eltéréseket taldltak. A genetikai trendszamitas adatai szerinta
vizsgalt tulajdonsagok meredekségi értékei pozitivak voltak, a becslilt idészakban a genetikai trendek
enyhén javuld iranyt mutattak. Megallapitottak, hogy a magyar tarka fajta histermeld-képessége
az elmult idészakban nem csdkkent.

Polgér, J. P. - Szabd, F. - Kovacs, A. - Kovdcs-Mesterhézy, Z. - Bene, Sz.: SOME POPULATION
GENETIC ASPECTS OF BEEF PRODUCTION OF DUAL PURPOSE HUNGARIAN SIMMENTAL
SLAUGHTERED BULLS

SUMMARY

This paper presents the results of the study on phenotypic and genetic trends, population genetic
parameters, heritability and breeding values of fattening and slaughter traits of 1358 Hungarian
Simmental bulls evaluated on the progeny test database of Association of Hungarian Simmental
Breeders. Trends were calculated by weighted linear regression analysis, while the population genetic
parameters and breeding values used general linear model (GLM). According to the results, the
lowest heritability value (h2 = 0.23) in SEUROP fatness score was found. In case of the muscularity
score, the SEUROP conformation score and the meat percentage medium (h2 = 0.32, 0.26 and
0.32), in case of other traits high heritability (h2 = 0.42-0.52) values were estimated. The phenotypic
trends of the fattening and slaughtering traits of bulls born between 2001 and 2019 showed a
stagnant direction. Between the breeding values of sires for some traits (weight gain per day of
life, carcass weight) larger, with other traits (dressing percentage, SEUROP conformation score)
smaller differences were found. By the data of the genetic trend calculation, the steepness values
of the evaluated traits were positive, the genetic trends showed a slightly improving direction in the
estimated period. The results indicate that the beef production ability of dual purpose Hungarian
Simmental breed has not reduced in the past years.
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BEVEZETES ES IRODALMI ATTEKINTES

Napjainkban a gazdasagok meglehetésen kevés bikat és liszét hizlalnak - kbze-
pes, illetve nagy élésulyra - Magyarorszagon. A hishasznu allomanyokbol szarmazé
valasztott borjak nagy része, mint hizéalapanyag elhagyja az orszagot, és kilféldon
keril hizlalasra, majd vagasra. Ebbdl adéddan hazankban, az utébbi idében csak
meglehetésen kevés tapasztalattal rendelkezlink a kiilénb6zd fajtaju, genotipusu
és ivaru szarvasmarhak hizlalasi és vagasi teljesitmeényérdl (Hollé és mtsai, 2008).
llyen adatok a nemzetkdzi szakirodalomban is kisebb aranyban &linak rendelkezésre
(Ozliitiirk és mtsai, 2004; Geuder és mtsai, 2012; Bure§ és Bartori, 2018).

A kildnb6z4 fajtaju szarvasmarhak hizlalasi és vagasi tulajdonsagainak orok-
I6dhetéségérdl szamos forrasadat talalhatd a szakirodalomban. Crews és mtsai
(2003) szerint a vagasi suly és a hasitott felek stlyanak h? értéke 0,47, ill. 0,53 volt
szimentali allomanyokban. Su és mtsai (2017) a hasitott test sulyanak 6roklédhe-
téségére az el6z6énél kisebb (0,34) adatot kdzoltek. Hickey és mtsai (2007) tdbb
fajtat érint6 adatbazis kiértékelése soran az SEUROP mindsitési pontszamok 6rok-
I6dhetdségét kicsinek (0,17-0,26) talaltak. Rumph és mtsai (2007) vizsgalataban
a szimentali apasagu hizébikak hasitott féltesthez k6t8dd tulajdonsagainak a h?
értéke 0,12-0,34 kozotti értéket mutatott. Engellandt és mtsai (1999) eredményei
alapjan a gelbvieh fajtaju hizdbikak vagasi szazalékanak az 6roklédhetésége
0,50 volt. Tébb fajta adatait tartalmazé adatbazis kiértékelését kovetéen Coyne és
mtsai (2019) az el6z8hdz hasonlé h? értéket (0,48) tapasztaltak a vagasi szazalék
esetén. Az izmoltsagi pontszam 6roklédhetéségét Cesarani és mtsai (2020) olasz
szimentali allomanyban alacsonynak (0,23) talaltak.

Az ivadékok hustermelé-képességét, azaz a névekedés litemét, a sulygyarapo-
dast, vagy a vagasi mutatdszamokat - a genetikai tényezdk mellett - nagymértékben
befolyasolhatjak a kildonbdzé kdrnyezeti hatasok is (Voriskova és mtsai, 2002).
A hizodalmassagot és a vagdértéket befolyasolod kdrnyezeti tényez6k vizsgalatarol
szamos szakirodalmi forrasmunka latott napvilagot (Gregory és mtsai, 1994; Steen,
1995; Laborde és mtsai, 2001; Bjelka és mtsai, 2002). A nevezett forrasmunkak
eredményeit kordbbi munkankban (Polgar és mtsai, 2005) részletesen bemutattuk,
igy azokat itt nem részletezzik.

A hizlalasi és vagasi tulajdonsagok fenotipusos és genetikai trendjének alaku-
lasarol nagyon kevés Ujszer(i adatot talaltunk a szakirodalomban (Emmerling és
mtsai, 2019). Szimentali fajtaban Elzo és mtsai (1987), bajor tarka fajtdban Kége/
és mtsai (1995) kdzoltek adatokat, de ezek meglehetsen réginek tekinthetdk.
Potoc¢nik és mtsai (2007) szlovén szimentdli allomanyokban szamos tejterme-
Iéshez, klllemhez és vagashoz kapcsolddo tulajdonsagban ndévekvé genetikai
trendeket allapitottak meg. Kaps és mtsai (2000) ivadékvizsgalatban részt vevé
szimentali hizébikak életnapra jutd sulygyarapodasanak fenotipusos trendjében
nem tapasztaltak tendenciaszer(i valtozast. Enhez hasonlé adatokat ko&zoltek
Rohrmohser és Pichler (2002) is.

A fentiek tlkrében jelen munkank célja az 6roklédhetéségi- és tenyészértékek
meghatarozasa volt magyar tarka fajtaju hizébikak ivadékteljesitmény-vizsgalata
(ITV) soran rogzitett hizlalasi és vagasi tulajdonsagokban. Kivancsiak voltunk
arra, hogy az elmult 20 évben milyen irdnyt mutatott a vizsgalt tulajdonsagok
fenotipusos és genetikai trendje.
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ANYAG ES MODSZER

Jelen dolgozatunk két korabbi munkank (Polgar és mtsai, 2016; Bene és
mtsai, 2016) eredményeire éplil. Ezért az adatbazis ¢sszeallitasaban, valamint
a mddszertani részekben sok hasonlésag talalhatd, melyek ismétlésétél jelen
kéziratban eltekintlink.

A felhasznalt adatbazis

Munkank soran Magyartarka Tenyészt8k Egyestletének (MTE) orszagos ITV
adatbazisat dolgoztuk fel, melyben 1162 fajtatiszta magyar tarka hizébika hizla-
lasi és vagasi adatai szerepeltek. A hizébikdk 6sszesen 111 apa és 1023 anya
ivadékai voltak. Az apankénti ivadékok szama 5 és 31 kdzott valtozott, az egy
apara juté ivadékok szama atlagosan 10,5 volt. A hizdbikak 2001. januar 8. és
2019. december 8. k6z6tt szllettek, a vagasok 2002. majus 13. és 2021. majus
3. kOzo6tt zajlottak. A legfiatalabb hizdbika 12 honapos, a legidésebb pedig 27
hénapos korban kerllt vagasra. Az ITV lebonyolitdsdban dsszesen 10 hizlal6
Uzem (hizlalda) vett részt.

Az ITV szervezésének és lebonyolitdsanak a menetét, valamint a hizébikak tar-
tasanak és takarmanyozasanak a kértlményeit Fliller és mtsai (2009) részletesen
ismertették. Az adatok gy(ijtését a MTE munkatarsai rendszeresen felligyelték.
A kildénb6z8 vagohidakon a mérések (pl. élésulymérés a vagas el6tt, hasitott
felek mérése a vagas utan stb.) azonos médszerrel, a vagasi technoldgia szem-
pontjabol azonos idépontokban torténtek.

Az értékelt tulajdonsagok

Munkank soran 10 tulajdonsagot értékeltiink, melyek a kdvetkez8k voltak:
izmoltsagi pontszam (IZM), hizlalasi végsuly (HVS), életnapra juté sulygyarapo-
das (SGY), vagasi suly (VVS), hasitott test sulya (CAR), vagasi szazalék (VSZ),
életnapra juté csontos hus termelés (CST), SEUROP izmoltsagi és faggyussagi
pontszam (EUR, FAP), ill. szinhus szazalék (HUS). Ezek jel6lését, illetve a sza-
mitasuk médjat az 1. tablazatban foglaltuk 6ssze.

A kérnyezeti tényezbk hatasanak vizsgalata

Az adatok kiértékelését tobbtényezds variancia-analizissel (General Linear
Model - GLM) végeztik. A modell 6sszeallitdsa soran a hizébikak apjat véletlen
(random), a hizlalas helyét (azt a hizlalé telepet, ahonnan az ivadék a vagoéhidra
kerlt) és a hizobikak szlletési évét fix hatasként vettik figyelembe (Lee és mtsai,
1997). A hizdbikak vagéaskori életkorat kovariansként épitettilk a modellbe. A munka
soran a fent nevezett tiz tulajdonsagot egymastol klilon kezeltlik és kuldn-kalon
modellszamitast (futtatast) végeztliink. Az alkalmazott becslé modellek altalanos
alakjat a kdvetkez8képp irtuk fel:

Ju =M+ S, +F + Y +Db(x,, -X) +e

hijk ~ hijk
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1. tablazat
A vizsgalt tulajdonsagok
Tulajdonsag (1) Jelolés (12) | Szamitasi, vagy mérési mddszer (13)
Izmoltsagi pontszam (pont) (2) 1ZM Egyedileg biralva a kullemi biralat soran (14)
Hizlalasi végsuly (kg) (3) HVS A hizlalas végén egyedileg mérve (15)
Eletnapra jut6 sulygyarapodas | SGY HVS / vagasi életkor (16) (VEK) x 1000
(g/nap) (4)
Véagasi suly (kg) (5) VVS Véagas el6tt egyedileg mérve a vagodhidon (17)
Hasitott test sulya (kg) (6) CAR Egyedileg mérve a hasitas utan (18)
Vagasi szazalék (%) (7) VSz CAR /VVS x 100
Eletnapra juté csontos his CST CAR / VEK x 1000
termelés (g/nap) (8)
SEUROP izmoltsagi pontszam EUR A SEUROP rendszer szerint egyedileg biralva. P
(pont) (9) =1 pont, E = 5 pont (19)
SEUROP faggyussagi pontszam | FAP A SEUROP rendszer szerint egyedileg biralva. 1
(pont) (10) =1 pont, 5 = 5 pont (20)
SzinhuUs szazalék (%) (11) HUS szinhus (21) / CAR x 100

Table 1. The evaluated traits

traits (1); muscularity score (point) (2); final fattening weight (kg) (3); weight gain per day of life (g/
day) (4); slaughter weight (kg) (5); carcass weight (kg) (6); dressing percentage (%) (7); bone-meat
production per day of life (g/day) (8); SEUROP conformation score (point) (9); SEUROP fat coverage
score (point) (10); meat percentage (%) (11); sign (12); calculation and measuring method (13);
individually rated under the conformation scoring (14); individual live weight measured at the end
of fattening (15); slaughter age (16); individual live weight measured in the slaughter house before
slaughter (17); individual carcass weight after the splitting (18); individual SEUROP conformation
score of carcass in 5 categories from P = 1 point to E = 5 point (19); individual SEUROP fatness
score of carcass in 5 categories from 1 = 1 point to 5 = 5 point (20); meat (21)

(Ahol yhijk = ,h” apatdl, ,i” helyen hizlalt ,j” évben szlletett, ,k” korl hizdbika
vizsgalt tulajdonsaga; u = az 6sszes megfigyelés atlaga; S, = az apa véletlen
hatasa; F, = a hizlalas helyének fix hatasa; Y, =a szuletési évjarat fix hatasa; b =
regresszios koefficiens (vagasi eletkor); e, = véletlen hiba).

Populaciégenetikai paraméterek, tenyészértékek

A populaciégenetikai paraméterek szamitasa Széke és Komldsi (2000), valamint
Lengyel és mtsai (2004) Utmutatasa alapjan, - a fent bemutatott - GLM modszerrel
(ANOVA Type lll) tértént. A munka soran minden tulajdonsag esetén négy értéket,
az ivadékcsoportok koz6tti (genetikai) varianciat (Vy), az ivadékcsoporton beldli
(kérnyezeti) varianciat (V,), a fenotipusos varianciat (V,) és az 6rékélhetdségi ér-
téket (h?) hataroztuk meg. Ezek szamitadsanak a madjat korabbi dolgozatunkban
(Bene, 2013) részletesen ismertettik.

A vizsgalatban részt vevd apak tenyészértékét is megbecsultik az értékelt
tulajdonsagokban. A tenyészértéket mind a tiz értékméré tulajdonsag esetén az
apa ivadékcsoportjanak atlagos teljesitménye, valamint a teljes populacié atlagos
teljesitményének a kiildnbségeként hataroztuk meg:
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z

TE = (x,-X) x2

(Ahol: TE = az apa tenyészértéke adott tulajdonsagban; X, = az apa ivadék-
csoportjanak éatlagteljesitménye az adott tulajdonsagban; X, = a teljes vizsgalt
hizébika-populacié atlagteljesitménye az adott tulajdonsagban.)

A tenyészértékeket valamennyi apa esetén meghataroztuk, de azokat kéz-
iratunkban - tdblazatos formaban - csak a 10 legtdbb ivadékkal rendelkezé apa
esetén mutatjuk be.

Fenotipusos és genetikai trendek

A fenotipusos trendek szamitasakor a hizébikak sziletési évenkénti atlagered-
ményeibdl indultunk ki. A vizsgalt tulajdonsagok évenkénti atlagara egytényezdés
linedris regresszid-analizis segitségével egyeneseket illesztettlink. Fliggd valto-
zonak az értékelt tulajdonsagot, fliggetlen valtozénak pedig a szlletési évjaratot
tekintettik. Az alkalmazott egytényezds linearis regresszids egyenlet altalanos
alakja az alabbi volt:

Y =a+ bX

(Ahol: Y = a mért tulajdonsag atlagos fenotipusos értéke; a = tengelymetszet;
b = meredekség, a tulajdonsag valtozasanak és irdnyanak a nagysaga; X = az
ivadékteljesitmény-vizsgalatban részt vevd hizobika szliletési évjarata.)

A vizsgalt tiz értékmérd tulajdonsag alakulasanak genetikai trendjét - Ostler és
mtsai (2005) vizsgalatadhoz hasonléan - az azonos évben szlletett apak atlagos
tenyészértékébdl hataroztuk meg. Korabbi vizsgalatunkhoz (Bene és mtsai, 2021)
hasonldan a szamitasokat stlyozott egytényezds lineéris regresszié analizis segit-
ségével végeztik, figgd valtozdnak az atlagos tenyészértéket, fliggetlen valtozonak
az apa szlletési évjaratat, stlynak pedig az apankénti ivadékok szamat tekintettlk.

Felhasznalt szoftverek

Az adatok el6készitése Microsoft Excel 2003 és Word 2003 programokkal
tortént. Az adatbazis kiértékelését az SPSS 27.0 (2020) statisztikai programcso-
maggal végeztik.

EREDMENYEK ES ERTEKELES
Fenotipusos trendek

A teljes populéacié atlagaban IZM = 6,8 pont, HVS = 651,6 kg, SGY = 1217 g/
nap, VVS= 611,1 kg, CAR = 369,3 kg, VSZ = 60,4%, CST = 689 g/nap, EUR = 3,6
pont (U), FAP = 2,5 pontill. HUS = 70,6% volt. A vonatkozé szakirodalmi forrasok
jellemzden kisebb HVS-rél (Ozllitirk és mtsai, 2004), hasonld SGY-rol (Bures és
Bartori, 2018), ill. kismértékben kisebb VSZ-rél (Cesarini és mtsai, 2020) szamoltak
be. Gregory és mtsai (1994) eredményeinkhez hasonld, Laborde és mtsai (2001)
attél Iényegesen eltérd VVS (659 kg), ill. CAR (405 kg) adatokat kozoltek.
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Statisztikailag megbizhato fenotipusos trendeket csak harom tulajdonsag, az
IZM, az EUR és a FAP esetén talaltunk (2. tablazat).

2. tablazat
Fenotipusos trendek a vizsgalt tulajdonsagokban
Tul. (1) Meredekség (bX) (2) Tengelymetszet (a) (3) lleszkedés (4)
b SE p a SE p R? p
1ZM +0,04 0,02 <0,05 -78,49 38,02 <0,05 0,24 <0,05
HVS -1,18 1,54 NS 3017,80 | 3087,12 NS 0,04 NS
SGY +2,06 1,70 NS -2929,32 | 3417,31 NS 0,08 NS
WS -2,38 1,37 <0,10 5399,18 | 2751,76 <0,10 0,16 <0,10
CAR -1,20 0,88 NS 2786,20 | 1761,04 NS 0,11 NS
VSz +0,05 0,03 <0,10 -50,17 57,70 NS 0,19 <0,10
CST -0,29 1,13 NS 1263,08 | 2273,01 NS 0,00 NS
EUR +0,03 0,01 <0,05 -49,81 20,15 <0,05 0,30 <0,05
FAP +0,03 0,01 <0,05 -48,20 18,61 <0,05 0,32 <0,05
HUS +0,07 0,05 NS -76,24 106,27 NS 0,11 NS

X = a bika szlletési éve (5); IZM = izmoltsagi pontszam (pont) (6); HVS = hizlalasi végsuly (kg) (7);
életnapra jutd sulygyarapodas (g/nap) (8); VVS = vagasi suly (kg) (9); CAR = hasitott test sulya
(kg) (10); VSZ = vagasi szazalék (%) (11); CST = életnapra jut6é csontos hus termelés (g/nap) (12);
EUR = SEUROP izmoltsagi pontszam (pont) (13); FAP = SEUROP faggyussagi pontszam (pont)
(14); HUS = szinhUs szazalék (%) (15)

Table 4. Phenotypic trend of the estimated traits

traits (1); slope (2); intercept (3); fitting (4); X = birth year of bull (5); IZM = muscularity score (point)
(6); HVS = final fattening weight (kg) (7); SGY = weight gain per day of life (g/day) (8); VVS = slaughter
weight (kg) (9); CAR = carcass weight (kg) (10); VSZ = dressing percentage (%) (11); CST = bone-
meat production per day of life (g/day) (12); EUR = SEUROP conformation score (point) (13); FAP
= SEUROP fat coverage score (point) (14); HUS = meat percentage (%) (15)

Mindharom tulajdonsag esetén a meredekség (b) pozitiv eléjell volt, igy
ezekben a tulajdonsagokban évenként kismértékd, névekvd tendenciat tudtunk
megallapitani (+0,04, +0,03, ill. +0,03 pont/év). A tébbi tulajdonsag esetén a
meredekség értéke nagyon kicsinek bizonyult, azaz azok évenkénti alakulasaban
sem javuld, sem roml6 tendencia nem volt megfigyelhetd.

A fenotipusos trendszamitas eredményei az el8zetes varakozasainktol elma-
radtak. Korabban (Bene és mtsai, 2016) kismértékl névekedést figyeltiink meg a
magyar tarka bikak hizlalasi és vagasi tulajdonsagainak fenotipusos trendjében,
jelen vizsgalat eredményei inkdbb stagnalé allapotot mutattak. Jelen eredmé-
nyek eltérék voltak Fiiller és mtsai (2009) dolgozataban bemutatott adatoktdl is,
akik szintén kismértékl ndvekvé tendencidkat figyeltek meg hasonlé értékméré
tulajdonsagokban.
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Populaciégenetikai paraméterek, tenyészértékek

A vizsgalt tulajdonsagok szamitott populacidégenetikai paramétereit a 3. tab-
lazatban foglaltuk dssze. Az IZM, az EUR a FAP, valamint a HUS kdzepes 6rok-
I6dhet6séget mutatott (h? = 0,23-0,32). A tébbi tulajdonsag 6roklédhetésége j6
volt (h? = 0,42-0,52). A SE értékek alapjan h? értékek statisztikai értelemben vett
megbizhatésaga kielégitd volt.

3. tablazat
A vizsgalt tulajdonsagok populaciégenetikai paraméterei

Tulajdonsag (1) 02, 02, 0% h2+SE

1ZM 0,5 1,1 1,6 0,32+0,09
HVS 2423,7 3168,8 5592,5 0,43+0,10
SGY 7796,3 10808,3 18604,6 0,42+0,11
WS 2441,0 2714,4 5155,4 0,47+0,11
CAR 945,5 1066,3 2011,8 0,47+0,14
VSz 4,1 3,8 7.9 0,52+0,10
CST 3233,0 3656,7 6889,7 0,47+0,10
EUR 0,1 0,3 0,4 0,26+0,09
FAP 0,1 0,2 0,2 0,23+0,09
HUS 2,2 4,6 6,8 0,32+0,09

o2, = additiv direkt genetikai variancia (2); 02, = kérnyezeti variancia (3); 0% = fenotipusos variancia
(4); h? = 6roklédhetéség (5); 1IZM = izmoltsagi pontszam (6); HVS = hizlalasi végsuly (7); életnapra
juté sulygyarapodas (8); VVS = vagasisuly (9); CAR = hasitott test stlya (10); VSZ = vagasi szazalék
(11); CST = életnapra juté csontos hus termelés (12); EUR = SEUROP izmoltsagi pontszam (13);
FAP = SEUROP faggyussagi pontszam (14); HUS = szinhUs szazalék (15)

Table 3. Population genetic parameters of the examined traits

traits (1); 0?, = additive direct genetic variance (2); 0?, = residual variance (3); 0®, = phenotypic
variance (4); h? = heritability (5); IZM = muscularity score (point) (6); HVS = final fattening weight (kg)
(7); SGY = weight gain per day of life (g/day) (8); VVS = slaughter weight (kg) (9); CAR = carcass
weight (kg) (10); VSZ = dressing percentage (%) (11); CST = bone-meat production per day of life
(g/day) (12); EUR = SEUROP conformation score (point) (13); FAP = SEUROP fat coverage score
(point) (14); HUS = meat percentage (%) (15)

A legrosszabbul 6r6klédé tulajdonsagnak (h? = 0,23) a FAP bizonyult, mely ered-
mény jorészt egyez6 volt a faggyutartalom és a takarmanyozas (mint kdrnyezeti
tényezd) dsszefliggéseirdl jol ismert szakmai axiomakkal. A tébbi tulajdonsagra
kapott 6roklédhetdségi értékek hasonldk voltak a szakirodalomban fellelheté
adatokhoz (Crews és mtsai, 2003; Hickey és mtsai, 2007; Rumph és mtsai, 2007;
Su és mtsai, 2017; Coyne és mtsai, 2019).

A 4. tablazatban a tenyészbikak (apak) GLM eljarassal becslilt tenyészértékét
mutatjuk be mind a tiz vizsgalt értékmérd tulajdonsagban. Valamennyi tulajdonsag
esetén szamottevo kuldnbség adddott a tenyészbikak becslt tenyészértékében.
Az SGY tekintetében a legjobb (22660-as szamu bika, +160 g/nap), és a legrosz-
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szabb (15669-as bika, -100 g/nap) apa tenyészértéke k6z6tt 260 g/nap volt a ki-
I6nbség. Az EUR esetén a 15669-es apa tenyészértékét talaltuk a legnagyobbnak
(+0,7 pont), ami nagysagrendileg masfél osztalynyival (1,4 ponttal) volt nagyobb
annal, mint amit a 19227-es tenyészbika (-0,7 point) esetén becsultink.

4. tablazat
Az apak tenyészértékei a vizsgalt tulajdonsagokban
Tul. Atlag# Az apa kozponti lajstromszama (3)
M @ 13399 | 15669 | 15670 | 16931 | 18428 | 19227 | 19300 | 21521 | 22658 | 22660
N 1162 27 17 17 17 18 31 18 22 20 20
Tenyészérték+SE (4)
1ZM 6,8 0,6 0,7 -0,6 -2 -1,9 -0,1 0,4 0,7 -0,8 0,0

+0,2 | *0,2 | 0,2 | 0,3 | *0,2 | *0,1 | 0,2 | *0,2 | 0,2 | 0,2
HVS | 651,6 | 33,8 -46 -16,8 | -29,3 | -46,6 | 22,2 2,9 6 32 111,3
+13,8 | =18,1 | £18,0 | =19,0 | =156 | +11,0 | 17,0 | 14,1 | =148 | =14,6
SGY | 1217 | 57,6 | -100,4 | -57,5 | 446 | -376 | 17,8 72 | 31,3 | 21,3 | 159,5
+26,9 | £32,1 | 30,9 | £31,1 | £30,9 | =24,0 | +30,6 | +27,9 | 28,4 | +28,6
WS | 611,1 23 -572 | -26,1 | -356 | -53,3 | 13,8 -0,5 9,3 24,6 | 99,1
+11,9 | £171 | £16,8 | 16,8 | +15,2 | £10,0 | £15,3 | £14,0 | £14,3 | +14,9
CAR | 369,3 | -5,8 -53,9 | -43,7 -37 -39,9 | 22,4 1,2 6,2 5,6 53,7
+7,0 +9,8 +99 | +10,1 | 86 | =59 | x84 | =70 | 7,3 | *7,3
VSz | 60,4 | -3,1 -3,1 -4,5 -2,9 -1,5 -5,2 0,1 0,0 1,7 -1,3
+0,4 | 06 | =06 | 06 | *0,6 | *04 | =06 | 0,5 | =0,6 | 0,6
CST | 689 | -11,0 | -108,5 | -94,7 | -28,5 | 49,2 | 488 | -1,6 -8,0 99 | 73,0
+15,0 | 18,0 | =18,1 | £17,9 | +17,3 | £121 | +16,9 | +16,0 | =16,8 | +16,6
EUR | 3,6 -0,2 0,7 -0,7 -0,3 -0,6 -0,7 -0,1 0,4 -0,5 -0,2
+0,1 +0,2 +0,1 +0,1 +0,1 +0,1 +0,1 +0,1 +0,1 *0,1
FAP | 2,5 0,1 -0,3 -0,4 -0,5 -0,2 0,1 0,4 -0,6 -0,2 0,6
+0,1 +0,1 +0,1 +0,1 +0,1 | *0,1 | *0,1 | =0,1 | =0,1 | =0,1
HUS | 70,6 -4,1 -2,6 -4,1 0,0 -1,2 -5,3 -0,9 1,5 -1,2 -2,8
+0,3 | 0,5 | =06 | *0,5 | 04 | *0,3 | 0,5 | 0,4 | =0,5 | *0,5

#korrigélt f6atlag (5); 1ZM = izmoltsagi pontszam (pont) (6); HVS = hizlalasi végsuly (kg) (7); élet-
napra jutd sulygyarapodas (g/nap) (8); VVS = véagasi suly (kg) (9); CAR = hasitott test sulya (kg)
(10); VSZ = vagasi szazalék (%) (11); CST = életnapra jutd csontos hus termelés (g/nap) (12); EUR
= SEUROP izmoltsagi pontszam (pont) (13); FAP = SEUROP faggyUssagi pontszam (pont) (14);
HUS = szinhUs szazalék (%) (15)

Table 4. Breeding value in the estimated traits for the sires

trait (1); mean (2); identity number of sire (3); breeding value (4); corrected overall mean value
(5); 1ZM = muscularity score (point) (6); HVS = final fattening weight (kg) (7); SGY = weight gain
per day of life (g/day) (8); VVS = slaughter weight (kg) (9); CAR = carcass weight (kg) (10); VSZ
= dressing percentage (%) (11); CST = bone-meat production per day of life (g/day) (12); EUR =
SEUROP conformation score (point) (13); FAP = SEUROP fat coverage score (point) (14); HUS =
meat percentage (%) (15)
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Korabbi vizsgalatunk (Bene és mtsai, 2016) eredményeivel 6sszhangban meg-
allapithatjuk, hogy a hizébikak apja (a mindsités alatt allo tenyészbika) szamottevd
befolyassal lehet az értékelt hizlalasi és vagasi tulajdonsagokra. A vizsgalatban
szerepld apak tenyészértéke kdzott néhany tulajdonsagban nagyobb, mas ese-
tekben kisebb kulonbségeket talaltunk. Munkank eredményei alapjan ismételten
kijelenthetd, hogy egy megfeleld apadllat kivalasztasaval, ill. hasznalataval akar
egy generacion belll is érzékelhetéen lehet javitani a hizlalasi és/vagy vagasi
teljesitményeket.

Genetikai trendek

Az azonos évben szlletett apak tiz értékmérd tulajdonsagban - kildn-kilén -
becsllt tenyészértékének atlagolasaval kapott genetikai trendeket az 5. tablazatban
foglaltuk 6ssze. Az apak szliletési éve alapjan a genetikai trendeket az 1993-2017
kozotti idészakra tudtuk kiszamitani. Eredményeink szerint egy tulajdonséag, a

5. tablazat
A vizsgalt tulajdonsagok genetikai trendje az apak tenyészértéke alapjan
Tul. (1) Meredekség (bX) (2) Tengelymetszet (a) (3) llleszkedés (4)
b SE p a SE p R? p
TE,, +0,06 0,02 <0,05 | -114,45 | 49,16 | <0,05 0,24 <0,05
TE, s +1,78 2,75 NS | -3577,37 | 5511,59 NS 0,02 NS
TEq, | +070 4,71 NS | -1407,77 | 9460,59 NS 0,00 NS
TE, s +1,63 2,48 NS | -3270,88 | 4980,13 | NS 0,02 NS
TE,, | +3.01 1,24 <0,05 | -6041,92 | 2490,58 | <0,05 0,26 <0,05
TE, | +034 0,08 <001 | -672,72 | 167,05 | <0,01 0,49 <0,01
TE,, | +4,33 2,17 <0,10 | -8690,56 | 4357,35 | <0,10 0,19 <0,10
TE.. | +0,03 0,01 <005 | -6338 | 2867 | <005 0,22 <0,05
TE, -0,06 0,02 <001 | 117,12 | 38475 | <0,01 0,40 <0,01
TE.. | +027 0,08 <0,01 | -532,25 | 164,43 | <0,01 0,38 <0,01

X = az apa szlletési éve (5); TEIZM = az [zmoltségi pontszam tenyészértéke (pont) (6); TE
hizlalasi végsuly tenyészerteke (kg) (7); TEy,, = az életnapra juté sdlygyarapodas tenyészértéke (g/
nap) (8); TE, s = avagasi suly tenyészértéke (kg) (9); TE,, = breeding a hasitott suly tenyészértéke
(kg) (10); TE,, = a vagasi szazalék tenyészértéke (%) (11); TE ¢, = az életnapra jut6 csontos hus
termelés tenyészértéke (g/nap) (12); TE,, = a SEUROP izmoltsagi pontszam tenyészéréke (pont)
(13); TE.,, = a SEUROP faggyUsséagi pontszam tenyészértéke (pont) (14); TE,, = a szinhls szazalék
tenyészértéke (%) (15)

s = @

Table 5. Genetic trend of the estimated traits based on BV of sires

trait (1); slope (2); intercept (3); fitting (4); X = birth year of sire (5); TEIZM = breeding value of muscularity
score (point) (6); TE,, ¢ = breeding value,of final fattening weight (kg) (7); TE,, = breeding vz-}lue of
weight gain per day of life (g/day) (8); TE,, = breeding value of slaughter weight (kg) (9); TE_,, =
breeding value of carcass weight (kg) (10); TE,, = breeding value of dressing percentage (%) (11);
TE_g; = breeding value of bone-meat productign per day of life (g/day) (12); TE_,, = breeding value
of SEUROP conformation score (point) (13); TE,, = breeding value of SEUROP fat coverage score
(point) (14); TE,, ¢ = breeding value of meat percentage (%) (15)
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FAP esetén az atlagos tenyészérték idébeni valtozasa (b) negativ iranyd volt, a
tébbi tulajdonsag esetén a regresszié analizis sordn meghatarozott meredekség
(b) értéke pozitiv iranyt mutatott. A pozitiv eredményekhez azért azt hozza kell
tenni, hogy a tulajdonsagonkénti atlagos tenyészérték évrdl évre térténd javulasa
meglehetdsen lassu UtemU volt (pl. VSZ esetén évente atlagosan csupan 0,34%
mértékben nétt a tenyészérték). Hat tulajdonsag esetén a genetikai trendek
megbizhatésaga statisztikai értelemben véve igazolhaté volt. A legtdbb vizsgalt
értékmeérd tulajdonsag esetén a genetikai trendek egyértelmiien a nemesitdi
munka soran felhasznalt apaallatok mindségének, tenyészértékének a javulasat
mutattak. Eredményeinkhez hasonl6an t6bb forrasmunka (Potoc¢nik és mtsai,
2007; Emmerling és mtsai, 2009) is a genetikai trendek ndvekedésérdl szamolt
be. Ugyanakkor Kaps és mtsai (2000), valamint Ré6hrmoser és Pichler (2002) az
SGY genetikai trendjét stagnald jelleglinek talaltak.

KOVETKEZTETESEK

A szimentali fajtacsoport egyedei altaldban j6 histermeldk, de a tejtermelésiik
atejhasznu fajtakénal jéval gyengébb. Ennek kdvetkeztében a figyelem a magyar
tarka fajtaban elsésorban a tejtermelé-képesség és a masodlagos tulajdonsagok
javitasarairanyult, igy a hustermel6-képesség esetén pedig mar a szinten tartas,
illetve a kismértékU javulas is elfogadhaté eredménynek tekinthetd. Ez utobbi
megallapitast jelen dolgozatunk eredményei teljes mértékben alatamasztjak.

A hus tenyészérték index a kettéshasznositasu termelési index 27%-at teszi ki.
A hus tenyészérték index jelenleg harom tulajdonsag tenyészértékébdl tevédik
Ossze, ezek a csontos hus termelés, a szinhUs-szazalék és a SEUROP izmoltsagi
pontszam (Hdth és mtsai, 2013; Kovacs-Mesterhazy, 2021). Eredményeink alapjan
ugy tlinik, hogy a tejtermelés és a histermelés céljabdl végzett egyidejli szelek-
ci6 nem okoz sem érdemi javulast, sem pedig romlast a magyar tarka fajtaban
névekedési és vagasi tulajdonsagaiban.

FELHASZNALT IRODALOM

Bene, Sz. (2013): Kllonb6z6 fajtaju mének STV eredménye hazankban 1998-2010 koz6tt. 6. kozle-
mény: Populacidgenetikai paraméterek, tenyészértékek. Allatteny. Tak., 62. 21-36.

Bene, Sz. - Vigh, Z. - Hith, B. - Fiiller, I. - Wagenhoffer, Zs. - Polgar, J. P. (2016): Magyar tarka hizobikak
hizlalasi és vagasi eredménye ivadékteljesitmény-vizsgalat alapjan 2. kbzlemény: Popula-
ciégenetikai paraméterek, tenyészértékek és trendek. Allatteny. Tak., 65. 55-70.

Bene, Sz. - Polgar, J. P. - Szlics, M. - Marton, J. - Szabd, E. - Szabd, F. (2021): Environmental effects,
population genetic parameters, breeding value, phenotypic and genetic trend for age at first
calving of Limousin cows. JCEA, 22. 240-249.

Bjelka, M. - Subrt, J. - Poléch, P. - Krestynova, M. - Uttendorfsky, K. (2002): Carcass quality in crossbred
bulls in relation to SEUROP system grading. Czech J. Anim. Sci., 47. 467-475.

Bures, D. - Bartori, L. (2018): Performance, carcass traits and meat quality of Aberdeen Angus,
Gascon, Holstein and Fleckvieh finishing bulls. Liv. Sci., 214. 231-237.

Cesarani, A. - Hidalgo, J. - Garcia, A. - Degano, L. - Vicario, D. - Masuda, Y. - Misztal, I. - Lourenco,
D. (2020): Beef trait genetic parameters based on old and recent data and its implications
for genomic predictions in Italian Simmental cattle. J. Anim. Sci., 98.skaa242.



ALLATTENYESZTES ES TAKARMANYOZAS, 2024. 73. 1. 69

Coyne, J. M. - Evans, R. D. - Berry, D. P. (2019): Dressing percentage and the differential between
live weight and carcass weight in cattle are influenced by both genetic and non-genetic
factors. J. Anim. Sci., 97. 501-1512.

Crews, D. H. - Pollak, E. J. - Weaber, R. L. - Quaas, R. L. - Lipsey, R. J. (2003): Genetic parameters for
carcass traits and their live animal indicators in Simmental cattle. J. Anim. Sci., 81. 1427-2433.

Elzo, M. A. - Pollak, E. J. - Quaas, R. L. (1987): Genetic trends due to bull selection and differential
usage in the Simmental population. J. Anim. Sci., 64. 983-991.

Emmerling, R. - Dodenhoff, J. - Krogmeier, D. (2019): Genetische trends fur Fleckvieh in Bayern.
Bayerische Landesanstalt fiir Landwirtschaft Institut fir Tierzucht, Grub, Deutschland.

Engellandt, T. - Reinsch, N. - Schild, H. J. - Kalm, E. (1999): Genetic parameters from two different field
testing schemes for beef traits of German Gelbvieh finishing bulls. Liv. Prod. Sci., 60. 219-228.

Fiiller, I. - Stefler, J. - Bene, Sz. - Kiss, B. - Fordds, A. - Szabd, F. - Polgar J. P. (2009): Hizlalasi és
vagasi paraméterek 6rokl6dhetésége és tenyészértéke a mai kettdshasznositast magyar
tarka fajtaban. Allatteny. Tak., 58. 315-325.

Geuder, U. - Pickl, M. - Scheidler, M. - Schuster, M. - G6tz, K. U. (2012): Growth performance, carcass
traits and meat quality of Bavarian cattle breeds. Zichtungskunde, 84. 485-499.

Gregory, K. E. - Cundiff, L. V. - Koch, R. M. - Dikeman, M. E. - Koohmaraie, M. (1994): Breed effects
and retained heterosis for growth, carcass, and meat traits in advanced generations of
composite populations of beef cattle. J. Anim. Sci., 72. 833-850.

Hickey, J. M. - Keane, M. G. - Kenny, D. A. - Cromie, A. R. - Veerkamp, R. F. (2007): Genetic parameters
for EUROP carcass traits within different groups of cattle in Ireland. J. Anim. Sci., 85. 314-321.

Hollé G. - Fiiller I. - Toth A. (2008): Magyar tarka tenyészbikak hus tenyészértékének dsszehasonlitd
elemzése. Acta Agr. Kaposvariensis, 12. 3.1-10.

Hdth, B. - Hollo, 1. - Fiiller, 1. - Polgar, J. P. - Komlési, I. (2013): Tenyésztési stratégia a magyartarka
nemesitésében. Allatteny. Tak., 62. 384-397.

IBM Corporation (2020): IBM SPSS Statistics for Windows. Version 27.0, Armonk, NY.

Kaps, M. - Posavi, M. - Stipi¢, N. - Mikuli¢, B. (2000): Genetic evaluation of semen and growth traits
of young Simmental bulls in performance test. Agric. Conspec. Sci., 65. 15-20.

Kovacs-Mesterhazy, Z. (2021): Magyar tarka tenyészbika teljesitmény 6sszesit6. Magyartarka Te-
nyészték Egyestlete, Bonyhad.

Kogel, J. - Graser, H. U. - Matzke, P. - Pickl, M. (1991): Entwicklung der Fleischleistung von Bayerischen
Fleckvieh im Zeitraum 1965-1990. Ziichtungskunde, 63. 354-365.

Laborde, F. L. - Mandell, I. B. - Tosh, J. J. - Wilton, J. W. - Buchanan-Smith, J. G. (2001): Breed effects
on growth performance, carcass characteristics, fatty acid composition, and palatability
attributes in finishing steers. J. Anim. Sci., 79. 355-365.

Lee, C. - Van Tassel, C. P. - Pollak, E. J. (1997): Estimation of genetic variance and co-variance
components for weaning weight in Simmental cattle. J. Anim. Sci., 75. 325-330.

Lengyel, Z. - Balika, S. - Polgar, J. P. - Szabo, F. (2004): Hazai limousin alloméanyok ellés lefolyasanak
és valasztasi eredményeinek vizsgdlata. 2. kozlemény: Apa- és egyedmodell 6sszehason-
litasa. Allatteny. Tak., 53. 199-211.

Ostler, S. - Fries, R. - Emmerling, R. - Gétz, K. U. - Aumann, J. - Thaller, G. (2005): Investigation of
determinants for the genetic progress in the Bavarian Fleckvieh. Zichtungskunde, 77. 341-357.

Ozliitiirk, A. - Tiizemen, N. - Yanar, M. - Esenbuga, N. - Dursun, E. (2004): Fattening performance,
carcass traits and meat quality characteristics of calves sired by Charolais, Simmental and
Eastern Anatolian Red sires mated to Eastern Anatolian Red dams. Meat Sci., 67. 463-470.

Polgar, J. P. - Wagenhoffer, Zs. - Grubics, Zs. - Hornyak, Z. - Térék, M. - Lengyel, Z. - Szabd, F. (2005):
Red angus F, és R, hizémarhéak vagasi és csontozasi eredményeinek értékelése. Allatteny.
Tak., 54. 109-120.

Polgar, J. P. - Vigh, Z. - Huth, B. - Filler, I. - Wagenhoffer, Zs. - Bene, Sz. (2016): Magyar tarka hizobikak
hizlalasi és vagasi teljesitménye ivadékteljesitmény-vizsgalat alapjan. 1. kdzlemény: Néhany
tényezd hatasa a hizlalasi és vagasi eredményekre. Allatteny. Tak., 65. 59-74.



70 Polgar J. és mtsai: Populaciégenetikai paraméterek, tenyészértékek és trendek

Potocnik, K. - §tepec, M. - Krsnik J. (2007): Genetic trends for production and non-production traits
in Simmental breed in Slovenia. Biotechnol. Anim. Husb., 23. 47-53.

Réhrmoser, G. - Pichler, R. (2002): Improvement of both beef and milk in one breed - with Fleckvieh
Simmental. 14. World Simmental Fleckvieh Congress, 19. - 29. August 2002, South Africa,
Namibia.

Rumph, J. M. - Shafer, W. R. - Crews, D. H. - Enns, R. M. - Lipsey, R. J. - Quaas, R. L. - Pollak, E. J.
(2007): Genetic evaluation of beef carcass data using different endpoint adjustments. J.
Anim.Sci., 85. 1120-1125.

Steen, R. W. J. (1995): The effect of plane of nutrition and slaughter weight on growth and food
efficiency in bulls, steers and heifers of three breed crosses. Liv. Prod. Sci., 42. 1-11.

Su, H. - Golden, B. - Hyde, L. - Sanders, S. - Garrick, D. (2017): Genetic parameters for carcass and
ultrasound traits in Hereford and admixed Simmental beef cattle: Accuracy of evaluating
carcass traits. J. Anim. Sci., 95. 4718-4727.

Sz6ke, Sz. - Komiési, I. (2000): BLUP modellek 8sszehasonlitasa. Allatteny. Tak., 49. 231-246.

Voriskova, J. - Frelich, J. - Riha, J. - Subrt, J. (2002): Relationships between parameters of meat
performance in Czech Pied bulls and their crossbreds with beef breeds. Czech J. Anim.
Sci., 47. 357-364.

Erkezett: 2024. januar

Szerzbk cime: Polgér, J. P. - Kovécs, A. - Bene, Sz.
Magyar Agrar- és Elettudomanyi Egyetem Georgikon Campus

Authors’ address: Hungarian University of Agriculture and Life Sciences Georgikon Campus
H-8360 Keszthely, Dedk Ferenc utca 16.
bene.szabolcs.albin@uni-mate.hu

Szabo, F.

Széchenyi Istvan Egyetem Albert Kazmér Mosonmagyarévari Kar
Széchenyi Istvan University Albert Kazmér Faculty of Mosonmagyarévar
H-9200 Mosonmagyarévar, Var tér 2.

Kovacs-Mesterhazy, Z.

Magyartarka Tenyészt6k Egyestlete
Association of Hungarian Simmental Breeders
H-7150 Bonyhad, Zrinyi utca 3.



